
Agilent ProteoAnalyzer 시스템
Agilent Protein Broad Range P240 키트(품번: 5191-6640)은 Agilent ProteoAnalyzer 
시스템에서 일반 단백질 분석을 위해 디자인되었습니다. 환원 및 비환원 조건 모두에서 
샘플을 분석할 수 있으며 급속 공유 표지 분석법을 사용하여 준비됩니다. 형광 검출은  
3-Log dynamic range를 제공합니다. Broad Range sieving 겔은 약 30분 내에 
10~240kDa의 단백질을 고분리능으로 분리합니다. 또한 포함된 캐필러리 컨디셔닝 
용액은 실행 사이에 캐필러리를 세척하고 재생시켜 재현 가능한 분리를 보장합니다. 

이산 개별 캐필러리, 단백질 컨디셔닝 용액, 신선한 sieving 겔의 결합을 통해 항체, 조세포 
용해물(Crude cell lysates), 마이크로솜 및 가용성 분획물을 비롯한 다양한 샘플 유형을 
분리할 수 있습니다.

Features and benefits 
 – 단순화된 샘플 준비 
단 10분의 작업 시간으로 20분 안에 96-well plate에 직접 샘플 labeling을 할 수 
있습니다. 

 – 디지털 분석 
12개 샘플의 각 세트가 완료되는 즉시 분석을 위해 디지털 데이터가 전기영동도 및 
디지털 겔 이미지로 표시됩니다.

 – High-resolution 분리 
10%의 Molecular weight resolution(15~150kDa)을 실현하고 Glycosylation 
isoforms를 분해하여 샘플 특성을 규명합니다.

 – 3-Log dynamic range 
2~2,000ng/μL dynamic range로 불순물을 0.1%까지 검출합니다.

 – 복잡한 샘플 분리 
실행 사이에 캐필러리의 완전한 재생은 crude lysates와 microsomal fractions와 
같은 샘플을 분리할 수 있습니다.

Agilent Protein Broad Range P240 
키트

데이터 시트
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그림 1. Agilent ProteoAnalyzer 시스템에서 분리된 Agilent P240 Broad Range 래더. LM = 아래쪽 마커, UM = 위쪽 마커.

그림 2. Agilent ProteoAnalyzer 시스템에서 Agilent Protein Broad Range P240 키트를 사용하여 비환원(A) 및 환원(B) 조건에서 NIST 단일 클론 
항체(mAb)를 분석합니다. Broad Range 겔을 사용하면 Non-glycosylated heavy chain(*로 표시) 및 Glycosylated heavy chain과 같은 단백질 
당형을 분리할 수 있습니다. LC = Light chain, HC = Heavy chain.
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그림 3. Agilent Protein Broad Range P240 키트의 3-Log dynamic range(2~2,000ng/μL)에 걸친 일련의 BSA 희석을 나타냅니다.



3

그림 4. Agilent ProteoAnalyzer 시스템에서 Agilent Protein Broad Range P240 키트를 사용하여 2,000ng/μL, 1,000ng/μL, 
500ng/μL 및 250ng/μL에서 분석한 Human liver Crude Cell Lysate의 디지털 겔 이미지입니다.

분석 사양 ProteoAnalyzer Protein Broad Range P240 키트

길이 분석 범위 LM만
LM 및 UM

10~240kDa
10~200kDa

일반 길이 분석 정확도 
(% 길이 분석 오차)

LM만
LM 및 UM

BSA, CAII의 경우 <15%(환원 조건 사용)
BSA, CAII의 경우 <10%(환원 조건 사용)

Typical Sizing Resolution  
15~150kDa(Ladder기준)사이에서 <10% molecular weight 
resolution
R≥1 NIST mAb NGHC/HC(환원 조건 사용)

Sizing 정밀도

LM만
BSA, CAII, GREMLIN-1 및 NIST mAb의 경우 <8% CV  
(환원 조건 사용)
원형(Intact) NIST mAb의 경우 <10% CV  
(비환원 조건 사용)

LM 및 UM BSA, CAII, GREMLIN-1 및 NIST mAb의 경우 <5% CV  
(환원 조건 사용)

정량 범위(Quantitative Range) PBS 내 BSA의 경우 2~2,000ng/μL

감도(Signal/Noise >3) PBS 내 BSA, CAII의 경우 1ng/μl 

정량 재현성(Quantification 
Reproducibility)

20~2,000ng/μL BSA의 경우 <15 %CV
2~20ng/μL BSA의 경우 <25 %CV

물리적 사양(Physical Specifications)

총 분석 시간 30분

실행당 샘플 수 샘플 11개 + Ladder in well 12 

필요한 샘플량 1µL

키트 안정성 최소 4개월

키트 사양

Human liver Crude Cell Lysate

2,000ng/µL 250ng/µL500ng/µL1,000ng/µL

LM = 아래쪽 마커, UM = 위쪽 마커
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