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Kit d'analyse des proteines gamme
large Agilent P240

Systeme Agilent ProteoAnalyzer

Le kit d'analyse des protéines gamme large Agilent P240 (réf. : 5191-6640)

est congu pour effectuer des analyses générales de protéines sur le

systeme Agilent ProteoAnalyzer. Les échantillons peuvent étre analysés dans des
conditions réduites ou non réduites et sont préparés a l'aide d'une méthode de
marquage covalent rapide. La détection de fluorescence offre une gamme dynamique
linéaire de 3 logs. Le gel de tamisage a large gamme permet d'effectuer des séparations
haute résolution des protéines entre 10 et 240 kDa en 30 minutes environ. De plus,

la solution de conditionnement des capillaires nettoie et régénere les capillaires entre
les cycles d'analyse, garantissant ainsi la reproductibilité des séparations.

La combinaison de capillaires discrets indépendants, d'une solution de
conditionnement protéique et d'un gel de tamisage renouvelé permet de séparer des
échantillons de types trés divers, comme des anticorps, des lysats cellulaires bruts
et des fractions microsomales et solubles.

Caractéristiques et avantages

— Simplification de la préparation d'échantillons
Marquez les échantillons en 20 minutes, directement dans une plague a
96 puits, avec seulement 10 minutes de manipulation.

— Analyse numérique
Les données numériques sont présentées a la fois sous forme
d'électrophérogramme et d'image de gel numérique pour analyse
immédiatement aprés la fin de chaque jeu de 12 échantillons.

—  Séparation haute résolution
Atteigniez une résolution de 10 % du poids moléculaires (15 a 150 kDa) et
séparez les isoformes de glycosylation pour caractériser les échantillons.

— Gamme dynamique de 3 logs
Détectez les impuretés jusqu'a 0,1 % avec une gamme dynamique de 2 a
2 000 ng/pL.

— Séparation des échantillons complexes
La régénération complete des capillaires entre chaque analyse permet
de séparer des échantillons tels que des lysats bruts et des fractions
microsomales.



Figure 1. LEchelle & large gamme Agilent P240 est séparée sur le systéme Agilent ProteoAnalyzer. LM = marqueur inférieur, UM = marqueur supérieur.
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Figure 2. Analyse de 'anticorps monoclonal (mAb) du NIST en conditions non réduite (A) et réduite (B) a I'aide du kit d'analyse des protéines
gamme large Agilent P240 sur le systeme Agilent ProteoAnalyzer. Le gel a large gamme permet de séparer les glycoformes de protéines
telles que la chaine lourde non glycosylée (marquée d'un *) et la chaine lourde glycosylée. LC = chaine légére, HC = chaine lourde.
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Figure 3. Série de dilutions de la BSA sur la gamme dynamique de 3 logs (2 a 2 000 ng/yL) du kit d'analyse des protéines gamme
large Agilent P240.
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Figure 4. Image numérique du gel d'un lysat brut de cellule hépatiques humaines analysé a l'aide du kit d'analyse des protéines
gamme large Agilent P240 sur le systeme Agilent ProteoAnalyzer a 2 000 ng/pL, T 000 ng/pL, 500 ng/uL et 250 ng/uL.

Spécifications du kit

Spécifications analytiques

Kit d’analyse des protéines gamme large

ProteoAnalyzer P240
Gamme de tailles LM seulement 10 2240 kDa
LM et UM 10 2200 kDa

LM seulement
LM et UM

Exactitude typique de la détermination
des tailles (% d'erreur de taille)

<15 % pour BSA, CAll
<10 % pour BSA, CAll

Résolution typique de la détermination
des tailles

Résolution des masses moléculaires < 10 % entre 15 et
150 kDa (basée sur I'échelle de masse moléculaire)

LM seulement

Précision de la détermination
des tailles

LM et UM

CV < 8 % pour BSA, CAll, GREMLIN-T et NIST mAb
(en conditions réduites)

CV <10 % pour les NIST mAb intacts

(en conditions non réducites)

CV < 5% pour BSA, CAll, GREMLIN-1 et NIST mAb
(en conditions réduite )

Gamme quantitative

2 ng/pL a 2 000 ng/pL pour BSA dans le PBS

Sensibilité (signal/bruit > 3)

1 ng/pL pour BSA, CAll dans le PBS

Reproductibilité de la quantification

CV <15 % pour BSA entre 20 et 2 000 ng/pL
CV <25 % pour BSA entre 2 et 20 ng/pL

Spécifications physiques

Temps d'analyse total

30 minutes

Echantillons par cycle

11 échantillons + I'échelle dans le puits 12

Volume d'échantillon nécessaire

1L

Stabilité du kit

4 mois au minimum

LM = marqueur inférieur, UM = marqueur supérieur



En savoir plus sur www.agilent.com/genomics/proteoanalyzer.

Pour acheter en ligne : agilent.com/chem/store

www.agilent.com/genomics/proteoanalyzer
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