
Sistema Agilent ProteoAnalyzer
El kit Agilent P240 para el análisis de proteínas con un amplio intervalo de peso 
molecular (n.º ref. 5191-6640) está diseñado para el análisis general de proteínas 
utilizado en el sistema Agilent ProteoAnalyzer. Las muestras se pueden analizar en 
condiciones reductoras y no reductoras, y se preparan mediante un método rápido 
de marcado covalente. La detección de fluorescencia ofrece un rango dinámico 
lineal de tres órdenes de magnitud logarítmicos. El gel separador para proteínas con 
un amplio intervalo de peso molecular consigue separaciones de alta resolución 
de proteínas en un intervalo de 10 a 240 kDa en unos 30 minutos. Asimismo, 
la solución de acondicionamiento capilar incluida sirve para limpiar y renovar los 
capilares entre análisis, lo que garantiza que las separaciones sean reproducibles. 

La combinación de capilares individuales discretos, una solución de 
acondicionamiento para el análisis de proteínas y el uso de gel separador nuevo 
permite separar una amplia variedad de tipos de muestras, como anticuerpos, 
lisados celulares en bruto y fracciones microsómicas y solubles.

Características y ventajas 
 – Simplificación de la preparación de muestras 

Marque las muestras directamente en 20 minutos en una placa de 96 pocillos, 
con un tiempo de manipulación de tan solo 10 minutos. 

 – Análisis digital 
Los datos digitales se presentan en forma de electroferograma e imagen 
digital de gel para analizarlos justo después de que finalice cada conjunto 
de 12 muestras.

 – Separación de alta resolución 
Consiga una resolución de peso molecular del 10 % (entre 15 y 150 kDa) 
y separe isoformas de glicosilación para caracterizar muestras.

 – Intervalo analítico de tres órdenes de magnitud logarítmicos 
Detecte impurezas a niveles de hasta el 0,1 % con un intervalo analítico 
de 2 a 2.000 ng/µl.

 – Separación de muestras complejas 
El reacondicionamiento completo de los capilares entre análisis permite separar 
muestras como lisados en bruto y fracciones microsómicas.
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Figura 1. Separación del marcador de peso molecular Agilent P240 de amplio intervalo en el sistema Agilent ProteoAnalyzer. LM = marcador inferior; UM = 
marcador superior.

Figura 2. Análisis del anticuerpo monoclonal del NIST en condiciones no reductoras (A) y reductoras (B) utilizando el kit Agilent P240 para 
el análisis de proteínas con un amplio intervalo de peso molecular y el sistema Agilent ProteoAnalyzer. El gel separador para un amplio 
intervalo de peso molecular permite separar glucoformas de proteínas como la cadena pesada no glicosilada (marcada con *) y la cadena 
pesada glicosilada. LC = cadena ligera; HC = cadena pesada.
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Figura 3. Serie de diluciones de BSA en el intervalo analítico de tres órdenes de magnitud logarítmicos (de 2 a 2.000 ng/µl) del kit 
Agilent P240 para el análisis de proteínas con un amplio intervalo de peso molecular.
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Figura 4. Imagen digital de gel de un lisado celular de hígado humano en bruto analizado con el kit Agilent P240 
para el análisis de proteínas con un amplio intervalo de peso molecular en el sistema Agilent ProteoAnalyzer con 
concentraciones de 250, 500, 1.000 y 2.000 ng/µl.

Especificaciones analíticas Kit ProteoAnalyzer P240 para el análisis de proteínas con un amplio 
intervalo de peso molecular

Intervalo de tamaños Solo LM
LM y UM

De 10 a 240 kDa
De 10 a 200 kDa

Exactitud típica del tamaño 
(% de error del tamaño)

Solo LM
LM y UM

<15 % para BSA y CAII 
<10 % para BSA y CAII 

Resolución típica del tamaño  Resolución de peso molecular <10 % entre 15 y 150 kDa  
(basada en el marcador)

Precisión del tamaño

Solo LM

CV <8 % para BSA, CAII, GREMLIN-1 y el anticuerpo monoclonal del NIST 
(en condiciones reductoras)
CV <10 % para el anticuerpo monoclonal del NIST inalterado 
(en condiciones no reductoras)

LM y UM CV <5 % para BSA, CAII, GREMLIN-1 y el anticuerpo monoclonal del NIST 
(en condiciones reductoras)

Intervalo cuantitativo De 2 a 2.000 ng/µl para BSA en PBS

Sensibilidad (relación señal-ruido >3) 1 ng/µl for BSA y CAII en PBS 

Reproducibilidad de la cuantificación CV <15 % para 20-2.000 ng BSA/µl
CV <25 % para 2-20 ng BSA/µl

Especificaciones físicas

Tiempo de análisis total 30 minutos

Muestras por análisis 11 muestras + marcador en el pocillo 12 

Volumen de muestra requerido 1 µl

Estabilidad del kit Durante 4 meses como mínimo

Especificaciones del kit

Lisado celular de hígado humano en bruto

2.000 ng/µl 250 ng/µl500 ng/µl1.000 ng/µl

LM = marcador inferior; UM = marcador superior.
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Para obtener más información, visite www.agilent.com/genomics/proteoanalyzer.

Tienda on-line: agilent.com/chem/store
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