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Elettroforesi proteica
denaturante affidabile

Sistema ProteoAnalyzer Agilent




Automatizza l'analisi delle proteine denaturate

Il sistema ProteoAnalyzer Agilent semplifica i processi di separazione di proteine da 10 a
240 kDa, compresi i campioni piu complicati, mediante elettroforesi capillare in presenza

di sodio dodecil solfato (CE-SDS). Utilizzando capillari per le separazioni distinti, € possibile
analizzare in modo consistente anticorpi purificati, proteine di secrezione, proteine

di membrana e lisati grezzi.

Un flusso di lavoro semplificato permette di marcare rapidamente le proteine mediante un
tag fluorescente. Le proteine marcate vengono rilevate mediante una sensibile fotocamera ad
accoppiamento di carica (CCD) che fornisce un range dinamico da 3 log per la rilevazione di
livelli molto bassi di impurita con un rumore di fondo ridotto. Grazie all'integrazione continua
con il software di analisi dei dati Agilent ProSize, & possibile ottenere risultati inequivocabili,
ridurre i tempi di analisi dei gel e semplificare I'archiviazione dei dati.

Automatizza le separazioni delle proteine con ProteoAnalyzer.

Il pacchetto del sistema ProteoAnalyzer Agilent include lo strumento, I'array di capillari, il software, il computer, nonché installazione e introduzione
per garantire un'efficiente integrazione nel tuo laboratorio.
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Analizza in una singola corsa una grande
varieta di tipi di campioni proteici

Il sistema ProteoAnalyzer separa le proteine in capillari distinti consentendo l'analisi in

parallelo di 12 campioni. Tra un'analisi e la successiva, i capillari vengono automaticamente

puliti, rigenerati e riempiti con gel di separazione fresco, garantendo risultati coerenti per

un‘ampia varieta di tipi di campioni proteici.

Anticorpi ridotti

Quantificazione della percentuale di catene pesanti
non glicosilate presenti durante la caratterizzazione
dell'anticorpo

Anticorpi non ridotti
Valutazione del livello di purificazione dell'anticorpo per
i prodotti di degradazione ed altre impurita proteiche

Proteine di membrana
Facile risoluzione di proteine di membrana purificate e
frazioni di microsomi

Proteine di secrezione
Separazione di proteine purificate dal mezzo cellulare

Estrazione di proteine totali
Analizzare le estrazioni di proteine totali grezze per
proteine iperespresse e controllo di qualita generale

Proteine purificate
Calcolo della percentuale di purezza di frazioni di
proteine durante la purificazione e sul prodotto finale

L'array di capillari consente di analizzare in parallelo fino a 12 campioni in 30 minuti. La pulizia e il condizionamento automatici dei capillari tra un'analisi
e la successiva permettono I'analisi di tipi di campioni differenti, come proteine di membrana e anticorpi purificati.



Risultati coerenti tra un'analisi e 'altra

Per garantire risultati coerenti tra un'analisi e la successiva, indipendentemente dalle proteine
analizzate, ProteoAnalyzer pulisce, ricondiziona e riempie automaticamente i capillari tra un
campione e il successivo. Il sistema € cosi in grado di generare una qualita dei dati superiore,

persino con i campioni piu complicati.

Separazioni efficaci su differenti tipi di campione
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Figura 1. Anticorpo monoclonale NIST analizzato in condizioni riducenti.
La catena pesante non glicosilata (NGCH) & completamente separata
dalla catena pesante glicosilata (HC), rendendo cosi possibile una
quantificazione accurata.

LM = marcatore inferiore. UM = marcatore superiore.
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Figura 3. Frazione di microsomi di fegato umano analizzata in condizioni
riducenti. LM = marcatore inferiore.

Figura 2. Anticorpo monoclonale NIST analizzato in condizioni non
riducenti. Differenti combinazioni della catena leggera (LC) e della
catena pesante (HC) sono state rilevate con una purezza monomerica
complessiva del 94,3%.

LM = marcatore inferiore.
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Figura 4. Lisato totale di fegato umano analizzato in condizioni riducenti.
LM = marcatore inferiore.




Semplice preparazione, funzionamento intuitivo

Passaggio 1: preparazione
dello strumento

Caricare il gel e la soluzione di
condizionamento, cambiare il

tampone iniettore e svuotare il
cassetto/flacone di scarico.

Passaggio 2: preparazione
dei campioni

Marcare i campioni con marcatori
fluorescenti direttamente nella piastra
a 96 pozzetti e caricare la piastra con
i campioni marcati nello strumento.

Riepilogo del metodo X ¥

Passaggio 4: avvio delle analisi

Configurare in successione piu analisi,
suddividendole nei tre cassetti per
campioni, per garantire flessibilita
all'utente e un'analisi autonoma.

Passaggio 3: configurazione
del software

Selezionare il metodo dal menu a
tendina, immettere i nomi dei campioni
ed eventuali note per l'analisi.

parametri.

Passaggio 5: analisi dei risultati

Elaborare i dati delle separazioni con

il software di analisi dei dati ProSize
utilizzando I'immagine digitale del gel,
I'elettroferogramma e il callout dei singoli



Analisi integrata con un software potente

Separazioni di proteine CE-SDS affidabili richiedono un software intuitivo per I'analisi dei
risultati. Il software di analisi dei dati ProSize € un pacchetto software potente che semplifica
l'identificazione e I'analisi delle separazioni di proteine, con tre modalita di visualizzazione dei dati:

Immagine digitale del gel

| dati sono rappresentati in unimmagine digitale del
gel interattiva con strumenti per regolazioni di base.
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Elettroferogramma

| dati sono rappresentati in un
elettroferogramma interattivo con
strumenti per regolazioni di base.

Parametro singolo

Consente di impostare specifici parametri
per personalizzare |'analisi dei campioni,
assistere nella valutazione di campioni
piu complicati e accelerare le decisioni nei
controlli di qualita.




Servizi di assistenza per il sistema ProteoAnalyzer

Massima tranquillita grazie all'esaustiva familiarizzazione con lo strumento e i saggi

Agilent offre un servizio di avvio on-site per assistere nella familiarizzazione con lo strumento e il software, nonché

€Oon un saggio a propria scelta.

Inoltre sono disponibili ulteriori opzioni di assistenza per meglio adattarsi alle esigenze di assistenza specifiche dei singoli laboratori.

Servizi di assistenza aggiuntivi

Con tutti i sistemi ProteoAnalyzer ¢ inclusa
una garanzia standard di un anno, che

puo essere estesa a coprire un periodo

di garanzia totale di massimo cinque

anni, passando al livello CrossLab Silver.
Questo servizio premium include trasferta,
manodopera, parti di ricambio, riparazione
on-site e servizio di manutenzione
preventiva annuale del sistema.

essere analizzali e
cormretti da remato,
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fciute i Q\/‘!

Centro di
assistenz

a Agilent

2. se necessaria,
Agilent pianificherd
Con 18 UNassistenza
on-site,




Maggiori informazioni:
www.agilent.com/genomics/proteoanalyzer

Acquista online:
www.agilent.com/chem/store

Italia
numero verde 800 012 575
customercare_italy@agilent.com

Europa
info_agilent@agilent.com
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