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Electroforesis desnaturalizante
de proteinas fiable

Sistema Agilent ProteoAnalyzer




Automatice sus analisis de proteinas
desnaturalizadas

El sistema Agilent ProteoAnalyzer simplifica las separaciones de proteinas en el intervalo
de 10 a 240 kDa, incluidas las contenidas en muestras complejas, gracias a la electroforesis
capilar paralela automatizada con dodecilsulfato sédico (CE-SDS). El uso de capilares
discretos para las separaciones posibilita analizar de manera uniforme anticuerpos
purificados, proteinas segregadas, proteinas de membrana y lisados en bruto.

El flujo de trabajo optimizado permite marcar las proteinas con rapidez usando un marcador
fluorescente. Las proteinas marcadas se detectan mediante una camara con un dispositivo
de carga acoplada (CCD) sensible que ofrece un intervalo analitico de tres 6rdenes de
magnitud logaritmicos, permitiendo detectar niveles infimos de impurezas con bajos niveles
de ruido de fondo. La integracién impecable con el software de analisis de datos Agilent
ProSize genera resultados inequivocos, reduce el tiempo dedicado al analisis de geles

y simplifica el archivo de las muestras.

Automatice sus separaciones de proteinas con el sistema ProteoAnalyzer.

|

El conjunto del sistema Agilent ProteoAnalyzer incluye el instrumento, un microarray de capilares, software y un ordenador, asi como el proceso de
instalacion y familiarizacion, para garantizar una integracion eficiente en su laboratorio.
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Analice una amplia variedad de tipos de
muestras de proteinas en un mismo analisis

El sistema ProteoAnalyzer separa las proteinas en capilares discretos, lo que permite analizar
12 muestras en paralelo. Después de cada analisis, los capilares se limpian, reacondicionan
y llenan con gel de separacién nuevo de forma automatica, lo que hace posible obtener
resultados uniformes para una amplia variedad de tipos de muestras de proteinas.

Anticuerpos reducidos

Cuantifique el porcentaje de cadena pesada

no glicosilada presente durante la caracterizacion
de anticuerpos.

Anticuerpos no reducidos
Evalle la purificacion de anticuerpos en funcién de los
productos de degradacion y otras impurezas proteicas.

Proteinas de membrana
Separe con facilidad proteinas purificadas de
membrana y fracciones microsémicas.

Proteinas segregadas
Separe proteinas purificadas a partir de medios
celulares.

Extracciones de proteinas totales

Analice extracciones de proteinas totales en bruto
para detectar sobreexpresion de proteinas y con fines
generales de control de calidad.

Proteinas purificadas

Determine el porcentaje de pureza de las fracciones
proteicas durante la purificacion, asi como en el
producto final.

El microarray de capilares posibilita el andlisis en paralelo de hasta 12 muestras en 30 minutos. La limpieza y el acondicionamiento automaticos
de los capilares entre analisis permite analizar diferentes tipos de muestras, como proteinas de membrana y anticuerpos purificados.



Resultados uniformes entre analisis

Para obtener resultados uniformes entre andlisis, sean cuales sean las proteinas analizadas,
el sistema ProteoAnalyzer limpia, reacondiciona y rellena automaticamente los capilares
entre una muestra y otra muestra. Esto permite al sistema generar datos de excelente calidad,
incluso con muestras complejas.

Separaciones robustas con diferentes tipos de muestras

B =3 | |

&000- HE B - HCHCLC LCHCHELE

]| o = A

s - | |

g s .\ ||

Koo s | | || |

30000 :.' | . .I |

= S e eV L

‘28300 1 g P - — T —
£ mow ] -

ey

100 000

oo |

18300 (1]

12300 ool u

e g | HEHELE

o e

o] ] =

400 NGHC Thisether um - ¥ ¥ £y S 3 i § [

0]

o e (W01
o i S 3 3 i i i §
eon hla)

Figura 1. Anticuerpo monoclonal del NIST analizado en condiciones reductoras. Figura 2. Anticuerpo monoclonal del NIST analizado en condiciones no
La cadena pesada no glicosilada (NGCH) se separa por completo de la cadena reductoras. Se detectaron diferentes combinaciones de la cadena ligera
pesada glicosilada (HC), lo que permite una cuantificacion precisa. (LC) y la cadena pesada (HC), y la pureza monomeérica total fue del 94,3 %.
LM = marcador inferior. UM = marcador superior. LM = marcador inferior.
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Figura 3. Una fraccién microsémica de higado humano se analizé Figura 4. Un lisado total de higado humano se analizé en condiciones
en condiciones reductoras. LM = marcador inferior. reductoras. LM = marcador inferior.



Preparacion sencilla, funcionamiento intuitivo
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Paso 1: Preparacion Paso 2: Preparacion de las muestras Paso 3: Configuracién del

del instrumento Aplique directamente un marcador software

Cargue el gel 'y la solucion fluorescente a las muestras en una Seleccione un método en el menu
acondicionadora, cambie el tampon placa de 96 pocillos y coloque la placa  desplegable, introduzca los nombres
de entrada y vacie la botella con las muestras marcadas en el de las muestras y afiada las notas

o el depdsito de residuos. instrumento. oportunas para el analisis.

Paso 4: Inicio de los analisis Paso 5: Andlisis de los resultados
Cree una cola con varios analisis Procese los datos de la separacion

y dividalos entre tres cajones de con el software de andlisis de datos
muestras para que los usuarios ProSize utilizando imagenes digitales
puedan realizar analisis de forma de gel, electroferogramas y parametros

flexible y sin supervision. individuales.



Analisis completo con un avanzado software

Para poder conseguir separaciones robustas de proteinas por CE-SDS, es necesario disponer
de un software intuitivo para analizar los resultados. El software de analisis de datos

ProSize es un avanzado paquete de software que simplifica la identificacion y el analisis

de separaciones de proteinas y ofrece tres formas de visualizar los datos:

Imagen digital de gel

Los datos se representan en forma de
imagen digital de gel interactiva con
herramientas para los ajustes basicos.
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Parametros individuales

Electroferograma Puede establecer paréametros

Los datos se representan en forma especificos para personalizar el andlisis
de electroferograma interactivo con de muestras, facilitar la evaluacion
herramientas para los ajustes basicos. de muestras complejas y agilizar las

decisiones de control de calidad.



Servicios de soporte para el sistema ProteoAnalyzer

Disfrute de plena tranquilidad gracias al completo programa de familiarizacion para instrumentos y ensayos

Agilent ofrece un servicio de iniciacion in situ que le permitird familiarizarse con el instrumento y el software, asi como con
un ensayo que elija. También puede contratar diversas opciones de servicios adicionales en funcion de las necesidades especificas

de su laboratorio.

Servicios de soporte adicionales

Todos los sistemas ProteoAnalyzer
incluyen un afio de garantia estandar.

Si lo desea, puede actualizarla y contratar
el servicio Agilent CrossLab Plata para
disfrutar de un periodo total de cinco afios
de garantia. Este servicio premium incluye
las siguientes ventajas: desplazamiento,
mano de obra, piezas, reparaciones in

situ y un servicio anual de mantenimiento
preventivo del sistema.

1. Uamea Agilent.
Los problemas
pueden analizarse
y corregirse de
forma remota.

Centro de
Soporte

de Agilent

2. sirequiere un

N servicio de soporte
= in situ, Agilent lo
—= programara con

usted.



Mas informacion:
www.agilent.com/genomics/proteoanalyzer

Tienda on-line:
www.agilent.com/chem/store

Espafa
901 11 68 90
customercare_spain@agilent.com

Europa
info_agilent@agilent.com
Asia-Pacifico
inquiry_lsca@agilent.com
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