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Zuverlassige denaturierende
Protein-Elektrophorese

Agilent ProteoAnalyzer-System




Automatisierung der Analyse denaturierter
Proteine

Das Agilent ProteoAnalyzer-System bietet eine optimierte Trennung von Proteinen im Bereich
von 10 bis 240 kDa, auch von schwierigen Proben, dank der automatisierten parallelen
Natriumdodecylsulfat-Kapillarelektrophorese (CE-SDS). Die Verwendung separater Kapillaren
fur die Trennungen ermaglicht die einheitliche Analyse von gereinigten Antikorpern,
sezernierten Proteinen, Membranproteinen und unbehandeltem Lysat.

Ein effizienter Arbeitsablauf sorgt fir die schnelle Markierung der Proteine mit einem
Fluoreszenzmarker. Die markierten Proteine werden mit einer empfindlichen CCD (Charge
Coupled Device)-Kamera mit einem dynamischen Bereich von 3 Logarithmen detektiert,
sodass selbst kleinste Verunreinigungen bei geringem Hintergrundrauschen erkennbar sind.
Die nahtlose Integration mit der Agilent ProSize Datenanalyse-Software liefert eindeutige
Ergebnisse, reduziert den Zeitaufwand fiir die Gelanalyse und ermdglicht eine einfache
Datenarchivierung.Automatisieren Sie lhre Proteintrennungen mit dem ProteoAnalyzer.

T

Im Agilent ProteoAnalyzer-Systempaket enthalten sind das Gerét, das Kapillararray, die Software, der Computer sowie Installation und Einweisung, sodass
eine effiziente Integration in Ihr Labor gewabhrleistet ist.
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Analysieren Sie eine Vielzahl an
Proteinprobenarten in einem einzigen Lauf

Im ProteoAnalyzer-System werden Proteine in separaten Kapillaren getrennt, was die
parallele Analyse von 12 Proben ermdglicht. Zwischen den Laufen werden die Kapillaren
automatisch gereinigt, regeneriert und mit frischem Trenngel gefiillt. Dies sorgt fur
einheitliche Ergebnisse bei einer Vielzahl von Proteinprobentypen.

— Reduzierte Antikorper — Sezernierte Proteine
Quantifizierung des vorhandenen prozentualen Anteils Trennen Sie aufgereinigte Proteine aus Zellmedien
der nicht glykosylierten schweren Kette wahrend der
Antikorpercharakterisierung

— Gesamtproteinextrakte
Analysieren Sie Uberexprimierte Proteine aus

— Nichtreduzierte Antikorper unbehandelten Gesamtproteinextrakten zur allgemeinen
Bewerten Sie die die Antikdrperreinigung Qualitatskontrolle
im Hinblick auf Abbauprodukte und andere
Proteinverunreinigungen

- Aufgereinigte Proteine
Bestimmen Sie die prozentuale Reinheit von

— Membranproteine Proteinfraktionen wahrend der Aufreinigung und im
Trennen Sie muhelos gereinigte Mebranproteine und Endprodukt
Mikrosomfraktionen

Das Kapillararray ermaglicht die parallele Analyse von bis zu 12 Proben in 30 Minuten. Die automatische Reinigung und Konditionierung der Kapillaren
zwischen den Laufen ermdglicht die Analyse verschiedener Probentypen, zum Beispiel von Membranproteinen und aufgereinigten Antikorpern in einem Lauf.
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Konsistente Ergebnisse bei jedem Lauf

Das ProteoAnalyzer-System reinigt, konditioniert und fiillt die Kapillaren automatisch vor
jeder Probe und sorgt so fiir einheitliche Ergebnisse bei jedem Lauf — unabhangig von den
analysierten Proteinen. Dadurch liefert das System auch bei schwierigen Proben Daten in
aullergewohnlich hoher Qualitat.

Robuste Trennung unterschiedlicher Probentypen
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Abbildung 1. Analyse eines monoklonalen NIST-Antikorpers unter reduzierten Abbildung 2. Analyse eines monoklonalen NIST-Antik&rpers unter
Bedingungen. Die nichtglykosylierte schwere Kette (non-glycosylated heavy nichtreduzierten Bedingungen. Verschiedene Kombinationen der leichten
chain, NGCH) ist vollstandig von der glykosylierten schweren Kette (heavy Kette (light chain, LC) und der schweren Kette (HC) wurden mit einer
chain, HC) getrennt, was eine genaue Quantifizierung ermoglicht. Gesamtmonomerreinheit von 94,3 % detektiert.
LM = Lower Marker (Unterer Marker). UM = Upper Marker (Oberer Marker). LM = Lower Marker (Unterer Marker).
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Abbildung 3. Analyse einer Fraktion menschlicher Lebermikrosomen Abbildung 4. Analyse eines Gesamtlysats menschlicher Leberzellen
unter reduzierten Bedingungen. LM = Lower Marker (Unterer Marker). unter reduzierten Bedingungen. LM = Lower Marker (Unterer Marker).




Einfache Vorbereitung, intuitive Handhabung

Schritt 1: Geratevorbereitung Schritt 2: Probenvorbereitung Schritt 3: Software-Einrichtung
Laden des Gels und der Fluoreszenzmarkierung der Proben Auswahl der Methode aus dem
Konditionierungslosung, Wechsel direkt in einer 96-Wellplate und Laden Dropdown-Mend, Eingabe der

des Einlasspuffers und Leeren des der Platte mit den markierten Proben Probennamen und etwaiger
Abfallbehaelters/Abfallflasche. in das Gerat. Anmerkungen flr den Lauf.

Schritt 4: Analysestart

Erstellung einer Warteschlange aus
mehreren Laufen, aufgeteilt auf drei
Probenschubladen, fir mehr Flexibilitat
und uberwachungsfreie Analyse.

Schritt 5: Ergebnisanalyse

Verarbeitung der Trennungsdaten mit
der ProSize Datenanalyse-Software
mithilfe des digitalen Gelbilds,

des Elektropherogramms und der
individuellen Parameterabfrage.



All-in-one-Analyse mit leistungsstarker Software

Robuste CE-SDS-Proteintrennungen erfordern eine intuitive Software zur Analyse der Ergebnisse.
Bei der ProSize Datenanalyse-Software handelt es sich um ein leistungsstarkes Softwarepaket,
das die Identifizierung und Analyse von Proteintrennungen vereinfacht und drei Mdglichkeiten

zur Datenvisualisierung bietet:
Digitales Gelbild

Darstellung der Daten als interaktives digitales
Gelbild mit Tools fur grundlegende Anpassungen.
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Individuelle Parameter
Festlegung spezifischer Parameter
Elektropherogramm zur individuellen Anpassung der
Darstellung der Daten als interaktives Probenanalyse, zur effizienteren
Elektropherogramm mit Tools fiir Beurteilung schwieriger Proben und
grundlegende Anpassungen. fur schnellere Entscheidungen bei der
Qualitatskontrolle.



Kundendienst flr das ProteoAnalyzer-System

Mehr Sicherheit durch eine umfassende Einweisung in das Gerat und die Assays

Agilent bietet einen Vor-Ort-Startup-Service zur Einweisung in das Gerat und die Software sowie in einen Assay Ihrer Wahl.
Es stehen noch weitere Kundendienstoptionen zur Verfligung, um den spezifischen Anforderungen lhres Labors in puncto

Serviceumfang gerecht zu werden.

Zusatzlicher Kundendienst

Fir alle ProteoAnalyzer-Systeme wird eine
einjahrige Standardgarantie gewahrt. Diese
Garantie kann auf die CrosslLab Silver-Stufe
erweitert und auf eine Gesamtgarantiezeit
von bis zu funf Jahren verlangert werden.
In diesem Premium-Service sind Anreise,
Arbeitszeit, Ersatzteile, Reparaturen

vor Ort und ein jahrlicher vorbeugender
Wartungsservice fiir das System enthalten.

1. Kontaktieren sie H
Agilent telefonizch %
Manche Probleme
konnen aus der
Ferne analysiert
und bemoben

wearden,

Agilent
Service

Center

2. Solite ein Service
vor Ot erforderlich
sein, wird Agilent
eimen Termin mit
Ihnen verainbaren.



Mehr Infos:
www.agilent.com/genomics/proteoanalyzer

Online-Store:
www.agilent.com/chem/store

Deutschland
0800-603 1000
CustomerCare_Germany@agilent.com

Europa
info_agilent@agilent.com

Asien und Pazifik
inquiry_lsca@agilent.com
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