
Agilent MassHunter VistaFlux 软件

追踪代谢流
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代谢流分析
代谢流分析采用不同的实验条件评估代谢变化速率，可突出显示受影响的通路。代谢流变化是酶数
量或酶活性差异造成的结果。此外，代谢流分析可以揭示经过充分研究的通路中代谢物之间的意外
关联。

定性代谢流分析
虽然有许多定量代谢流分析方法，但它们都需要数小时的专业工作（通过多次实验和迭代）来改进
模型并返回结果。另一方面，定性代谢流分析使您可以快速获取选定通路和代谢流的相关信息，无
需进行构建定量模型的挑战性工作。 

定性代谢流分析通过在质谱仪上采集数据来追踪同位素异数体并靶向特定目标通路。通过挖掘通
路靶向的代谢物数据并引入稳定的同位素标记，您可以追踪代谢流，然后使用图形化工具来显示 
结果。

然而，采用先进技术的定性代谢流分析仍需要分析人员应对几项 
挑战：

采集
生成具有高质量准确度和同位素保
真度的 LC/MS 数据 

提取
挖掘目标代谢物离子，包括稳定的
同位素标记离子（同位素异数体）

可视化
查看并分享通路中的结果，加速生
物学解析进程
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MASSHUNTER VISTAFLUX 简介

MassHunter VistaFlux 软件专门设计用于应对定性代谢流分析挑战。使用静态和动
态通路可视化功能，您可以轻松解析和说明使用安捷伦飞行时间和四极杆飞行
时间 LC/MS 系统得到的实验结果。 

VistaFlux 可轻松查找包含稳定同位素标记数据的目标代谢物，并使用先进的通路
可视化软件显示结果。此外，它可以导出图片用于演示和生成报告，使这一完
整的工作流程更为简化和快速。

VistaFlux 工作流程

“定性代谢流分析将代谢研究提升到一个新的高度。与代谢
组学报告细胞分子组成不同，代谢流分析可揭示体内通路
活性。代谢流无法有效地从蛋白质组学和代谢组学数据中
进行预测。通过稳定的同位素示踪剂评估代谢流是研究代
谢网络动态的有力方法。”

NICOLA ZAMBONI 博士，苏黎世联邦理工学院分子系统生物学研究所

提取同位素 
异数体

在通路中 
实现可视化采集数据创建靶标结果 结果
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专为定性代谢流分析设计的数据挖掘功能

MassHunter Profinder 软件是 VistaFlux 的批处理模块，具有代谢物同位素异数体的快
速查看和可视化功能。Profinder 模块为 Agilent MassHunter Mass Profiler Professional 提供
了重复数据文件的分组、数据归类/对齐、多色谱图叠加、按样品组着色、色谱
峰手动重新积分和不同分析的文件导出等功能。此外，Profinder 可以省略电子表
格中繁琐的数据解析和手动计算。

Profinder 中的批量同位素异数体提取功能专门设计用于安捷伦高分辨率精确
质量飞行时间 LC/MS 系统采集的定性代谢流数据。批量同位素异数体提取
根据代谢物化学式对离子进行分离。Profinder 算法可根据靶标列表挖掘稳定
的同位素标记离子（同位素异数体），并支持 13C、15N 或 2H 等稳定的同位素 
标记。 

批量同位素异数体提取

13C 标记柠檬酸的 
提取质谱图Profinder 提取结果汇总未标记柠檬酸的 

提取质谱图
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轻松可视化

Omix PremiumMassHunter Profinder

用于代谢流分析的通路可视化

Profinder 的结果流入另一个 VistaFlux 模块 Omix Premium，以轻松实现代谢流可视化。
Omix Premium 使您能够： 

• 在通路图上实现代谢流数据的交
互式可视化

• 使通过通路的代谢流实现动态化，
从而完成时序研究

• 轻松利用公共通路数据库

• 自定义并连接代谢通路

• 定制可视化结果，以在通路图上
显示不同信息

• 导出图片和动画，以便发表和演示

“代谢流分析和可视化使研究人员有机会探
究蛋白质活动。这正是代谢组学的意义所
在。定性代谢流分析是探索蛋白质活动道
路上的一个巨大飞跃。”

ANDERS NORDSTRÖM 博士 
UMEÅ 大学分子生物学系
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VistaFlux 显示选项

适用于代谢流实验的全面可视化

代谢流实验有多种类型，每种都需要通过不同的信息对结果进行解析。VistaFlux 使
您能够定制显示在代谢通路上的信息，以高效地展示结果。使用 VistaFlux，您可以
根据需要决定详细信息的多少。 

“在使用  Agilent VistaFlux 软件的短时间内，我们已经
成功处理了许多采用  13C 或  15N 稳定同位素示踪剂的
定性代谢流项目。我们喜欢这款软件的易用性、速
度和性能。它已经迅速成为了我的实验室中分析安
捷伦数据集的首选工具。”

GARY PATTI 博士，美国华盛顿大学化学系

同位素异数体丰度的热点图 填充代谢节点可表示倍数变化
（左）、标记掺入（中）和百分
比标记（右）

绘制同位素异数体掺入直方图显示通路上的化学结构
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实现数据的动态可视化

动态可视化 

代谢流在不断变化，而时序研究试图采集这种流动性。除了静态图像之外，Omix 
Premium 模块还具有动态可视化功能，使时序研究结果更容易解析。您可以将这些
动画分享为电影文件或将其插入到演示文档中。 

VistaFlux 通过降低稳定同位素标记的难度彻底颠覆您的代谢组学研究。该软件将耗
时、费力的过程转化为功能强大的定性代谢流工作流程，包括代谢物同位素异数体
提取和通路可视化。 

简而言之，VistaFlux 通过降低定性代谢流实验的难度帮助您加深对生物学的理解。 

0.5 小时

3 小时

1 小时

8 小时

Omix Premium 支持采用步进、播放或录制模
式轻松显示时序研究。上图显示了 2-酮戊二
酸和 2-羟戊二酸在 0.5、1、3 和 8 小时时间
点（从左上至右下）的代谢流。
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了解更多信息：
www.agilent.com/chem/vistaflux

如需查找当地的安捷伦客户服务中心，请访问：
www.agilent.com/chem/contactus-cn

免费专线： 
800-820-3278 
400-820-3278（手机用户）

联系我们： 
LSCA-China_800@agilent.com

在线询价： 
www.agilent.com/chem/erfq-cn

 


