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Inhalt dieser Anleitung

Agilent hat dieses Handbuch als technische Referenz fir die ProtecAnalyzer
Systems erstellt.

Dieses Dokument umfasst Systemubersichten, Installationsverfahren, analytische
Methoden, Wartungsverfahren, den Betrieb der Software, Hinweise zum Trouble-
shooting und die Verfahren zum Ausschalten des Gerats. Zusatzliche Informationen
beinhalten die Geratespezifikation und Anforderungen beziiglich der Versorgungsein-
richtungen, Teile- und Verbrauchsmateriallisten sowie Produktspezifikationsblatter.

Dieses Dokument ist flir die Verwendung durch technisches Personal vorgesehen,
das mit dem Betrieb und der Instandhaltung von analytischen Geréaten vertraut ist.
Ein gewisses Mal} an Schulung und Fachwissen wird vorausgesetzt und in diesem
Dokument werden keine Grundlagen vermittelt. Die Verfahren werden Schritt fur
Schritt mit Hilfe von Fotos und Screenshots erlautert. Wenn bezliglich eines
Verfahrens Fragen verbleiben, wenden Sie sich bitte an Ihren zustandigen

Agilent Vertriebs- oder Kundendienstmitarbeiter.

1 Systemiibersicht

Dieses Kapitel gibt einen Uberblick Uber das Gerét.
2 Sicherheit

Dieses Kapitel enthélt Zusatzinformationen zur Sicherheit.
3 Rechtliche und regulatorische Aspekte

Dieses Kapitel enthalt Zusatzinformationen zu rechtlichen und regulatorischen
Aspekten.

4 Menii File" (Datei)

Dieses Kapitel enthalt eine ausfihrliche Beschreibung der Befehle im
Mend ,File" (Datei) der ProteoAnalyzer-Software.

5 Menii ,Administration” (Verwaltung)

Dieses Kapitel enthélt eine ausfihrliche Beschreibung der Befehle im
Meni ,Administration” (Verwaltung) der ProteoAnalyzer-Software.

6 Menii ,Utilities” (Dienstprogramme)

Dieses Kapitel enthalt eine ausflhrliche Beschreibung der Befehle im
Mena ,Utilities” (Dienstprogramme) der ProteoAnalyzer-Software.
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Menii ,Help” (Hilfe)

Dieses Kapitel enthalt eine ausfihrliche Beschreibung der Befehle im Meni ,Help”

(Hilfe) der ProteoAnalyzer-Software.
Registerkarte ,Operation” (Betrieb)

Dieses Kapitel enthalt eine ausfihrliche Beschreibung der Befehle in der
Registerkarte ,Operation” (Betrieb) der ProteoAnalyzer-Software.

Registerkarte ,Run Status” (Laufstatus)

Dieses Kapitel enthalt eine ausfihrliche Beschreibung der Befehle in der
Registerkarte ,Run Status” (Laufstatus) der ProteoAnalyzer-Software.

ProteoAnalyzer Capillary Array

In diesem Kapitel werden das Auspacken, die Installation und die Lagerung des
Capillary Array erlautert.

ProteoAnalyzer — Eingabe von Probennamen

Dieses Kapitel enthalt Informationen zur Eingabe der Probennamen in der
ProteoAnalyzer-Software.

ProteoAnalyzer — automatisierte Analyse

In diesem Kapitel wird das Verfahren fir die automatisierte Analyse mit dem
ProteoAnalyzer erlautert.

Wartung und Fehlersuche

Dieses Kapitel enthélt Zusatzinformationen zu Bestellnummern,
Wartungsverfahren und Systemeinstellungen.
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1 Systemiibersicht

Uber das System

Das ProteoAnalyzer System ist ein Multiplex-Kapillarelektrophorese (CE)-Gerat
zur Durchflihrung von automatisierten Bestimmungen der GroRe, Reinheit und
Zusammensetzung von Proteinmischungen mit hohem Probendurchsatz.

Die Trennung erfolgt durch Anwendung eines elektrischen Feldes durch ein
Narrow-Bore-Fused-Silica-Capillary Array (50 um ID), das mit verschiedenen
leitfahigen Gelmatrizen gefullt ist, um Proteinmolekdle eines bestimmten
Grolenbereichs zu sieben. Wenn eine hohe Spannung an das Capillary Array
angelegt wird, wandert injiziertes Protein durch die Gelmatrix. Die
Geschwindigkeit des Wanderns hangt von der Grolie des Proteins ab: kleinere
Proteine eluieren schneller als groRere Proteine.

An einer Stelle in Richtung des hinteren Endes des Capillary Array erfolgt die
Detektion des getrennten Proteins durch die Fluoreszenz eines in der Probe
vorhandenen sensitiven Farbstoffs. Das ProteoAnalyzer System verwendet eine
Anregungslichtquelle mit einer hochintensiven Leuchtdiode (LED), die durch das
Capillary Array-Detektionsfenster fokussiert und auf einem empfindlichen,
zweidimensionalen CCD (Charge-Coupled Device)-Detektor abgebildet wird.
Durch die Uberwachung der Intensitat der relativen Fluoreszenzeinheit (RFU)
als Funktion der Zeit wahrend der CE-Trennung werden flir den Proteingehalt
reprasentative digitale Elektropherogramme von bis zu 12 Proben in einem
einzigen Versuchslauf erfasst.
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Systemiibersicht

Verwendungszweck des ProteoAnalyzer System

Der ProteoAnalyzer ist flr die quantitative und qualitative Analyse von Proteinen
bestimmt.

Nur fir Forschungszwecke. Nicht fiir Diagnoseverfahren geeignet.

Setzen Sie dieses Produkt keinesfalls in einer vom Hersteller nicht angegebenen
Weise ein. Die Wirksamkeit der Schutzfunktionen dieses Produkts kann
beeintrachtigt werden, wenn es anders als in der Betriebsanweisung beschrieben
verwendet wird.

Nicht zugelassene, nicht empfohlene oder verdanderte Reagenzien

Die Veranderung von Reagenzien und/oder Verwendung von nicht
zugelassenen oder nicht empfohlenen Reagenzien kann die Leistung
des Gerats wesentlich beeintrachtigen, sodass es den Spezifikationen
von Agilent nicht mehr entspricht.

Von Agilent durchgefiihrte Arbeiten, damit das Gerat wieder den
Spezifikationen von Agilent entspricht, werden dem Kunden in Rechnung
gestellt.

v Verwenden Sie immer die empfohlenen und zugelassenen Reagenzien,
um eine ordnungsgemale Gerateleistung gemal den Spezifikationen von
Agilent sicherzustellen.

v/ Verwenden Sie keine veranderten, beschadigten oder nicht ordnungsgemafn
gekennzeichneten Reagenzien.

v Stellen Sie sicher, dass Reagenzien ordnungsgemaR gehandhabt, gelagert
und entsorgt werden.

ProteoAnalyzer Systemhandbuch



1 Systemiibersicht

Physikalische Daten

Tabelle 1 Physikalische Daten
Typ

Gewicht

Abmessungen (Bx T x H)
Netzspannung

Netzfrequenz

Max. Leistungsaufnahme
Schnittstelle

Zulassige Umgebungstemperatur im
Betrieb

Luftfeuchtigkeit im Betrieb
Lagerungstemperatur
Betriebshohe

Sicherheitsnormen

ISM-Klassifikation

Schalldruck

Analysespezifischer
Temperaturbereich

Spezifikation

37 kg (82 Ibs)

101,6 x 61 x 86,4 cm (40 x 24 x 34 Zoll)
100-200 V AC (200-230 verfligbar)
50-60 Hz

T10VA/90W

USB (2 Geréte, Tastatur, Maus)

15-35 °C (59-95 °F)

<80 % (nicht kondensierend)
-40~70 °C (-40-158 °F)
Bis zu 4000 m

IEC, EN, CSA, UL, Uberspannungskategorie I,
Verschmutzungsgrad 2
Nur zur Verwendung in Gebauden

ISM-Gerat der Gruppe 1, Klasse A
Nach CISPR 11

<70dB(A) nach ISO 7779:1988/EN 27779/1991

18-25 °C (6477 °F) fir Agilent P240 Protein-Grosser
Molekilmassenbereich-Kit

Dies ist ein ISM-Gerat der Gruppe 1, Klasse A, das fiir den Einsatz im industriellen
Umfeld bestimmt ist. In einer Wohnumgebung kann dieses Produkt
Funkstorungen verursachen, sodass der Benutzer unter Umstanden
angemessene Malinahmen ergreifen muss.

ProteoAnalyzer Systemhandbuch
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Systemiibersicht
Installation

Installation

Dieses Kapitel enthalt einen grundlegenden Uberblick tiber die Installation und
den Betrieb der Hardware des ProteoAnalyzer System. Abbildung 1 zeigt die
Aulienansicht eines vollstandig konfigurierten ProteoAnalyzer System, das sich
durch eine kompakte Standflache auf dem Labortisch (40 Zoll breit) und ein
Gewicht von lediglich 82 Ibs (37 kg) auszeichnet.

Die Installation des ProteoAnalyzer System darf nur durch lizenzierte Mitarbeiter
von Agilent und zugelassene Vertriebspartner durchgefiihrt werden.
Installationen dirfen von Kunden nicht selbst durchgefiihrt werden.

Stellen Sie sicher, dass der Aufstellort im Labor die Kriterien in der Checkliste zur
Standortvorbereitung flir das Gerat erfiillt (ProteoAnalyzer-Standortvorbereitungs-
handbuch [D0031120 Checkliste fir die Standortvorbereitung]). Diese Checkliste
enthalt Angaben zu Abstanden, Umgebungsbedingungen, zur Leistungsaufnahme
und zu verschiedenen bendtigten Verbrauchsmaterialien.

Breite: 40 Zoll (101,6 cm
- (1016 cm)

- Agilent
. Trusted Answers

Hohe: 34 Zoll (86,4 cm)

Breite: 14 Zoll (35,56 cm), Tiefe: 24 Zoll (61 cm)

Abbildung 1 Konfiguriertes ProteoAnalyzer System mit Computerarbeitsplatz

ProteoAnalyzer Systemhandbuch



1 Systemiibersicht

Hohes Gewicht
WARNUNG L
Das Gerat ist schwer.
v/ Beachten Sie alle VorsichtsmalRnahmen beim Heben schwerer

Gegenstinde, um eine Uberlastung des Riickens und Verletzungen
zu vermeiden.

v Stellen Sie sicher, dass Sie die Last moglichst nah am Korper halten.
v Stellen Sie sicher, dass Sie das Gewicht bewaltigen konnen.

Wenn ein Gerat an einen neuen Standort umgesetzt werden muss, wenden Sie
sich an den Kundendienst, um geratespezifische Anweisungen zu erhalten.

ProteoAnalyzer Systemhandbuch
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Systemiibersicht

PC-Verwaltung

Die Software wird auf einem PC mit Microsoft Windows 10 oder hcher
ausgefihrt, der die folgenden Anforderungen erfiillen muss (Tabelle 2).

Tabelle 2 Mindestvoraussetzungen fiir den Computer

Typ Spezifikation

Prozessor Intel i5 oder hoher

SVGA-Grafik Bildschirmauflésung 1280 x 1024 oder 1280 x 800
Arbeitsspeicher 8 Gigabyte

Verfligbarer Speicherplatz 500 Gigabyte

Serielle USB-Schnittstellen 6 Anschllsse (2 Geréte, Tastatur, Maus)

Die Verwendung von nicht von Agilent gelieferten PCs ist zulassig, erfolgt jedoch
auf eigenes Risiko. Es werden Desktop-PCs empfohlen; Laptops sollten nicht
verwendet werden.
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1 Systemiibersicht

Uber die Software

Das ProteoAnalyzer System verwendet proprietare Software fir den Betrieb und
die Datenanalyse.

Diese Software ist auf dem Gerat vorinstalliert und wird vor dem Versand als Teil
der Geratequalifizierung gepruft.

FUr diese Software werden keine Lizenzen bendtigt, und die neueste Version des
Installationsprogramms ist auf der Agilent Website kostenlos verflgbar.

https://www.agilent.com

ProteoAnalyzer Systemhandbuch 15
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Systemiibersicht

Installation der Software

So installieren Sie die ProteoAnalyzer-Software:

1 Navigieren Sie zum ProteoAnalyzer-Installationsprogramm auf der Agilent
Website. Laden Sie das Installationsprogramm herunter und doppelklicken
Sie auf ,setup.exe”.

2 Befolgen Sie die Anweisungen zur Einrichtung des Installationsassistenten.
Das Standard-Installationsverzeichnis ist C:\Agilent Technologies\
ProteoAnalyzer.

ProteoAnalyzer Systemhandbuch



Systemiibersicht

PC-Einrichtung

Falsche Einstellungen

Der fiir die Verwendung empfohlene PC wird zusammen mit dem
ProteoAnalyzer geliefert.

Stimmen die Einstellungen des ProteoAnalyzer-Computers nicht mit den unten
aufgefiihrten iiberein, kann es zu Problemen bei der Kommunikation mit dem
Gerat kommen, die zu Zeit- und Produktivitatsverlusten fiihren.

v Wenn ein anderer PC verwendet wird oder Anderungen am vorhandenen PC
durchgefiihrt werden, iiberpriifen Sie die folgenden Einstellungen und
aktivieren/deaktivieren Sie die PC-Einstellungen entsprechend, sodass sie
der empfohlenen Einrichtung entsprechen.

Datums- und Uhrzeiteinstellungen

1 Gehen Sie zu Datum und Uhrzeit > Auf lokale(s) Datum und Uhrzeit einstellen.

2 Gehen Sie zu Einstellungen > Zeit und Sprache > Datum und Uhrzeit und
deaktivieren Sie die Option Uhrzeit automatisch an Sommerzeit anpassen.

Einstellungen fiir die USB-Energieverwaltung
1 Gehen Sie zu Gerate-Manager > USB-Controller > Intel® USB 3.1 eXtensible
Hostcontroller.

2 Klicken Sie mit der rechten Maustaste auf Eigenschaften > Energieverwaltung
und deaktivieren Sie das Kontrollkastchen Computer kann das Gerat
ausschalten, um Energie zu sparen.

3 Gehen Sie zu Einstellungen > System > Netzbetrieb und Energiesparmodus und
wahlen Sie Nie.

4 Gehen Sie zu Zuséatzliche Energieeinstellungen und wéahlen Sie Hochstleistung.

5 Gehen Sie zu Einstellungen > System > Benachrichtigung und setzen Sie alles
auf Aus.

6 Gehen Sie zu Einstellungen > Spielen und schalten Sie die Xbox Game Bar aus:
a Deaktivieren Sie Xbox Game Bar 6ffnen.
b Setzen Sie Spielmodus auf Aus.

7 Gehen Sie zu Einstellungen > Datenschutz und setzen Sie alles auf Aus.

8 Gehen Sie zu Einstellungen > Update & Sicherheit und setzen Sie alles auf Aus.

ProteoAnalyzer Systemhandbuch 17
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Systemiibersicht

9 Gehen Sie zu Update & Sicherheit > Windows-Sicherheit > Viren- &
Bedrohungsschutz und setzen Sie alles auf Aus.

10 Gehen Sie zu Einstellungen > Windows Update > und wahlen Sie Nach Updates
suchen, um auf die neueste verfiighare Version zu aktualisieren.

Kabelgebundene Mause und Tastaturen konnen zu Verbindungsproblemen
fihren. Es wird empfohlen, immer eine drahtlose Maus und Tastatur zu
verwenden, wie z. B. die mit dem Geratepaket gelieferten.

Wenn Sie das Gerat und den PC aus- und wieder einschalten, trennen Sie
die Gerate-USB-Kabel vom PC, da mehrere Platinen/Komponenten tber
diese Kabel mit Strom versorgt werden.

ProteoAnalyzer Systemhandbuch



Systemiibersicht

Anschllsse des ProteoAnalyzer System

An der Rickseite des ProteoAnalyzer System befindet sich das
Kommunikationsfeld. Hier werden die erforderlichen Anschllsse an den
Geratecomputer und die Netzversorgung fur den Geratebetrieb vorgenommen
(Abbildung 2 und Abbildung 3).

Es wird dringend empfohlen, einen Uberspannungsschutz oder eine
unterbrechungsfreie Stromversorgung (USV) zu verwenden. Wenden Sie
sich wegen empfohlener Modelle an einen Agilent Vertriebs- oder
Kundendienstmitarbeiter.

Zum Anschliellen des Gerats, des Computers und des Zubehors sollten
mindestens drei Standard-Wandsteckdosen zur Verfligung stehen. Bei Bedarf

kann anstelle einzelner Steckdosen auch eine Steckerleiste verwendet werden.

Alle Anschliisse am PC sind beschriftet. Die verschiedenen Anschlisse des
ProteoAnalyzer System sind nachstehend zusammengefasst:

* Anschlussoption 1. Vom ProteoAnalyzer System
Zwei USB-Kabel zu PC USB
Netzkabel zu geerdeter Steckdose
+ Anschlussoption 2: Vom PC
Zwei USB-Anschlisse zum ProteoAnalyzer System

Die Reihenfolge/Position der Anschlisse ist wichtig, und die Positionen

sind sowohl am Computer als auch am ProteoAnalyzer gekennzeichnet.

Netzkabel zu geerdeter Steckdose
Anschluss fir einen Monitor, eine Tastatur, eine Maus usw.

ProteoAnalyzer Systemhandbuch
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1 Systemiibersicht

Netzanschluss

Beschriftete USB-Anschllsse

Internetanschluss

Anschluss flr Computermonitor

Beschriftete USB-Kabel

Sicherungshalter

Netzschalter

Netzanschluss

Abbildung 3  Anschlussfeld an der Riickseite des ProteoAnalyzer-Gerats
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1 Systemiibersicht

Auleres Gehause des ProteoAnalyzer

Es gibt drei Hauptzugéange zum Inneren des ProteoAnalyzer System: das obere Fach,
die Zugangstur zum Seitenfach und die Schubladen (insgesamt 6) (Abbildung 4).

Kontrollleuchte ,HV ON" !
,,,,,,,,,,,,,,

Obere Facher:
Capillary Array
Optiksystem

Seitenfacher:
Pumpe
Reagenzflaschen iE

Schubladen

-——

Abbildung 4  Zugangspunkte des ProteoAnalyzer System

Unterbrechung des Betriebs

Wenn das obere Fach geoffnet wird, wahrend die Kontrollleuchte ,HV ON”
(Hochspannung ein) leuchtet, wird der aktive Vorgang unterbrochen, die
Methodenwarteschlange gestoppt und es kommt zu Datenverlust.

v Stellen Sie sicher, dass die Kontrollleuchte bei allen Vorgangen, die eine
Hochspannungsversorgung erfordern, leuchtet. Dies umfasst sowohl die
Einspeisung von Spannung als auch die Trennung von der
Spannungsversorgung.
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1 Systemiibersicht

Oberes Fach

Das obere Fach bietet Zugang zur optischen Detektionsplattform und zu einer
12-Capillary Array Cartridge. Ein nicht zugéangliches Fach an der Riickseite des
Gerats enthalt die Hochspannungsversorgung und die Elektronik, die mit der
Array-Kartusche und dem Sicherheitsverriegelungssystem verbunden ist.

Das Sicherheitsverriegelungsssystem schaltet die Hochspannung ab, wenn
das obere Fach im Geratebetrieb geoffnet wird.

Die 12-Capillary Array Cartridge ist eine austauschbare, modulare Komponente
des ProteoAnalyzer System. Der Benutzer kann die Capillary Array Cartridge
einfach austauschen (weitere Informationen siehe Kapitel 6, ,Ment ,Utilities"
(Dienstprogramme)” und Kapitel 1 ,ProteoAnalyzer Capillary Array").

Reservoir-Entliftungsventil

Lichtleiter

Hochspannungsversorgungs-
kabel

Anschluss Kapillarausgang

Capillary Array

Reservoir

Abbildung 5  Unterkomponenten im oberen Fach des ProteoAnalyzer
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1 Systemiibersicht

Hochspannun
WARNUNG panntng
Der ProteoAnalyzer enthalt ein Hochspannungsversorgungskabel, das mit

Aufklebern fiir gefahrliche Spannung gekennzeichnet ist. Dieses Kabel
iibertragt bei allen Vorgangen, die Hochspannung verwenden, Strom an die
Kapillaren (Vorlauf, Injektionen, Trennung). Wenn das obere Fach nicht
ordnungsgemal geschlossen ist, gibt die Hochspannungsversorgung keine
Spannung an das Kabel ab.

v Stellen Sie sicher, dass die Abdeckung ordnungsgemaR geschlossen ist,
bevor Sie das Gerat betreiben.

ProteoAnalyzer Systemhandbuch
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Systemiibersicht

Seitenfach

Das Seitenfach ermoglicht den Zugang zur Hochdruckpumpe, Spritze,
Abfallflasche, Konditionierldsung und zu den Gellésungen (Gel 1 und Gel 2).

Das Hochdruck-Spritzenpumpensystem ermaoglicht die automatische Spulung
und Beflllung des Capillary Array mit Konditionierlosung und Trenngel zwischen
CE-Versuchslaufen. Es beaufschlagt die Kapillaren mit einem Druck von bis

zu 280 psi.

Im Routinebetrieb werden drei verschiedene Losungen dem Capillary Array
zugefuhrt und durch das Array gepumpt:
+ 1M NaOH-Losung (Gel-2-Leitung)

Protein-Konditionierungslésung fiir Kapillaren (Konditionierleitung)
+ Proteingel (Gel-1-Leitung)
Die jeweils bendtigte Losung wird zum Pumpen Uber ein 6-Wege-Verteilerventil
ausgewahlt.

Das System enthalt auRerdem eine Abfallflasche, in der Losungen gesammelt
werden, die wahrend des Beflllungsprozesses uber die Abfallleitung vom
Capillary Array-Reservoir abgepumpt werden.

Giftige, entflammbare und gefahrliche Losungsmittel, Proben und Reagenzien

Bei der Handhabung von Losungsmitteln, Proben und Reagenzien konnen
Gesundheits- und Sicherheitsrisiken bestehen.

v/ Treffen Sie beim Arbeiten mit diesen Substanzen ausreichende
Sicherheitsvorkehrungen (z. B. Schutzbrille, Sicherheitshandschuhe und
Schutzkleidung tragen), wie in den Vorgaben zur Materialhandhabung und
im Sicherheitsdatenblatt des Herstellers beschrieben und befolgen Sie die
gute Laborpraxis (GLP).

v/ Verwenden Sie Substanzen moglichst nur in den Mengen, die Sie fiir die
Analyse benotigen.

v/ Betreiben Sie das Gerat nicht in explosionsgefahrdeten Umgebungen.
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1 Systemiibersicht

6-Wege-
Verteilerventil

Gel1

Gel2

Konditionierlosung
fUr Kapillaren

Abfall

Abbildung 6  Seitenfach mit Tur

Im Inneren des ProteoAnalyzer System befinden sich sieben Anschlisse fur
Flussigkeitsleitungen:

Leitung flr Gel 7 von der Flasche zum 6-Wege-Ventil

Leitung fur Gel 2 von der Flasche zum 6-Wege-Ventil

Leitung fUr Konditionierflissigkeit von der Flasche zum 6-Wege-Ventil
Versorgungsleitung vom 6-Wege-Ventil zum Reservoir

Leitung fir den F-Anschluss vom Reservoir zum F-Anschluss des 6-Wege-Ventils
Abfallleitung vom 6-Wege-Ventil zur Abfallflasche

Uberlauf-Abflussleitung vom Reservoir-Hauptventil zur Abfallflasche
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Systemiibersicht

Schubladen

Die Schubladen an der Vorderseite des ProteocAnalyzer bieten eine externe
Schnittstelle zum Laden von Puffer, Abfall, Markern und 96-Well-Probenplatten
in das System.

+ Schublade B (obere Schublade): Diese Position wird wéhrend der
CE-Trennung flr den Einlasspufferteller verwendet. Die Position wird auch
flr die Probenlagerungslésung und die Spllzeile verwendet.

Schublade W (zweite Schublade von oben): Diese Position wird flr eine
Abfallwanne verwendet, wenn das Capillary Array gespuilt wird.

+ Schublade M (dritte Schublade von oben): Diese Position bleibt leer.

+ Schublade 1 (vierte Schublade von oben): Diese Position wird fir
Probenplatte 1 verwendet.

Schublade 2 (flinfte Schublade von oben): Diese Position wird fir
Probenplatte 2 verwendet.

+ Schublade 3 (sechste Schublade von oben): Diese Position wird flr
Probenplatte 3 verwendet.
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1 Systemiibersicht

Schubladenstatus

Status

Schublade B und W sind durch eine
Sicherheitsschaltung verriegelt.

Die Schubladen 1, 2 und 3 sind nicht verriegelt.

Beschreibung

Wenn eine der beiden oberen Schubladen
geoffnet ist, schaltet sich die Hochspannung
(fir die Elektrophorese) automatisch ab.

Probenteller konnen gewechselt werden, wahrend
das Gerét in Betrieb ist.

: .
BT Poteonnalyzer
&l won

Schublade B: Puffer

Schublade W: Abfall

Schublade M: Splen

Schublade T: Probe

Schublade 2: Probe

Schublade 3: Probe

-— -

Abbildung 7  Schubladenpositionen im Gerat

ProteoAnalyzer Systemhandbuch
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Systemiibersicht

Beladung des ProteoAnalyzer und Ausrichtung
von 96-Wellplates

Das ProteoAnalyzer System ist ein Multiplex-CE-System und enthalt ein
12-Capillary Array, das fur die direkte Verwendung mit einer einzelnen Zeile

oder dem Standard-Format einer 96-Wellplate ausgelegt ist. Jede Kapillare

des Arrays entspricht einem spezifischen Well fiir die jeweilige Reihe der
96-Well-Probenplatte. Zum Beispiel: Die Ausrichtung des Capillary Array ist
indiziert, d. h. Kapillare 1 entspricht Well AT und Kapillare 12 entspricht Well A12.

Well AT der 96-Wellplate sollte immer auf die hintere linke Position der
Gerateschublade ausgerichtet sein, um sicherzustellen, dass die Position
des Proben-Wells in der Software richtig zugewiesen und berichtet wird.

Well A1

Well H12

Abbildung 8  Richtige Ausrichtung beim Laden von 96-Well-Marker- und Probenplatten

Jede Schubladenposition verfligt Uber einen Tellertrager mit Ausrichtungsstiften,
um die richtige Ausrichtung der 96-Wellplate sicherzustellen, wenn sie gegen
das Capillary Array platziert wird.

Das ProteoAnalyzer System wurde fur den Betrieb mit Platten bestimmter
GroRen und Ausflhrungen entwickelt.

Eine Liste der kompatiblen 96-Wellplates finden Sie im Anhang (siehe
,Kompatible Platten fiir das ProteoAnalyzer System" auf Seite 134).
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Laden von Proben in den ProtecAnalyzer

Das ProteoAnalyzer System erfordert fur eine ordnungsgemafe Probenaufgabe
ein Mindestvolumen von 20 ul/Well in der Probenplatte.

Stellen Sie sicher, dass die Probe richtig gemischt wurde, bevor sie im Gerat
platziert wird.

Um eine adaquate Mischung vor der Analyse sicherzustellen, mischen Sie
die Probe am besten in einem Vortexmischer.

Uberprifen Sie die Wells der Probenplatte(n) nach dem Pipettieren, um
sicherzustellen, dass sich am Boden der Wells keine eingeschlossenen
Luftblasen befinden. Eingeschlossene Luftblasen kdnnen zu Injektionsfehlern
fuhren.

Luftblasen kdnnen durch einen kurzen Zentrifugierungsschritt aus den Platten
entfernt werden, bevor die Platten in den Tellertrager eingesetzt werden.

Spezifische Tipps finden Sie in der Anleitung zum jeweiligen Kit.
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2 Sicherheit

Allgemeines Sicherheitshandbuch 31
Sicherheitssymbole 32

Allgemeine Sicherheitsinformationen 33

Dieses Kapitel enthalt Zusatzinformationen zur Sicherheit.
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2 Sicherheit

Allgemeines Sicherheitshandbuch

Das Allgemeine Sicherheitshandbuch ist auf https://www.agilent.com Uber die
allgemeine Suchfunktion zu finden.

Das Allgemeine Sicherheitshandbuch enthalt alle Symbole, Warnungen usw.
sowie Informationen, wie Sie die Konformitatserklarung finden. Die folgende
Tabelle ist eine erneute Aufstellung aller Symbole fir Fragment
Analyzer-Systeme aus dem Allgemeinen Sicherheitshandbuch.
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2 Sicherheit

Sicherheitssymbole

Table 3 Symbole

Symbol Position Beschreibung
: Oberes Fach Weist auf gefahrliche Spannungen hin.
I Spritzenpumpe Weist auf Quetschgefahr hin.
Reservoir Weist auf einen Rahmen- oder Chassisanschluss hin, der aus Sicherheitsgriinden
I mit leitenden Teilen eines Gerats verbunden ist.

Seriennummernschild  Beachten Sie die angegebenen spezifischen Spannungen.

Oberes Fach Das Gerat ist zur Sicherheit der Bediener mit
Hochspannungs-Sicherheitsverriegelungen ausgestattet. Fur den
ordnungsgemafien Betrieb muss die obere Abdeckung geschlossen sein.
Sicherheitsverriegelungen dirfen niemals auBer Kraft gesetzt oder Uberbriickt
werden.

A Innere Reagenzientlir ~ Warnt vor Gebrauch von und Exposition gegeniiber geféhrlichen und/oder
korrodierenden Chemikalien. Eine Auflistung der VorsichtsmaRnahmen und

e Hinweise zur Handhabung finden Sie in den Reagenzkit-Anleitungen und
A -Sicherheitsdatenblattern (SDS).

c € Seriennummernschild  Bestatigt, dass das gewerbliche Erzeugnis alle Bestimmungen der anwendbaren

EU-Richtlinien erfillt. Die EU-Konformitatserkldrung finden Sie unter:
http://regulations.corporate.agilent.com/DoC/search.html

I Netzschalter Symbol fiir EINGESCHALTET.
Netzschalter Symbol fiir AUSGESCHALTET. Das Gerat wird nicht vollstandig vom Netz
O getrennt, wenn der Netzschalter sich in der AUS-Stellung (,0") befindet.
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WARNUNG

WARNUNG

WARNUNG

Sicherheit

Allgemeine Sicherheitsinformationen

Die folgenden allgemeinen Sicherheitsvorkehrungen missen in allen Betriebsphasen
sowie bei der Wartung und Reparatur des Gerats beachtet werden. Die
Nichteinhaltung dieser Vorsichtsmallnahmen bzw. der spezifischen Warnungen in
diesem Handbuch verstoRt gegen die Sicherheitsstandards fir die Entwicklung,
Herstellung und vorgesehene Nutzung des Gerats. Agilent Technologies Ubernimmt
keine Haftung, wenn der Kunde diese Vorschriften nicht beachtet.

Hohes Gewicht
Das Gerat ist schwer.

v/ Beachten Sie alle VorsichtsmalRnahmen beim Heben schwerer
Gegenstande, um eine Uberlastung des Riickens oder Verletzungen
zu vermeiden.

v Stellen Sie sicher, dass Sie die Last moglichst nah am Korper halten.
v Stellen Sie sicher, dass Sie das Gewicht bewaltigen konnen.

Nicht bestimmungsgemaRe Verwendung der Netzkabel

Die nicht bestimmungsgemaRe Verwendung von Netzkabeln kann zu
Personenschaden oder Beschadigung elektronischer Gerate fiihren.

v/ Verwenden Sie kein anderes als das von Agilent mit diesem Gerat gelieferte
Netzkabel.

v/ Verwenden Sie die Netzkabel, die Agilent Technologies mit diesem Gerat
geliefert hat, niemals fiir andere Gerate.

v/ Benutzen Sie immer nie andere als die von Agilent Technologies gelieferten
Kabel, um eine einwandfreie Funktion und die Konformitat mit Sicherheits-
bzw. EMV-Bestimmungen zu gewahrleisten.

Reagenzien

Giftige und gefahrliche Reagenzien und entziindliche Fliissigkeiten. Die
Handhabung von Reagenzien kann Gesundheitsrisiken bergen.

v/ Beachten Sie bei der Handhabung von Reagenzien die geltenden
Sicherheitsverfahren (z. B. das Tragen von Schutzbrille,
Sicherheitshandschuhen und Schutzkleidung), die in den mit den
Reagenzkits gelieferten Sicherheitsdatenblalttern beschrieben sind. Dies
gilt insbesondere beim Einsatz von giftigen oder gesundheitsgefahrdenden
Losungsmitteln und entziindlichen Fliissigkeiten.
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3 Rechtliche und regulatorische Aspekte

Schallemissionen 35

Richtlinie Uber Elektro- und Elektronik-Altgerate (WEEE) 36

Dieses Kapitel enthalt Zusatzinformationen zu rechtlichen
und regulatorischen Aspekten.
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3 Rechtliche und regulatorische Aspekte

Schallemissionen

Herstellererklarung

Diese Erklarung wird in Ubereinstimmung mit der deutschen
Maschinenlarminformations-Verordnung vom 18. Januar 1991 abgegeben.

Dieses Gerat hat (an der Bedienerposition) einen Schallpegel von < 70 dB.
+ Schallpegel Lp < 70 dB(A)
+ Bedienerposition
Normaler Betrieb
« Nach ISO 7779:1988/EN 27779/1991 (Typpriifung)

Dies ist ein ISM-Gerat der Gruppe 1, Klasse A, das fur den Einsatz im industriellen
Umfeld bestimmt ist. In einer Wohnumgebung kann dieses Produkt
Funkstorungen verursachen, sodass der Benutzer unter Umstanden
angemessene Mallnahmen ergreifen muss.
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Rechtliche und regulatorische Aspekte

Richtlinie uber Elektro- und Elektronik-Altgerate
(WEEE)

Dieses Produkt entspricht den Kennzeichnungsanforderungen der EU-Richtlinie
Uber Elektro- und Elektronik-Altgerate (WEEE). Das auf dem Geréat angebrachte
Symbol weist darauf hin, dass Sie dieses Elektro- und Elektronikgerat nicht im
Hausmuill entsorgen dirfen.

E

Entsorgen Sie es nicht im Hausmiuill.

Wenn Sie nicht bendtigte Produkte zurlickgeben mochten, setzen Sie sich bitte
mit der nachstgelegenen Niederlassung von Agilent in Verbindung oder
informieren Sie sich unter https:/www.agilent.com.
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4 Menii ,File" (Datei)

Offnen der ProteoAnalyzer-Software 38

Mend ,File" (Datei) 39

Datei-Manager 39
Exit (Beenden) 41

Dieses Kapitel enthalt eine ausfihrliche Beschreibung der Befehle
im Mendi ,File" (Datei) der ProteoAnalyzer-Software.
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4 Menii ,File” (Datei)
Offnen der ProteoAnalyzer-Software

Offnen der ProteoAnalyzer-Software

1 Um sich bei der Software anzumelden, wahlen Sie das Symbol fir
die ProteoAnalyzer-Software aus.

ProteoAnalyzer Controller Software:

Abbildung 9

Der Hauptbildschirm wird angezeigt.

30000000
g
&

Resetiay

]|

VINCI @7 INC) 252 INC] 6 LED NC ) Vent:INC] ) Waste:INC) (7] stage: INCI Capillary Runs: 0

Abbildung 10. Hauptbildschirm der ProteoAnalyzer-Software
m Wenn Sie das ProteoAnalyzer Security Module herunterladen, ist eine Anmeldung

erforderlich, um auf die ProteoAnalyzer Controller-Software ab Version 2.0.0
zuzugreifen.

Weitere Informationen uber die verschiedenen Berechtigungen und den Zugriff
auf die Software finden Sie im Handbuch zur Agilent Administration Software.
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4 Menii ,File” (Datei)

Menu ,File” (Datel)

File | Administration  Ulilities Help

File manager
Exit

Abbildung 11Befehle im Men ,File” (Datei)

Datei-Manager

Mit der Datei-Manager-Funktion konnen Elektropherogrammdaten innerhalb
der ProteoAnalyzer-Programmumgebung untersucht werden.

Dateien werden in der Regel mit der ProSize Data Analysis Software ausgewertet,
die im Benutzerhandbuch zur ProSize Datenanalyse-Software beschrieben wird.

Der ,File Manager” (Datei-Manager) ermdglicht es dariiber hinaus, die
Kapillarenausrichtung fir eine individuelle Datendatei zu korrigieren.

Bei Auswahl der Funktion File Manager (Datei-Manager) wird ein Fenster
geoffnet, in dem der Benutzer zu einer Datendatei navigieren kann. Nachdem
eine Datei ausgewahlt wurde, wird der Datei-Manager-Bildschirm (Abbildung 12)
angezeigt.
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Abbildung 12Datei-Manager-Fenster

Die Funktionen im Mend File (Datei) des Datei-Manager-Bildschirms werden in

Tabelle Tabelle 4 erlautert.

Tabelle 4 Datei-Manager — Dateifunktionen.

Feld
Open (Offnen)

Cap. Alignment
(Kap.-Ausrichtung)

Merge Files (Dateien
zusammenfiihren)

Print (Drucken)

Exit (Beenden)

Beschreibung

Offnet ein Windows-Dialogfeld, in dem Sie zur gewiinschten
Datendatei navigieren konnen.

Ermaglicht dem Benutzer, die Kapillarenausrichtung nur fiir

die gedffnete Datendatei anzuzeigen und zu andern. Die Ausrichtung
der Kapillaren anhand einer Datei wird im Kapitel zur
Kapillarenausrichtung besprochen.

Flr Benutzer, die einen ganzen 96-Well-Tray analysieren. Dieser
Befehl erzeugt eine Datei mit einem einzelnen Probennamen, eine
Einzeldatei mit Rohdaten und eine einzelne Methodendatei.

Ermaglicht dem Benutzer, zwolf Elektropherogramme auf einer Seite
auszudrucken.

Schlie8t das Datei-Manager-Fenster.
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4 Menii ,File” (Datei)

Die Symbolleistenfunktionen im Datei-Manager werden in Tabelle 3 erlautert.

Tabelle 5 Symbolleistenoptionen im Datei-Manager.
Feld Beschreibung

Current (Strom) Wenn Sie diese Option auswahlen, wird wahrend der Analyse der Strom
fr die Trennung angezeigt.

Method Summary Wenn Sie diese Option auswahlen, wird eine Zusammenfassung der
(Methodenzusammenfassung)  Methode angezeigt, die flr die Trennung verwendet wurde.

Sample Information Wenn Sie die Option ,Sample Information” (Probeninformationen)
(Probeninformationen) auswahlen, werden die Probennamen angezeigt, die fiir die
Trennungsdatei eingegeben wurden.

View Array Window Wenn Sie die Option ,View Array Window" (Array-Fenster anzeigen)
(Array-Fenster anzeigen) auswahlen, wird das Kamerabild des Capillary Array-Fensters
angezeigt.

Wenn die Datendatei im Datei-Manager geoffnet wird, konnen die Daten
in 12er-Gruppen (nach Zeile) angezeigt werden, wenn die Registerkarte
Group (Gruppe) ausgewahlt wird.

Um jeweils ein einzelnes Elektropherogramm anzuzeigen, doppelklicken Sie

mit der linken Maustaste auf den gewiinschten Well oder wahlen Sie die
Registerkarte Single (Einzeln). Am unteren Bildschirmrand sind eine Seiten-

und eine Well-Auswahl verflgbar, die die Navigation in allen Zeilen und Wells der
Platte ermdglicht.

Sie konnen Elektropherogrammdaten schwenken, vergroliern oder verkleinern,
indem Sie mit der rechten Maustaste auf das Diagramm klicken und die
gewdlnschte Funktion auswahlen.

Exit (Beenden)

Mit dem Befehl ,Exit" (Beenden) wird das ProteoAnalyzer-Programm
geschlossen. Sie konnen das Programm auch beenden, indem Sie das rote X
in der rechten oberen Ecke des Hauptbildschirms auswahlen.
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5 Menii ,Administration” (Verwaltung)

Meni ,Administration” (Verwaltung) 43

Konfiguration 44

Einrichtung des Ergebnisberichts 47
Event Report (Ereignisbericht) 49
Error Report (Fehlerbericht) 51

Dieses Kapitel enthalt eine ausfihrliche Beschreibung der Befehle
im Meni ,Administration” (Verwaltung) der ProteoAnalyzer-Software.
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5 Menii ,Administration” (Verwaltung)

Menu ,Administration” (Verwaltung)

Administration | Uitilities Help

Configuration
Results report setup

Event report

Error report

Abbildung 13 Befehle im Meni ,Administration” (Verwaltung)
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Menii ,Administration” (Verwaltung)

Konfiguration

Auf der Registerkarte Device Settings (Gerédteeinstellungen) konnen die
Geréateeinstellungen bearbeitet werden (Abbildung 14).

Die Einstellungen sollten aktualisiert werden, wenn eine neue Capillary Array
Cartridge installiert wird.

Eine Zusammenfassung der Konfigurationsoptionen in der Registerkarte
Device Settings (Gerateeinstellungen) befindet sich in Tabelle 6.

mi Co Settings = 5] H
Device Semtings  Bottle Volumes
Save M Reload
Instrument type  ProtecAnalyzer
Instrument serial number 2500 o
Mumber of capillaries 12 v
Capillary length 22 I
Capillary array serial number 010112 - 01 USP& -
Buffer tray  Buffer Row A
Storage solution tray  Buffer ~ Row H w
Set tray name to folder prefix ]
Reset tray info when gueuing [:]
Automated report application
C:\ProSize data analysis software\Auto Data Processing.exe @
ProSize data analysis software path
C:\ProSize data analysis software\ProSize data analysis software.exe E.

Abbildung 14 Konfiguration — Registerkarte ,Device Settings” (Gerateeinstellungen)
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Menii ,Administration” (Verwaltung)

Tabelle 6 Konfiguration — Funktionen auf der Registerkarte ,Device Settings” (Gerateeinstellungen)

Parameter

Number of Capillaries
(Kapillarenanzahl)

Capillary Length (Kapillarenlénge)

Capillary Array Serial Number
(Serien Nummer des Capillary Array)

Buffer Tray (Pufferteller)

Storage Solution Tray
(Aufbewahrungslosungsteller)

Set Tray Name to Folder Prefix
(Tellernamen auf Ordner-Préfix setzen)

Reset Tray Info when Queuing
(Teller-Info beim Einreihen in die
Warteschlange zurlicksetzen)

Automated report application
(Anwendung flr automatische
Berichte)

ProSize data analysis software path
(Pfad der ProSize Data Analysis
Software)

Instrument type (Geratetyp)

Instrument serial number
(Geréteseriennummer)

Save (Speichern)
Reload (Neu laden)

ProteoAnalyzer Systemhandbuch

Beschreibung

Werte: 12

22 (effektive Lange in cm).

Das Format muss wie folgt lauten: XXXXXX-XX USPA.

Die Standardauswahl ist gesperrt.

Ermoglicht die Auswahl eines Tellers und einer Zeile fir den
Aufbewahrungslosungsteller.

Setzt den Tellernamen auf das Ordner-Prafix, das beim Laden
von Probentellern verwendet wird.

Setzt die Teller-Informationen fir jeden Teller zurtick, der
geladen wird.

Ermdglicht die Anderung des Dateipfades, der fiir die
Anwendung flir automatische Berichte verwendet wird.

Ermdglicht die Anderung des Dateipfades, der zum Offnen der
ProSize Data Analysis Software verwendet wird.

Geratename des Gerats.

Wird ab Werk festgelegt.

Speichert die ausgewahlten Einstellungen.

Ladt die zuvor gespeicherten Einstellungen.
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Menii ,Administration” (Verwaltung)

In der Registerkarte Bottle Volumes (Flaschenvolumen) kann das Volumen
der verwendeten Reagenzflaschen gedndert werden (Abbildung 15).

Das Volumen fir die Flaschen mit Gel 1, Gel 2 und Konditionierlosung sowie
fur die Abfallflasche kann von 50 ml bis 5000 ml eingestellt werden, indem
die entsprechenden Flaschenvolumen eingegeben werden. Grofiere
Volumen kénnen verwendet werden, wenn das System flr grolRere Behalter
konfiguriert ist.

ion Settings = I

Device Settings  Bottle Volumes

Save ¥ Reload
Gel 1 bottle size 25002 mL
Gel 2 bottle size 500k mL
Conditioning bottle size 2500 mL
Waste bottle size 5000k mL

Abbildung 15 Konfiguration — Registerkarte ,Bottle Volumes" (Flaschenvolumen)
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Menii ,Administration” (Verwaltung)

Einrichtung des Ergebnisberichts

Uber die Option Results report setup (Einrichtung des Ergebnisberichts) wird das

Fenster Automated Report Settings (Einstellungen flir automatische Berichte)

getffnet (Abbildung 16).

Diese Einstellungen ermoglichen es dem Benutzer:

+ die automatische Verarbeitung zu aktivieren und

+ die Typen der Berichte auszuwahlen, die bei der automatischen Verarbeitung
generiert werden.

Weitere Informationen zur automatischen Verarbeitung finden Sie unter
Kapitel 12, ,ProteoAnalyzer — automatisierte Analyse”.

Automated Report Settings — O x

] Enable Automatic Reparting

[ POF
[] Standard peak table

[] Mtemate peak table
[] Standard flag table
[] Atemate flag table
[] Smeartable

[] Advanced flag table

[ Guality table
[] Blectropherograms

Beport output path:

Cancel

Abbildung 16 Der Bildschirm ,Results Report Setup” (Einrichtung des Ergebnisberichts)
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Menii ,Administration” (Verwaltung)

Die Funktion flr die automatische Verarbeitung kann durch Aktivieren bzw.
Deaktivieren des Kontrollkdstchens Enable Automatic Reporting (Automatische
Berichterstellung aktivieren) ein- und ausgeschaltet werden. Wenn die Funktion
fur die automatische Verarbeitung ausgewahlt wird, ruft das Programm eine
ausfuhrbare ProSize-Datei auf, verarbeitet die Daten und exportiert dann die
gewdinschten Ergebnisse (PDF, Standard-Peaktabelle usw.). Eine vollstandige
Beschreibung jedes dieser Datentypen finden Sie im Handbuch zur ProSize Data
Analysis Software oder in Kapitel 12, ,ProteoAnalyzer — automatisierte
Analyse” — dieser Abschnitt enthalt eine ausfihrliche Beschreibung der
automatischen Verarbeitung.

Damit die automatische Verarbeitung richtig funktioniert, muss der Name der
ProteoAnalyzer-Methode exakt mit dem Namen der Konfigurationsdatei der
ProSize Data Analysis Software Ubereinstimmen. Nahere Informationen finden
Sie in Kapitel 12, ,ProteoAnalyzer — automatisierte Analyse".
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Event Report (Ereignisbericht)

Mit dem Befehl Event Report (Ereignisbericht) wird ein tabellarischer Bericht des
Audit Trails der Ereignisse angezeigt, die im ProteoAnalyzer-Programm
aufgetreten sind.

Wenn der Befehl Event Report (Ereignisbericht) tiber das Menl Administration
(Verwaltung) ausgewahlt wird, 6ffnet sich das Fenster Select Date Range
(Datumsbereich auswahlen). In diesem Fenster kdnnen Sie zwischen Use all
dates (Alle Daten verwenden) oder Use selected date range (Ausgewahlten
Datumsbereich verwenden) wéhlen (Abbildung 17).

© Today
() Use all dates

(0) Use selected date range

oK Cancel

Abbildung 17 Popup-Fenster ,Event Report” (Ereignisbericht)

Benutzer kdnnen den Event Report (Ereignisbericht) anzeigen.

Der Bericht enthalt folgende Informationen fir jeden Eintrag im Ereignisprotokoll:
+ Benutzername — Name des Benutzers, der angemeldet war.

«  Computername — Name des Computers in dem Netzwerk, in dem das
Ereignis aufgetreten ist.

+ Ereignisdatum

+ Aktion des Ereigniscodes

+ Beschreibung

Nachdem Sie den gewunschten Datumsbereich im Fenster Select Date Range

(Datumsbereich wahlen) ausgewahlt haben und auf OK klicken, wird ein
Ereignisbericht erstellt (Abbildung 18).
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Event Report

1 of 1

% | E A3 W~ | 100%

ProteoAnalyzer controller software Events Report

Unit:  Version: 2.0.0.0
User Name :Computer
Name

Event Date

Find | Mext

:Description

Default User | AG-
|350G4374FHP

Defanlt User AG-
5CG4374FHP

Default User AG-
5CG4374FHP

Defalt User | AG-
|scG4314FEP

Default User | AG-
SCG4374FHP

|2025-07-09 13:28223 -05:00

"|2025-07-09 13:20.47 05:00
[2025-07-09 13:32:20 05:00
|2025-07-09 13:44:11 -05:00

|2025-07-09 14:00:47 05:00

Abbildung 18 Beispiel eines Ereignisberichts

"Coutis

Il Config

|File Manager | Open file: C:\Agilent Technologies'DataDemo |

113-10-36'2017 04 25 13H 10M.raw

|Fite i\f{aﬂzgﬁ i IIOpen file: C:'ProSize data analysis software

'Data NIST mAbB2023 09 12 14H 06M raw

|Fite Manager . Open file: C: ProSize d.aba.analj...'sis software

'‘Demo Data'ProteoAnalyzer'BSA and CAII
'2023 09 05 12H 15M.raw
|Bottle volumes loaded from file.

| Bottle volumes loaded from file.

Die Symbole am oberen Rand des Event Report (Ereignisbericht) entsprechen
der Standard-Nomenklatur fir Windows-Funktionen und sind in Tabelle 7

zusammengefasst.
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Tabelle 7 Beschreibung der Symbole im Ereignisbericht

Symbol Beschreibung

| 1 of 10 b B Seitenauswahl
Zurlick zu Ubergeordnetem Bericht

Rendering stoppen (z. B. Berichterstellung stoppen)

A Aktualisieren
E Drucken
= Drucklayout
j Seiteneinrichtung
bl Speichern
100% - Vergrolern/Verkleinern

Error Report (Fehlerbericht)

Der Befehl Error Report (Fehlerbericht) wird fir die erweiterte Fehlerbehebung
verwendet.

Wenn der Befehl Error Report (Fehlerbericht) Gber das Men( Administration
(Verwaltung) ausgewahlt wird, 6ffnet sich das Fenster Select Date Range
(Datumsbereich auswahlen). In diesem Fenster kdnnen Sie zwischen Use all
dates (Alle Daten verwenden) oder Use selected date range (Ausgewahlten
Datumsbereich verwenden) (Abbildung 19) wahlen.

© Today
() Use all dates

(O) Use selected date range

0K Cancel

Abbildung 19 Popup-Fenster ,Error Report” (Fehlerbericht)
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Im Fehlerbericht sind folgende Informationen enthalten:

«  Software-Ausnahmefehler und Hardware-Fehler, die von der Software erkannt
werden konnen

+ Benutzername — Name des Benutzers, der angemeldet war, als der Fehler
aufgetreten ist

« Computername — Name des Computers in dem Netzwerk, in dem der Fehler
aufgetreten ist

+ Ereignisdatum

+ Fehlercode

+ Beschreibung

Nachdem Sie den gewtinschten Datumsbereich im Fenster Select Date Range

(Datumsbereich wahlen) ausgewahlt haben und auf OK klicken, wird ein
Error Report (Fehlerbericht) erstellt (Abbildung 20).

Die Symbole am oberen Rand des Berichts entsprechen der
Standard-Nomenklatur fir Windows-Funktionen und sind in Tabelle 7
zusammengefasst.

Error Report

4 1 of1p M |« @ e E A3 &~ | 100 - Find | Next

ProteoAnalyzer controller software Error Log
Unit: Version: 2.0.0.0

Computer |Event Date % |Error Code |Description
Name

Default User AG- 2025-07-09 13:06:24 -05:00 Hardware LED USB Connection Error, Resetting
SCG4374FHP USB connection.

Default User AG- 2025-07-09 13:06:29 -05:00 Device Connect Mo camera connection
SCG4374FHP

Default User AG- 2025-07-09 13:06:29 -05:00 Device Connect HV Board connection failed
SCG4374FHP Pump Board connection failed

Pressure Board connection failed
Stage Board connection failed

Default User AG- 2025-07-09 13:06:30 -05:00 Hardware Set valve failed, No USB connection,
SCG4374FHP Resetting USB connection.

Default User AG- 2025-07-09 13:28:23 -05:00 Sep. Method Error reading: Invalid method file, Name
S5CG4374FHP not found in Method Summary

Default User  AG- 2025-07-09 14:13:30 -05:00 CameraStarligh Camera timing violation
SCG4374FHP i

Abbildung 20 Beispiel eines Fehlerberichts
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Mendi ,Utilities” (Dienstprogramme) 54

Hardware Testing Screen (Hardware-Testbildschirm) 62

Prime (Vorflllen) 64

Solution Levels (Losungsfillstéande) 65

Clean reservoir vent valve (Reservoir-Entluftungsventil reinigen) 66
Results dashboard (Ergebnis-Dashboard) 67

Dieses Kapitel enthalt eine ausfihrliche Beschreibung der Befehle im
Mend ,Utilities” (Dienstprogramme) der ProteoAnalyzer-Software.
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Menu ,Utilities” (Dienstprogramme)

Utilities | Help
Capillary alignment

Hardware Testing Screen
Prime

Solution levels

Clean reservoir vent valve
Results dashboard

Abbildung 21 Befehle im Men( ,Utilities" (Dienstprogramme)
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Methode A — Ausrichtung der Kapillaren anhand einer Datei

1 Wahlen Sie Capillary Alignment (Kapillarenausrichtung) in der Dropdown-Liste
Utilities (Dienstprogramme).

Daraufhin wird die Echtzeitansicht des Fensters Capillary Alignment
(Kapillarenausrichtung) gedffnet (Abbildung 22).

ill Align [ Save X Cancel [+4Auto Space @ Read raw

Capillries
Cap® Cap Position
2 2
sict] 3 153
s us
s 216
500
s 310
7 0
400
s )
9 s
300
10 589
n 650
200
12 Y
*
100
J w ’J J Image Controls
0 T T T Y T T T T f ¥ 3 T t @] False Color
0 50 100 150 200 250 300 350 400 450 500 S50 600 650 700 748

Contrast ]
x 1 S width: [749 &

v. 138 [ Height: 14 =

[¥) Zero baseline

(229.13)1566 Waiting for Date || 920ms

Abbildung 22 Popup-Fenster mit Echtzeit-Kapillarenausrichtung (das Beispiel zeigt 12 Kapillaren)

2 Wenn das Kapillarfenster neu gezeichnet werden muss, beachten Sie bitte
Schritt 2 bis 6 des Verfahrens fir Methode B weiter unten in diesem
Dokument.

Wenn das Fenster nicht verandert werden muss und bereits ein Lauf mit

dem aktuell installierten Capillary Array abgeschlossen wurde, fahren Sie mit
Schritt 5 fort.

3 Nachdem das Fenster gezeichnet wurde, klicken Sie auf Align (Ausrichten)
und dann auf Auto Space (Automatischer Abstand). Damit stellen Sie sicher,
dass alle senkrechten blauen Linien zwischen dem ersten und dem letzten
Kapillaren-Peak einen gleichmaRigen Abstand aufweisen.
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4 Klicken Sie auf Save (Speichern), und der Bildschirm fir die
Kapillarenausrichtung wird geschlossen. Fiihren Sie eine Testtrennung mit
einem unteren Marker und Farbstoff in jedem Well durch. Bei dem Lauf muss
ein Peak in jeder Kapillare vorhanden sein.

Diese Datei wird flr die Ausrichtung verwendet.

5 Wabhlen Sie in der oberen Menlileiste des Fensters Capillary Alignment
(Kapillarenausrichtung) die Option Read raw (Rohdaten lesen).

6 Navigieren Sie mit den Windows-Befehlen zum Speicherort der
Rohdatendatei.

Standardmalig werden Rohdaten an folgendem Speicherort gespeichert:
C:/Agilent Technologies/Data/(Date: YYYY MM DD)/(Time: XXH XXM).

a Wabhlen Sie die neueste Rohdatendatei (d. h. die Datei fiir den letzten Lauf).

Das Fenster Align from File (Nach Datei ausrichten) wird geoffnet

(Abbildung 23). Es ermdglicht Ihnen, die Kapillaren anhand der ausgewahlten
Laufdatei auszurichten. Die Symbolleiste im Fenster Align from File (Nach
Datei ausrichten) wird in Tabelle 8 beschrieben.

Raw file: C:\ProSize data analysis software\Training Test Runs\Fragment Analyzer\DNF-474 HS NGS (1-6000)\DNA smear dilution series 10-39-0212018 11 13 10H 39M.raw . o X
& Open v/ Ok X Cancel fii% Original | }!Locate caps
11000 Capilaries
i # Posttior
Positionen der Cp Cap Poston
) . 10000 » [
Kapillaren-Pixel 2 %
$000 1 3 154
4 216
8000 - 5 277
6 M
7000 402
8 468
6000 -1 3 528
5000 ] 10 588
1n 650
Gelbe Felder “000] 12 i
kennzeichnen eine |
3000
Kapillarenposition
2000 -1
ielint 1000 -
Basislinie
0’\ 1 ] 1 I [ 1 1 1 1 [ 1 [ 1 ] 1
0 50 100 150 200 250 300 350 400 450 500 550 600 650 700 750
Capillaries found: 12 X=0

Abbildung 23 Popup-Fenster ,Align from file" (Nach Datei ausrichten) fir 12-Kapillaren-System

56 ProteoAnalyzer Systemhandbuch




6 Menii ,Utilities” (Dienstprogramme)

Tabelle 8 Funktionen der Symbolleiste im Fenster ,Align from file” (Nach Datei ausrichten)
Symbol Beschreibung
— I Offnet eine neue Datei.
v Ok Akzeptiert Anderungen an der Datei (z. B. Kapillarenpositionen).
X Cancel Verwirft alle Aktionen und schlielit dann die Datei.
i Original Lokalisiert die urspriinglichen Kapillarenpositionen, die verwendet wurden, als die
ausgewahlte Datei ausgefihrt wurde.
LiJLocate caps Lokalisiert die Kapillaren basierend auf Peakpositionen in der ausgewahlten offenen
Datei.

Hinweis: Verschieben Sie die rote Basislinie so nach oben, dass nur Peaks von
Interesse integriert werden und kein Rauschen von der Basislinie.

7 Klicken Sie mit der linken Maustaste auf die rote Basislinie und ziehen Sie sie
vom unteren Rand des Diagramms weg nach oben, jedoch nicht hoher als die
Kapillaren-Peaks (siehe Abbildung 23).

8 Wabhlen Sie Locate caps (Kap. lokalisieren) in der Symbolleiste im Fenster
Align from File (Nach Datei ausrichten).

Die Kapillaren-Peaks werden lokalisiert und ein gelbes Feld wird auf dem
Scheitelpunkt der ausgewahlten Kapillaren platziert, um die Position der
Kapillaren-Pixel zu markieren.

In der linken unteren Ecke des wird die Anzahl der gefundenen Kapillaren
angezeigt. Diese sollte 12 betragen.

Passen Sie bei Bedarf die Positionen der Kapillaren an:

+ Um eine Kapillaren-Position manuell anzupassen, klicken Sie mit der linken
Maustaste auf die weille Linie, die die Kapillaren-Position angibt, und
ziehen Sie sie nach links oder nach rechts an die gewtnschte Stelle.

+ Um die Darstellung auf die gewlnschte Auflosung zu vergroRern, klicken
Sie mit der rechten Maustaste und wahlen Sie Zoom (und ziehen Sie den
entsprechenden Bereich auf die gewlinschte Grole).

+ Sollte die Anzahl der Kapillaren nicht angezeigt werden, weil zu viele oder
zu wenige Kapillaren-Positionen ausgewahlt sind, passen Sie die rote
Basislinie an und wiederholen Sie die obigen Schritte.

+ Um eine Kapillaren-Position einzufiigen oder zu ldschen, klicken Sie mit der
rechten Maustaste auf den schwarzen Bereich des Diagramms oder die
Tabelle mit den Positionen der Kapillaren-Pixel rechts neben dem
Diagramm.
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9 Nachdem die gewlinschte Anzahl an Kapillaren lokalisiert wurde, klicken Sie in

der Symbolleiste Align from File (Nach Datei ausrichten) auf OK. Dadurch
werden alle an der Kapillarenausrichtung vorgenommenen Anderungen
gespeichert und das Fenster Align from File (Nach Datei ausrichten)
geschlossen, sodass Sie zurtick zum Fenster Capillary Alignment
(Kapillarenausrichtung) gelangen.

10 Klicken Sie im Fenster Capillary Alignment (Kapillarenausrichtung) auf
Save (Speichern).

Von diesem Zeitpunkt an verwendet das Gerat diese gespeicherten
Pixelpositionen fir alle zuklnftigen Laufe.
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Methode B — Kapillarenausrichtung ohne Datei

Eine optische Ausrichtung kann fir ein 12-Capillary Array nur ohne Farbstoff
vorgenommen werden.

1 Wahlen Sie Capillary Alignment (Kapillarenausrichtung) in der Dropdown-Liste
Utilities (Dienstprogramme).

Daraufhin wird die Echtzeitansicht des Fensters Capillary Alignment
(Kapillarenausrichtung) gedffnet.

55l Optical Alignment < e =St X
il Align [ Save X Cancel [44Auto Space @ Read raw

800 Capillaries

700

600

*

J. L,WJ ; . | . . . ‘ J Image Control

False Color
Contrast 5}

x 1 2 Width: [749

v 1B B Height: [14

Zero baseline

(22913)1566 Weiting for Date | 920ms

Abbildung 24 Popup-Fenster mit Echtzeit-Kapillarenausrichtung (das Beispiel zeigt 12 Kapillaren)

2 Klicken Sie mit der rechten Maustaste auf den blauen Anzeigebereich und
wahlen Sie Reset All (Alles zuriicksetzen), um das Kamera-Array-Fenster
zurtickzusetzen.

3 Ziehen Sie den Kontrast-Schieberegler nach links, um die Helligkeit der
Anzeige zu erhohen (Abbildung 25).
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4 Zeichnen Sie ein Feld um den Anzeigebereich fur Capillary Arrays. Klicken Sie
mit der linken Maustaste und zeichnen Sie den gewlinschten Bereich
(Abbildung 25).

Vermeiden Sie den oben in Rot dargestellten CCD-Kamera-Referenzbereich und
die Referenzen fur die Kapillarenausrichtung.

Kontrast-Schieberegler

Contrast slider I .
CCD-Kamera-Referenz |

CCD
reference

camera

Durch Klicken mit der
linken Maustaste und T E——
OX rawn 'l

Ziehen gezeichnetes Feld | left-clicking
and dragging

Referenzen fiir die '
. . Capillary  alignment
Kapillarenausrichtung references

Abbildung 25 Anzeige der Kapillarenausrichtung — Zurticksetzen des Fensters

5 Nachdem Sie das Feld gezeichnet haben, klicken Sie mit der rechten
Maustaste und wéhlen Sie Set Camera Window (Kamerafenster festlegen).

6 Stellen Sie die Hohe auf 14 ein.

Tabelle 9 Optionen des Meniis fiir die Anzeige der Kapillarenausrichtung

Symbol Beschreibung

||'|\l'|\|'|\I CA Richtet Cursor an Peaks aus.

I Save Speichert die Anderungen an der Ausrichtung und schliet das Fenster.
X Cancel Verwirft alle Aktionen und schliet dann die Datei.

[+t Auto Space Lokalisiert die Kapillaren-Positionen basierend auf der ersten Kapillaren-Position
automatisch. Die Positionen missen manuell angepasst werden.

& Read raw Offnet das Fenster Align from File (Nach Datei ausrichten), in dem der Benutzer die

Kapillarenausrichtung anhand einer zuvor ausgefihrten Datei abschlieflen kann.

7 Passen Sie die in Abbildung 22 gezeigte rote Basislinie an, bis tber jedem
Kapillaren-Peak ein roter Punkt zu sehen ist. Dies legt fest, welche
Kapillaren-Peaks ausgewahlt werden. Es ist wichtig, sicherzustellen, dass sich
diese rote Linie oberhalb der Basislinie befindet.
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8 Wahlen Sie Align (Ausrichten) im Men( des oberen Anzeigebereichs fiir die
Kapillarenausrichtung. Eine blaue senkrechte Linie erscheint unter der Mitte
jeder Kapillare. Wenn sich die blauen Linien nicht exakt in der Mitte jedes
Peaks befinden, passen Sie die Linien an, indem Sie mit der linken Maustaste
auf eine Linie klicken und Sie sie an die gewunschte Position ziehen.

9 Wabhlen Sie jedes Mal Align (Ausrichten), wenn die rote Basislinie verschoben
wird. Dies stellt sicher, dass das Gerat den Peak zur Integration ausgewahlt
hat und die blaue senkrechte Ausrichtungslinie in der Mitte jedes Peaks
platziert (was der Position entspricht, an der sich die roten Punkte befinden).

10 Wahlen Sie Save (Speichern) im Meni des oberen Anzeigebereichs fir die
Kapillarenausrichtung, um die Kapillarenpositionen zu speichern und das
Fenster Capillary Alignment (Kapillarenausrichtung) zu schlielen.
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Hardware Testing Screen (Hardware-Testbildschirm)

Der Befehl Hardware Testing Screen (Hardware-Testbildschirm) wird verwendet,
um Probleme mit dem Gerat zu beheben.

Wenn Sie den Befehl Hardware Testing Screen (Hardware-Testbildschirm) im

Mend Utilities (Dienstprogramme) auswahlen, wird der Hardware Testing Screen
(Hardware-Testbildschirm) (Abbildung 26) getffnet.

i Hardware Testing Screen —

Valves

Waste LED

Reservoir vent

Stage
Park Move
Buffer A
Buffer B
Buffer C . e
Buffer D Holding | g
Buffer E
Buffer F
Reset stage
Park Current location
Bottle Levels
0mL 0mL 50 mL 0mL
500 A 250 —
400 200
300 :‘ 150
200 100
100 :! 50
0. 04
Waste Gel 1
Ready

Abbildung 26 Hardware-Testbildschirm

Einen Uberblick {iber die Funktionen, die im Hardware-Testbildschirm zur
Verfligung stehen, finden Sie in Tabelle 10.
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Tabelle 10 Funktionen des Hardware-Testbildschirms
Funktion Beschreibung

Valve > Waste (Ventil > Abfall) Schaltet um zwischen offenem Ventil (offener Kreis) oder
geschlossenem Ventil (dunkler Kreis).

Valve > Reservoir Vent Schaltet um zwischen offenem Ventil (offener Kreis) oder
(Ventil > Reservoir-Entliiftung) geschlossenem Ventil (dunkler Kreis).

Funktion der LED Schaltet die LED-Lampe aus und ein.

Stage > Move Teller zur ausgewahlten Position bewegen.

(Probentisch > Bewegen)

Stage > Reset Stage (Probentisch > Ermdglicht dem Benutzer, die Position des Probentischs
Probentisch zuriicksetzen) zuriickzusetzen, falls eine Schublade gedffnet wird, bevor die
Bewegung des Probentischs abgeschlossen ist.
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Prime (Vorfiillen)

Mit dem Befehl Prime (Vorfillen) konnen Sie eine beliebige der drei verfligbaren
Leitungen flr Reagenzflaschen vorfiillen. Dies ist nitzlich, wenn ein Benutzer
eine Leitung mit altem Gel oder Flussigkeit mit einem neuen Gel oder einer neuen
Flussigkeit splilen mochte (wenn dem Gerét eine neue Losung hinzugefiigt
werden soll). Ein weiterer Grund flr das Vorflllen ist das Entfernen von
Luftblasen, die sich nach langerem Stillstand in den Reagenzleitungen

befinden konnen.

Wenn Sie den Befehl Prime (Vorfiillen) im Men( Utilities (Dienstprogramme)
auswahlen, wird das Fenster Prime (Vorfiillen) (Abbildung 27) getffnet.
Die Funktionen zum Vorflllen werden in Tabelle 11 erlautert.

1l Prime - o x
Fluid selected
% nd'rtioning Cycles |1 o
[] Gel2 Fil rate  |300 S Hls
Empty rate (300 | ulss
Ok Cancel

Abbildung 27 Fenster ,Prime" (Vorfiillen)

Tabelle 11 Funktionen des Fensters ,Prime" (Vorfiillen)

Funktion Beschreibung

Fluid selected Ermoglicht dem Benutzer, auszuwahlen, welche Reagenzleitung vorgefillt
(Ausgewahlte Flussigkeit) werden soll.

Cycles (Zyklen) Bezieht sich auf die Anzahl der Zyklen (1-10), die von der Spritze zu

durchlaufen sind. In der Regel reicht 1 Zyklus aus.

Fill rate (Fillirate) Ermadglicht dem Benutzer, die Fullrate der Spritze von 0 bis 1000 nach
oben und unten anzupassen. Die Standardeinstellung ist 300 pil/s.

Empty rate (Entleerungsrate)  Ermoglicht dem Benutzer, die Entleerungsrate der Spritze von 0 bis 1000
nach oben und unten anzupassen. Die Standardeinstellung ist 300 pl/s.
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Solution Levels (Losungsfiillstande)

Mit dem Befehl Solution levels (Losungsfillstdnde) konnen Benutzer die Volumen
anpassen, die den Reagenzflaschen hinzugefligt werden, sowie den Fillstand
der Abfallflasche eingeben, nachdem sie geleert wurde.

Die ProteoAnalyzer-Software berwacht die Losungsfillstande wahrend des
Geratebetriebs. Dies stellt sicher, dass sich gentigend Flissigkeiten fir alle
geplanten Laufe im Gerat befinden.

Wenn die Losungsflllstande niedrig sind, gibt das Programm eine Warnung aus
und fordert den Benutzer auf, die Losungsflllstdnde anzupassen, bevor er eine
Trennung durchfihren kann.

Wenn Sie den Befehl Solution levels (Losungsfillstande) im MenU Utilities
(Dienstprogramme) auswahlen, wird das Fenster Check Solution Volumes
(Losungsvolumen Uberpriifen) (Abbildung 28) getffnet.

2 Check Solution Volumes - >

Check the fluid velumes before proceeding. Ensure that
the waste is empty and that the gel and conditicning
solutions are full.

Record the solution velumes here:

Volume (mL) Sclution name

ST
Gel 2 50.01% |1.0 MNaOH

Conditicning 5000~
Waste 0.0
Cancel

Abbildung 28 Fenster ,Check Solution Volumes" (Losungsvolumen tberpriifen)
1 Nachdem Losungen aufgefillt wurden, 6ffnen Sie dieses Fenster und geben
Sie die richtigen Fillstande (ml) fir jeden Behélter ein:

+ Verwenden Sie den Aufwarts- und den Abwartspfeil oder geben Sie den
Losungsfuillstand in jedes Eingabefeld ein, um die Losungsfillstande
anzupassen.

+  Um die Anderungen an den Losungsfiillstdnden zu speichern,
wahlen Sie OK.
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Falsche Losungsfiillstande.

Damit das Programm ordnungsgemaR ausgefiihrt wird (d. h. die richtigen
Warnungen ausgibt), muss der Losungsfiillstand in der Software dem Fiillstand
der Losung im Gerat genau entsprechen.

v/ Geben Sie jedes Mal, wenn neue Losungen in dem Gerat platziert werden,
die Fiillstande richtig in das Programm ein.

Clean reservoir vent valve (Reservoir-Entluftungsventil
reinigen)

Mit dem Befehl Clean reservoir vent valve (Reservoir-Entliftungsventil reinigen)
kann der Benutzer das Reservoir-Entlliftungsventil manuell reinigen.

Wenn Sie diesen Befehl im Men Utilities (Dienstprogramme) auswahlen, werden
das Reservoir-Entliftungsventil und das Abfallventil gedffnet und das Fenster
Clean Reservoir Vent Valve (Reservoir-Entliftungsventil reinigen) (Abbildung 29)
angezeigt.

Clean Reservoir Vent Valve *

To clean the reservoir vent valve:
1. Fill 10 mL syringe with 7 mL of DI Water and attach the syringe to
the

Reservoir Vent Valve Luer Lock fitting.

2. Depress the syringe to flush DI Water through the Valve and
Reservoir.

3. Remaove the syringe from the Luer Lock fitting and fill syringe with
10 mL of air.

4, Attach the syringe to the Reservoir Vent Valve Luer Lock fitting and
depress to flush air through the Valve and Reservair,

5. Click "OK" and Run a Separation Method,

Abbildung 29 Fenster ,Clean Reservoir Vent Valve" (Reservoir-Entliiftungsventil reinigen)

Fuhren Sie die in Abbildung 29 gezeigten Schritte aus, um das
Reservoir-Entliftungsventil zu reinigen.
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Menii ,Utilities” (Dienstprogramme)
Results dashboard (Ergebnis-Dashboard)

Results dashboard (Ergebnis-Dashboard)

Mit dem Befehl Results dashboard (Ergebnis-Dashboard) kann der Benutzer
schnell den Status von automatisch verarbeiteten Daten aufrufen.

Abbildung 30 zeigt ein Beispiel im Fenster Results Dashboard
(Ergebnis-Dashboard).

o4 Results Dashboard = (] *

File [T Pagetof1 2> (N |[F E]

e crsmn  GET waem G L6100
)25 02 13 12h O5m.raw

2025 02 05 15h 42m.raw FAIL b4 X

2025 01 24 14h 34m.raw ISSUES / /

2024 08 25 17h S1m.raw ISSUES / /

2017 04 25 13h 10m.raw FAIL b b

2014 01 30 12h 09m.raw ISSUES

Abbildung 30 Ausgabe im Ergebnis-Dashboard

Weitere Informationen iber das Results dashboard (Ergebnis-Dashboard) und die

Symbolleiste in dem Fenster finden Sie in Kapitel 12, ,ProteoAnalyzer —
automatisierte Analyse".
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7 Menii ,Help” (Hilfe)

Meni ,Help" (Hilfe) 69

User Manual (Benutzerhandbuch) 69

About (Info) 69

About Firmware (Info zur Firmware) 69

License Agreements (Lizenzvereinbarungen) 70

Dieses Kapitel enthalt eine ausfihrliche Beschreibung der Befehle
im Meni ,Help” (Hilfe) der ProteoAnalyzer-Software.
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Menu ,Help” (Hilfe)

' Help |
User manual (]

About
| About firmware

License Agreements  » |

Abbildung 31 Befehle im Meni ,Help” (Hilfe)

User Manual (Benutzerhandbuch)

Der Befehl User manual (Benutzerhandbuch) bietet Zugriff auf das
Benutzerhandbuch des Systems.

About (Info)

Der Befehl About (Info) 6ffnet das Fenster About ProteoAnalyzer (Info zum
ProteoAnalyzer). In diesem Fenster werden die Versionsnummer der Software,
die Hardware-Seriennummer und Informationen zum Urheberrecht angezeigt.

About Firmware (Info zur Firmware)

Der Befehl About firmware (Info zur Firmware) 6ffnet das Fenster About Firmware
(Info zur Firmware). In diesem Fenster werden die Versionsnummern der
Hochspannungsplatine, Pumpenplatine und Bewegungssteuerungsplatine
angezeigt.
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License Agreements (Lizenzvereinbarungen)

Der Befehl License Agreements (Lizenzvereinbarungen) 6ffnet die
Endanwender-Lizenzvereinbarung (EULA) mit den Nutzungsbedingungen fiir die
Software, denen man durch die Verwendung der Software zustimmt. Diese
Vereinbarung enthalt auch Links zur Datenschutzrichtlinie von Agilent.

Der Mentieintrag Open Source Notice (Hinweis zu Open-Source-Software) zeigt
einen Hinweis zur Verwendung der Software von Drittanbietern an, die innerhalb
der Geratesoftware unter Open Source-Lizenzen bereitgestellt wird, ggf.
zusammen mit relevanten Links zu den Nutzungsbedingungen.
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8 Registerkarte ,Operation” (Betrieb)

Uberblick Uber die Registerkarte ,Operation” (Betrieb) 72

Symbole flir Hotelpositionen 73

Tellerauswahl und Proben-ID 74

Steuerelemente flr Versuchslaufe und Hinzuflgen zur Warteschlange 77
Methodenwarteschlange 84

Dieses Kapitel enthalt eine ausfuhrliche Beschreibung der Befehle in der
Registerkarte ,Operation” (Betrieb) der ProteoAnalyzer-Software.
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8 Registerkarte ,Operation” (Betrieb)
Uberblick iiber die Registerkarte ,Operation” (Betrieb)

Uberblick Uber die Registerkarte ,Operation”
(Betrieb)

X ProteoAnalzer contrlle software
Fle  Administiation  Utiites Help
Operaion Run tatus

= |
-

SampA3.
=
o
SampA6
o
——

Tommoow®>

000000000000

12345678 9101123 a9 SampA

Trayname: Tray1 10 A0 [sampat0
" A1 [sampatt
2 A2 [sampat2
Loadffomfle Savelray Saveselectediow Resetrow Resettray

Run Selected Group | |

Run Entire Tray

Addtoquese Edit method
Capillary Array - Ce
Add to queve Edit methog
Bottle Levels
omL  omL  som.  omL
500 250 50 250
400 200 40 200
300. 150 20 150
200 100 20 100
100. 50 0. 50
0 0 0 0

1/INCI 7 INCI 2% INC] 8 LED NC () Vent:INC] ) waste: INC] [] stage: INC] Capillary Runs: 0

Abbildung 32 ProteoAnalyzer Hauptbildschirm — Registerkarte ,Operation” (Betrieb)
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Symbole fiir Hotelpositionen

Uber der Registerkarte Operation (Betrieb) befinden sich drei Symbole zur
Positionierung von Hotels (siehe Abbildung 32). Die Symbole und ihre
Funktionen werden in Tabelle 12 erlautert.

Tabelle 12 Funktionen der Symbole fiir Hotelpositionen

Symbol Beschreibung
> Dieser Befehl wird verwendet, um den vorhandenen Teller, der vom
Park ’ o . . . .
(1] | Probentischroboter gehalten wird, in seiner jeweiligen Schublade zu platzieren

und die Probentischplattform zum Boden des Gerats zurtickzufahren.

¢, Buffer Dieser Befehl wird verwendet, um den Pufferteller aus der Pufferschublade zu
entnehmen und gegen das Capillary Array zu platzieren.

¢ Dieser Befehl wird verwendet, um den vorhandenen Teller, der vom
Eloe Probentischroboter gehalten wird, wieder in seiner jeweiligen Schublade zu
platzieren und dann den Aufbewahrungslosungsteller aufzunehmen, um ihn
gegen das Capillary Array zu platzieren.
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Tellerauswahl und Proben-ID

Wahlen Sie den zu verwendenden Probenteller aus, je nach der eingestellten
Konfiguration entweder aus der Dropdown-Liste Sample Tray (Probenteller)
oder in den farbigen Registerkarten fir die Tellerauswahl (Abbildung 33).

Die Konfiguration kann durch Auswahl des Symbols in der rechten oberen
Ecke des in Abbildung 33 gezeigten Fensters festgelegt werden.

Konfigurieren der Darstellung des Tellerauswahlfensters

Sample Tray 1 - 3 Tray 3 C v
" 000000000000
B|OO0O0O000O00000| -
c |l OO0000000000| c
0 1OOOOO0O0O0O0000| ©
EIOOOOOOO00000| E
HIGIIGIIIGIOIVICICIOICIIENN 00 0000000000
HLCIOISICIOISICICICICICIOINENN ¢ 0 0 0000 000 00
HG]0]G]0]S]C]0]0ICIOI0ICIINRN 000000000000
1 2 3 45 6 7 8 910 1112 1 2 3 45 6 7 8 910 1112
A Tray name: |Tray-1 | B Tray name: |Tray—‘| |

Abbildung 33 Klassische Tellerauswahl per Dropdown-Liste (links) und Tellerauswahl tber farbige
Registerkarten (rechts).

1 Wabhlen Sie im Tellerfenster das Symbol

Das Fenster Visual preferences dialog (Dialog fiir Anzeigevoreinstellungen)
(Abbildung 34) wird getffnet.

Visual preferences dial.. — — O *

Please select visual style:

Pull-down selector and white trays
Color Tabs and Trays A
Color Tabs and Trays B
Color Tabs and Trays C

TR ——

Abbildung 34 Fenster ,Visual preferences dialog” (Dialog fiir Anzeigevoreinstellungen).
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2 Wahlen Sie zwischen der Dropdown-Liste fur den Probenteller oder den
farbigen Registerkarten fir die Tellerauswahl (wie in Abbildung 33 gezeigt).

3 Wenn Sie das Tellerauswahlfenster mit Registerkarten verwenden, wahlen
Sie £, um die Farbe jedes Probentellers im Fenster Color selection
(Farbauswahl) zu &ndern.

4 Um eine Zeile aus der 96-Wellplate auszuwahlen, die im
Proben-/Probenteller-Fenster abgebildet ist, klicken Sie einmal mit der linken
Maustaste auf diese Zeile (Abbildung 33). Um eine neue Zeile auszuwahlen,
klicken Sie mit der linken Maustaste auf eine andere Zeile.

5 Um die Auswahl einer Zeile zu verwerfen, wéhlen Sie ' & (Abbildung 33)

Im Dialogfeld Tray name (Tellername) konnen Sie einen Namen fir den zu
verarbeitenden Teller eingeben (Abbildung 33). Alternativ kdnnen Sie dieses
Dialogfeld auswahlen und einen Barcodescanner verwenden, um Probennamen
fur die zu verarbeitende Platte zu importieren (weitere Informationen finden Sie in
Kapitel 11, ,ProteoAnalyzer — Eingabe von Probennamen”).

Geben Sie Probeninformationen im Bereich Sample ID (Proben-ID) des
Hauptbildschirms ein. (Abbildung 35)

Probennamen und -informationen konnen auch gespeichert oder in TXT- oder
CSV-Dateien importiert werden. Diese Funktionen werden in Tabelle 13 erlautert.

Capillary Well Sample ID
A1 SampAl
2 A2 Samphd
= A3 SampA3
4 A4 Samphd
5 A5 SampA3s
6 Ab Samphg
7 AT SampA7
a Al SampAg
9 AG SampAgd
10 A1D SampAl10
11 AN SampAll
12 Al2 SampAl2

Load from file Savetray Save selected row Resetrow  Resettray

Abbildung 35 Probeninformationseditor
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Tabelle 13  Funktionen des Probeninformationseditors

Element

Load From File
(Aus Datei laden)

Save Tray
(Teller speichern)

Save Selected Row
(Ausgewahlte Zeile
speichern)

Reset Row
(Zeile zurlicksetzen)

Reset Tray
(Teller zurticksetzen)

Beschreibung

Ermaglicht, Probennamen aus einer TXT- oder CSV-Datei zu laden. Weitere
Informationen siehe Kapitel 11.

Ermadglicht dem Benutzer, die flr einen gesamten Probenteller eingegebenen
Informationen zu speichern.

Ermoglicht dem Benutzer, die flr die ausgewahlte Zeile eines Probentellers
eingegebenen Informationen zu speichern.

Setzt die ausgewahlte Zeile auf die Standardeinstellung fir die Proben-ID
zuriick.

Setzt den gesamten Probenteller auf die Standardeinstellungen fir die
Proben-ID zurtick.
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Steuerelemente fiir Versuchslaufe und Hinzufligen
zur Warteschlange

Die ProteoAnalyzer-Software bietet vorgeladene Methoden fiir die
Konditionierung von Capillary Arrays und Versuchsmethoden flr jedes
von Agilent angebotene Analyse-Kit.

Die in Abbildung 36 gezeigten Steuerelemente fiir Versuchslaufe zeigen die
Einstellungen fir die Funktionen Run Selected Group (Ausgewahlte Gruppe
messen), Run Entire Tray (Gesamten Teller messen) und Capillary Array —
Conditioning (Capillary Array — Konditionierung).

Die Reagenz-Fillstande der Flaschen werden ebenfalls angezeigt.

Run Selected Group
Add to queue Edit method

Run Entire Tray
Add to queue Edit method

Capillary Array - Conditioning

Add to queue Edit method
Eottle Levels
54 mL 24 mL 50 mL 20mL
500 - 250 50— 250 -
400: ZDD: 40: ZDD:
300: 150: 30: 150:
ZDD: 100: 20: 100:
100 : 50 ] 10 : 50 :
oo AR A s
\Waste Gel 1 Gel 2 Cond.

Abbildung 36 Steuerelemente fir Versuchslaufe

»Run Selected Group” (Ausgewahlte Gruppe messen) oder ,Run Entire Tray"

(Gesamten Teller messen) — ,Edit Method” (Methode bearbeiten)

Wenn Sie die Option Edit method (Methode bearbeiten) auswahlen, wird das
Popup-Fenster fiir den Methodeneditor angezeigt (siehe Abbildung 37).
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mi Separation Med = je
Full conditioning ] Gel prime to buffer Gel selection  Gel 1 A
Gel prime
@ Prerun Voltage 5.0 kv Time 30 sec.
@ Rinse Tray  Buffer - Row B -~ Dipcount 2(=
[C) Marker injection Row A
Voltage injection Voltage 0.00 2| kv Time 2017 | sec.
(] Rinse Tray Buffer Row A Dip count 1=

@ Sample injection

© Voltage injection Voltage 7002 kv Time 10 sec.

@ Separation Voltage 9.0 kY Time 20.00 = min.

Methods: |5191-664DLM— ProteoAnalyz v| Method Name:  5191-6640LM - ProtecAnalyzer

Import new method Save As Cancel

Abbildung 37 Methodeneditor-Fenster fiir ,Run Selected Group” (Ausgewahlte Gruppe messen)
und ,Run Entire Tray" (Gesamten Teller messen)

Das Methodeneditor-Fenster ermoglicht die Anpassung der Laufparameter
fur eine CE-Trennung.

Die Optionen ,Full conditioning” (Vollstédndige Konditionierung), ,Gel prime”
(Gel vorfiillen) und ,Gel prime to buffer” (Gel in Puffer vorftllen) sind nicht
bearbeitbar und konnen nicht deaktiviert werden.

Indem Sie das Kontrollkastchen neben einem Parameter auswahlen, konnen Sie
verschiedene Schritte und Parameter aktivieren. Die einzelnen Parameter werden
in Tabelle 14 besprochen. Um die Methode zu wechseln, verwenden Sie die
Dropdown-Liste am unteren Fensterrand.

Fir jede Methode sind optimale Werte fiir die Konditionierung von Kapillaren
vorgeladen und definiert. Nahere Informationen zu diesen Werten finden Sie in
der Anleitung zum jeweiligen Methoden-Kit.
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Tabelle 14  Funktionen im Methodeneditor-Fenster.

Element

Gel selection (Gelauswahl)

Prerun (Vorlauf)

Rinse (Spiilen)

Marker injection
(Markeraufgabe)

Rinse (Spiilen)

Sample injection
(Probenaufgabe)

Separation (Trennung)

Beschreibung

Uber die Dropdown-Liste kann der Benutzer die Reagenzflaschenposition
Gel 1 oder Gel 2 wahlen. Dies legt fest, welche Gelflaschenposition
verwendet wird, um die Kapillaren fiir die CE-Trennung mit Gel zu beftillen.

Wenn diese Option aktiviert ist, wird von der Pufferteller-Position aus ein
kurzer Spannungs-Vorlauf durchgefihrt. Ein kurzer Vorlauf wird empfohlen,
um das Gel in der Kapillaren zu normalisieren und zu konditionieren.

Die Option ,Rinse" (Spiilen) ermdglicht es dem Benutzer, die Kapillarspitzen
an der ausgewahlten Position einzutauchen. Dadurch werden die
Kapillarspitzen und die Elektroden zwischen dem Vorlauf und der Proben-
oder Markeraufgabe gespiilt. Die Tellerposition fir die Probenspilung
(Zeile) und die Anzahl von Eintauchvorgéngen (Dip count, Eintauchanzahl)
kodnnen ebenfalls gedndert werden.

Der Benutzer kann die Parameter Voltage (Spannung), Pressure (Druck)
und Time (Zeit) andern.

Die Option ,Rinse" (Spiilen) ermdglicht es dem Benutzer, die Kapillarspitzen
an der ausgewahlten Position einzutauchen. Dadurch werden die
Kapillarspitzen und die Elektroden zwischen dem Vorlauf und der Proben-
und Markeraufgabe gespiilt (wenn die Markeraufgabe nicht ausgewahlt ist,
wird eine zweite Spulung zwischen dem Vorlauf und der Probenaufgabe
durchgefiihrt). Die Tellerposition fiir die Probensptilung (Zeile) und die
Anzahl von Eintauchvorgangen (Dip count, Eintauchanzahl) konnen
ebenfalls gedndert werden.

Auswahl von Voltage (Spannung), Pressure (Druck) und Time (Zeit) fiir die
Spannungseinspeisung oder Vakuumaufgabe.

Ermdglicht die Eingabe von Voltage (Spannung) und Time (Zeit) der
CE-Trennung.

Wahlen Sie Save (Speichern), um die Anderungen zu ibernehmen und das
Fenster zu schliefen, oder wahlen Sie Cancel (Abbrechen), um das
Methodeneditor-Fenster zu schlieen, ohne die durchgefiihrten Anderungen

zu Ubernehmen.

Beim Erstellen einer neuen Methode mit einem eindeutigen Namen muss der
Benutzer eine entsprechende globale Konfiguration in der ProSize Data Analysis
Software mit einem Ubereinstimmenden Namen vornehmen. Ausfihrlichere
Anweisungen finden Sie im Benutzerhandbuch zur ProSize
Datenanalyse-Software.
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»Run Selected Group” (Ausgewahlte Gruppe messen) oder ,Run Entire Tray"
(Gesamten Teller messen) — ,Add to Queue” (Zu Warteschlange hinzufiigen)

Wenn Sie die Option Add to queue (Zu Warteschlange hinzufiigen) wahlen, wird
das Fenster Separation Setup (Trennung einrichten) wie in Abbildung 38 gezeigt

geoffnet.
121 Separation Setup - m} X
Method | Default Separation mthds v Edt
Gel | Gell ~

Tray name |Trayf1 ‘

Folder prefix | ‘
[ Copy results

Notes

Ok Cancel

Abbildung 38 Fenster ,Separation Setup” (Trennung einrichten)

Die Einstellungen im Fenster Separation Setup (Trennung einrichten) werden in
Tabelle 15 besprochen.

Tabelle 15  Funktionen im Fenster ,Separation Setup” (Trennung einrichten)

Element Beschreibung

Method Methoden konnen aus der Dropdown-Liste ausgewahlt werden. Sie kdnnen auch die

(Methode) Option Edit (Bearbeiten) wahlen, um beliebige Parameter der Methode zu &ndern, indem
Sie das Methodeneditor-Fenster in Abbildung 37 6ffnen.

Gel Sie kdnnen die Gelflaschenposition zu der Flasche dndern, die fiir die Trennmethode
verwendet werden soll, ohne eine vordefinierte Methode andern zu mussen.

Tray name Der Name des Tellers wird als Benutzereingabe auf dem Hauptbildschirm angezeigt.

(Name des Wenn kein Name eingegeben wird, erscheint der Standardname. Sie kdnnen diesen

Tellers) Wert durch Eingabe in das vorgesehene Feld bearbeiten.

Folder prefix Das Feld ,Folder prefix“ (Ordnerpréfix) ermoglicht, dem Namen des Ordners, in den die

(Ordnerpréfix)  Ergebnisdateien geschrieben werden, einen Préfix voranzustellen.
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Tabelle 15 Funktionen im Fenster ,Separation Setup” (Trennung einrichten)

Element Beschreibung

Copy results Das Standardverzeichnis fir die Daten ist:

(Ergebnisse C:\Agilent Technologies\Data. Sie konnen die Option Copy Results (Ergebnisse
kopieren) / kopieren) wahlen und Uber die Option [...] einen anderen Speicherort zum Kopieren der
Copy path gespeicherten Daten auswahlen.

(Pfad kopieren)

Notes In diesem Bereich konnen zusatzliche Informationen hinzugefiigt werden, die der

(Anmerkungen)  Benutzer mdglicherweise fiir einen Probensatz bendtigt.

Nachdem Sie die gewlUnschte Methode aus der Dropdown-Liste ausgewahlt
haben, klicken Sie auf OK, um die ausgewahlte Methode zur Method Queue
(Methodenwarteschlange) hinzuzufiigen, oder klicken Sie auf Cancel
(Abbrechen), um das Fenster zu schlieRen.
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Capillary Array — Konditionierung

Die ProteoAnalyzer-Software bietet vorgeladene
Kapillaren-Konditionierungsmethoden zum Reinigen des Capillary Array.

Wahlen Sie die Option Edit Method (Methode bearbeiten) wie in Abbildung 39
gezeigt.

Indem Sie das Kontrollkastchen neben einem bestimmten Schritt markieren,
konnen Sie verschiedene Flaschen zur Verwendung fir die Konditionierung
aktivieren. Die einzelnen Parameter werden in Tabelle 16 besprochen.

@ Step #1 Solution Gel 2 v
Fill pressure (280 = Psi Time [10.0 = min.
Flowrate |200 S ouys Tray  waste .| Row A u
@ Step #2 Solution  Conditioning -
Fill pressure  |280 =| Psi Time (3.0 =1 min.
Flowrate |200 S ouys Tray  waste .~ Row A 7
() Step #3 Conditioning
280 2 a0 -
200 o Waste A
Ok Cancel

Restore defaults
Abbildung 39 Konditionierungsmethoden-Editor

Tabelle 16  Funktionen im Einrichtungsfenster fiir Konditionierungsmethoden
Element Beschreibung

Step #1,2 oder 3 Aktiviert/deaktiviert den zu verwendenden Schritt.
(Schritt 1,2 oder 3)

Solution (Losung) Ermaglicht die Auswahl der zu verwendenden Reagenzflaschen mit Conditioning
Solution (Konditionierlosung), Gel 1 oder Gel 2.

Fill Pressure Die Standardeinstellung betragt 280 psi. Sie kann von 1 bis 300 psi geandert
(Fulldruck) werden.
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Element Beschreibung

Flow Rate (Flussrate)  Die Standardeinstellung ist 200 pil/s. Sie kann von 1 bis 1000 pl/s gedndert
werden.

Time (Zeit) Die Zeit wird in Minuten eingestellt, der Einstellungsbereich betragt
1-240 Minuten.

Tray (Teller) Ermaglicht, den Teller und die Zeile (nur 12-Kapillaren-Einheit) auszuwahlen, in die
bei der Konditionierung gepumpt werden soll (die Standardeinstellung ist die
Abfallwanne - die beste Option fiir die meisten Benutzer).

Sie kdnnen mit Load (Laden) eine neue Methode laden und mit Save as
(Speichern unter) eine neue Methode unter einem eindeutigen Namen speichern.
Wahlen Sie Save (Speichern), um die Methode zu tibernehmen und das Fenster
zu schlielRen, oder wéahlen Sie Cancel (Abbrechen), um das
Methodeneditor-Fenster zu schlieRen und die Anderungen zu verwerfen.

Wenn Sie die Funktion Add to queue (Zu Warteschlange hinzufligen) wahlen, wird
das Fenster Select Conditioning Method (Konditionierungsmethode wahlen)
gedtffnet (Abbildung 40).

Method Daily Conditioning Flush ~  Edit

Ok Cancel
Abbildung 40 Fenster ,Select Conditioning Method" (Konditionierungsmethode wéhlen)

Sie konnen in der Dropdown-Liste eine zuvor gespeicherte Methode auswahlen
oder Edit (Bearbeiten) wahlen, um das Fenster fir den
Konditionierungsmethoden-Editor aufzurufen (siehe Abbildung 39).

Nachdem Sie die gewUnschte Methode aus der Dropdown-Liste ausgewahlt
haben, klicken Sie auf OK, um die ausgewahlte Methode zur Method Queue
(Methodenwarteschlange) hinzuzufiigen, oder klicken Sie auf Cancel
(Abbrechen), um das Fenster zu schlieRen.
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Methodenwarteschlange

Nachdem Sie eine Konditionierungs- oder Trennmethode flr einen Probenteller
oder eine Zeile (nur 12-Kapillaren-Einheit) ausgewahlt und zur Warteschlange
hinzugefligt haben, werden der Methodenname und die Tellerposition, die fir die
Injektion ausgewahlt wurden, in der Method Queue (Methodenwarteschlange)
angezeigt (Abbildung 41).

Method Queue

SEPARATION, Method: '5191-6640UM_LM Protein Broad Range P240 LM and UM.mthds’, Tray: Samp. tray 1, A, Gel: 1 & View/Edit Notes = Method summary

SEPARATION, Method: '5191-6640UM_LM Protein Broad Range P240 LM and UM.mthds’, Tray: Samp. tra Ge & Edit Notes = Method summary

[ UTILITY, Method: Pause Queue’

'5191-6640UM_LM Protein Broad Range P240 LM and UM.mthds’, Tray: Samp. tray 3, A, Ge # View/Edit Notes § Method summary

.UTILIT‘ﬂ Method: 'Prime with Conditioning Solution’

84

Abbildung 41 Methodenwarteschlange

Abbildung 41 zeigt drei Probentrennungsmethoden (,Ldufe"), die aus den
Probentellern 1, 2 und 3 ausgewahlt wurden, gefolgt von einer Pause in der
Methodenwarteschlange und einer Vorfilimethode.

Sie kdnnen eine Pause (Anhalten) oder eine Prime (Vorfillung) in die
Methodenwarteschlange einfiigen, in dem Sie mit der rechten Maustaste in den
Bereich ,Method Queue” (Methodenwarteschlange) des Bildschirms klicken.
Wenn Sie Insert Prime (Vorfillung einfiigen) auswahlen, erscheint das Fenster
Select Solution (L6sung wahlen), in dem Sie aufgefordert werden, die Flissigkeit
zum Vorflllen aus einer Dropdown-Liste auszuwahlen (Abbildung 42).

11 Select Solution - O X
Solution | Conditioning bl
Cancel

Abbildung 42 Popup-Fenster ,Select Solution” (L6sung wahlen)

In die Methodenwarteschlange geladene Methoden kénnen nach Bedarf nach
oben oder nach unten verschoben werden. Klicken Sie dazu mit der linken
Maustaste auf eine Methode und ziehen Sie sie an die gewlnschte Position in
der Warteschlange.
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Um die Parameter fir die Trennmethode in der Methodenwarteschlange
anzuzeigen, klicken Sie auf das Symbol Method Summary
(Methodenzusammenfassung) neben der Trennmethode. Eine
Zusammenfassung der Methode wird angezeigt (siehe Abbildung 43).

11 Method: 5191-6640LM - ProtecAnalyzer Broad Range Ki..

General Information
Method name: 5191-6640LM —ProtecAnalyzer Broad
Range Kit LM cnly.mthds
Tray name: Tray-1
Gel Name: Protein Gel
Notes:
Conditioning
Full conditicning
Gel #1
Pre Run.
Voltage: 5.0 KV
Time: 30 Seconds
‘Water dip 1.
Tray: Buffer
Row: B
Count: 2
Sample injection.
Voltage: 7.0 KV|
Time: 10.0 Seconds
Separation.
Voltage: 9.0 KV
Time: 20.0 Minutes

Edit Ok
Abbildung 43 Popup-Fenster ,Method Summary” (Methodenzusammenfassung)

Wenn Sie die Option Edit (Bearbeiten) im Fenster Method Summary
(Methodenzusammenfassung) wahlen, kdnnen Sie bei Bedarf abschlieBende
Anderungen an der Methode vornehmen.

Mit der Option View/Edit Notes (Anmerkungen anzeigen/bearbeiten) kdnnen die
Anmerkungen, die der Methode zugeordnet sind und damit gespeichert werden,
abschliefend bearbeitet oder erganzt werden. Um einen bestimmten Eintrag in
der Warteschlange zu I6schen, wahlen Sie das X-Symbol neben der
Methodenzusammenfassung. Um alle Eintrage in der Warteschlange zu [6schen,
wahlen Sie x| Clear (Loschen) in der Menlileiste der Methodenwarteschlange.

Um eine detaillierte Zusammenfassung der Laufparameter einer Methode fur
einen Eintrag in der Warteschlange anzuzeigen, wahlen Sie die E¥4 Abwartspfeile
neben der Methodenzusammenfassung.

Es gibt drei Lauf-Steuerelemente in der Methodenwarteschlange: Clear the
Method Queue (Methodenwarteschlange |6schen), Pause the Method Queue
(Methodenwarteschlange anhalten) und Start the Method Queue
(Methodenwarteschlange starten). Diese Lauf-Steuerelemente werden
nachstehend in Tabelle 17 beschrieben.
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Tabelle 17  Lauf-Steuerelemente in der Methodenwarteschlange

Element  Beschreibung

Clear (Loschen): Wenn Sie dieses Symbol wahlen, werden alle Trenn- und
Konditionierungsmethoden, Pausen und Vorfiillungen aus der Warteschlange geloscht.

Pause (Anhalten): Wenn Sie dieses Symbol wahlen, wird die Methodenwarteschlange
angehalten. Die laufende Methode wird jedoch noch abgeschlossen. Um die Warteschlange
neu zu starten, wahlen Sie Start (siehe unten).

x
L’J Start: Wenn Sie dieses Symbol wahlen, wird die Methodenwarteschlange gestartet.
Nachdem sie gestartet wurde, wird die oberste Methode ausgeblendet und der Bildschirm
wechselt zur Registerkarte Run Status (Laufstatus). Die ndchste Methode rickt in der
Warteschlange nach oben.
Hinweis: Wenn Sie der Warteschlange eine Methode oder einen Eintrag hinzufiigen, miissen
Sie Start auswahlen, um den Geréatebetrieb zu starten.
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Uberblick Uber die Registerkarte ,Run Status” (Laufstatus) 88

Animation der Bewegung des Probentischs 89
Animation der Konditionierung 90
Vorlauf-/Injektionsansicht 91
Echtzeit-Trennungsansicht 92

Statusleiste 94

Dieses Kapitel enthélt eine ausfihrliche Beschreibung der Befehle in der
Registerkarte ,Run Status” (Laufstatus) der ProteoAnalyzer-Software.
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Uberblick Uber die Registerkarte ,Run Status"
(Laufstatus)

Wenn ein Start-Befehl A ausgewahlt wurde (weitere Informationen siehe
Abschnitt Methodenwarteschlange auf Seite 84), wechselt die Anzeige von
der Registerkarte Operation (Betrieb) zur Registerkarte Run Status (Laufstatus).
Die Registerkarte Run Status (Laufstatus) bietet mehrere Funktionen, die
nachstehend erlautert werden.
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Uberblick iiber die Registerkarte ,Run Status” (Laufstatus)

Animation der Bewegung des Probentischs

Wenn sich der Probentisch von einer Position zu einer anderen bewegt, zeigt
die in Abbildung 44 dargestellte Animation, wohin sich der Probentisch des
ProteoAnalyzer bewegt, um dem Benutzer eine Echtzeitansicht des Vorgangs
zu bieten.

7. ProteoAnalyzer controller software = o X

File  Administration  Utilities Help

Operation Run Status

From: Park
To: Park

Task status || 059 Time remaining (mm:ss)
Method status || 059  Time remaining (mm:ss)
©10.0kV g7 00uA % 8.778PSI @ LEDON () Vent: Closed () Waste: Closed [ Stage: Park(Park) Capillary Runs: 0

Abbildung 44 Animation der Bewegung des Probentischs
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Animation der Konditionierung

Wenn das ProteoAnalyzer-Geréat eine Methode fiir die Capillary
Array-Konditionierung ausfiihrt, wird die folgende Animation angezeigt
(Abbildung 45). Diese Animation bietet eine Echtzeitdarstellung der Ablaufe
im Gerat wahrend einer Konditionierungssequenz (einschliellich
Flussigkeitsstrome, Ventilschaltungen usw.).

;

Abbildung 45 Animation der Konditionierung
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Vorlauf-/Injektionsansicht

Wenn das ProteoAnalyzer System einen Spannungsvorlauf oder eine Injektion
durchflhrt, wird der in Abbildung 46 gezeigte Bildschirm angezeigt. Auf dem
Bildschirm werden die Spannungs- und Strommesswerte in Echtzeit zusammen
mit der Spannungseinstellung angezeigt.

221 ProteoAnalyzer controller software — fa] X
File  Administration  Utilities  Help

Operation Run Status

Tray-1,Sampletrayl,A CONDITIONING £ Method summary x Aborttask X Abort all

Injection method | Electrokinetic, 0.0 KV
Injection voltage (kV) Injection current (uA)
5 10 15 500
0.00 KV 00 uA
1

0.8+

0.6

0.4

024
£
= o
e
a 024

044

064

084

) t t t
00m:00s 00m:02s 00m:0Ss 00m:07s 00m:10s
Task status 010 Time remaining (mm:ss)
Method status [l 3517 Time remaining (mm:ss)
®/ 0.0V g7 00uA 7} 8760 PSI @ LEDON ) Vent: Closed () Waste: Closed [T Stage: Buffer A(Tray14) Capillary Runs: 0

Abbildung 46 Vorlauf-/Injektionsbildschirm
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Uberblick iiber die Registerkarte ,Run Status” (Laufstatus)

Echtzeit-Trennungsansicht

Wenn das ProteoAnalyzer System eine Trennung durchfihrt, erscheint der in
Abbildung 47 gezeigte Bildschirm mit einer Echtzeitansicht der Trennung.

Y ProteoAnalyzer controller software - a X
File  Administration  Utilities Help
Operation Run Status

SE El X X v
Group  Single
T t 1 i t t 1 T t i t T T 1
ondom ontom on2om on3om ondom onsom 1hoom ORo0m Octom OR20m Ohe30m Ondom onsom oo
< H H i
o T T T T T T 1 9 T T £ T T T 1
Oh00m Ohc10m Oh:20m Oh:30m Oh:40m Oh:50m 1h00m Oh:00m Oh:10m Oh:20m Oh:30m Oh40m Oh:50m 1h00m
10. 10.
= } ‘ E } |
< i
. T T T T T T 1 . T T T T T T 1
Oh:00m Oh10m Oh20m Oh:30m Ond40m Oh50m 1h00m Oh00m Or:10m Oh:20m Oh:30m Oh40m OhS0m 1h00m
10 - 10 - =
T 1T |
H H < H H
o T T T T T T 1 b T T T T T 1
Oh00m Or10m Oh:20m Oh:30m Ord0m OhSOm 1h00m Oh:00m OR:10m Oh:20m Oh:30m Oh40m OhSOm 1h00m
< H <
T T T T T T 1 o T T T 1 T T 1
Oh:00m Oh:10m On20m Oh:30m On:d40m OnS0m 1h00m Oh:00m On10m Onh:20m Oh:30m On40m OhSOm 1h00m
= H < ‘
1 f i f i f f f T T 1
onoom oniom on20m on30m orcsom onsom 1hoom onoom orctom on20m onzom ondom ohsom thoom
Task status | 20:00 Time remaining (mm:ss)
Methoa starus | 2000 Time remaining (mm:ss)
= = ey - -
@7 0.0kV @7 00uA ¢ -0.009PSI @ LEDON (A Vent: Closed () Waste: Closed [7] Stage: Buffer A(Tray14) Capillary Runs: 1

Abbildung 47 Fenster fir Echtzeit-Trennungsansicht

Sie kdnnen den Lauf in einer Gruppe von 12 Elektropherogrammen (wie in
Abbildung 47 gezeigt) oder einzelne Elektropherogramme betrachten, indem
Sie im oberen Fensterbereich die Registerkarte Single (Einzeln) auswahlen.

Damit die Echtzeit-Trennungsdaten korrekt angezeigt werden, muss das

m Capillary Array vor Beginn der Trennung ausgerichtet werden. Anweisungen zur
Ausrichtung des Capillary Array finden Sie in Kapitel 1, ,Menu ,Utilities"
(Dienstprogramme)”.

Weitere Optionen, die auf der Registerkarte Run Status (Laufstatus) verfligbar
sind, werden in Tabelle 18 besprochen.
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Tabelle 18 Optionen auf der Registerkarte ,Run Status” (Laufstatus)
Symbol Beschreibung

Method summary Offnet ein Popup-Fenster mit der Methodenzusammenfassung fir
die Methode, die gerade ausgefiihrt wird.

2]}

x Abort Task Bricht nur die aktuell ausgefiihrte Aufgabe ab, d. h. Bewegung des
Probentischs, Pumpen oder Injektion.

> Abort All Bricht die gesamte Methode ab, die gerade ausgefihrt wird, und
startet die nachste Methode in der Warteschlange. Wenn keine
Methoden gefunden werden, kehrt das System in die Lagerposition
zuriick. Bei Auswahl dieser Option werden Sie in einer Popup-Meldung
aufgefordert, zu bestatigen, dass Sie den aktuellen Lauf wirklich
abbrechen mochten.

@ Zeigt den Strom fir die Trennung an, die durchgefiihrt wird.

Task Status (Aufgabenstatus) Zeigt die Statusleiste und die verbleibende Zeit bis zum Abschluss der
einzelnen Aufgaben an, d. h. Bewegung des Probentischs, Pumpen
oder Injektion.

Method Status (Methodenstatus)  Zeigt die Statusleiste und die verbleibende Zeit bis zum Abschluss der
gesamten Methode an.

ProteoAnalyzer Systemhandbuch 93



94

Registerkarte ,Run Status” (Laufstatus)

Statusleiste

Am unteren Rand des Fensters der ProteoAnalyzer-Software wird eine
Statusleiste mit wichtigen Echtzeit-Informationen lber den Geratestatus
angezeigt. Die Symbole und ihre Funktionen werden in Tabelle 19 erlautert.

Tabelle 19 Informationen zum Geréatestatus
Symbol Beschreibung

|3\? 6.0kV Wenn Sie mit der linken Maustaste auf dieses
Symbol klicken, wird der Spannungspegel fiir die
letzten 5 Minuten angezeigt.

o1 4ul Wenn Sie mit der linken Maustaste auf dieses

Symbol klicken, wird der Strompegel fiir die letzten
5 Minuten angezeigt.

F00PSl Wenn Sie mit der linken Maustaste auf dieses
Symbol klicken, wird der Druckpegel fir die letzten
5 Minuten angezeigt.

() vent:0pen Gibt an, ob das Reservoir-Entliiftungsventil offen

oder geschlossen ist.

€ Waste: Closed Gibt an, ob das Abfallventil offen oder

geschlossen ist.

Stage: Buffer A(TraylA) Gibt die Position des Probentischs zum jeweiligen
Zeitpunkt an.
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Bestandteile des Capillary Array 96
Entfernung des Capillary Array 97
Auspacken eines neuen Capillary Array 106
Einbau des Capillary Array 109

Verwendung der Feuchtstation des Capillary Array fir die Lagerung 117

In diesem Kapitel werden die wesentlichen Betriebsparameter des Capillary Array
erlautert.
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Bestandteile des Capillary Array

Das Capillary Array des ProteoAnalyzer ermdglicht die direkte parallele Aufgabe
und Trennung von 12 Proben gleichzeitig. Das Capillary Array ist ein vom
Benutzer austauschbares Hardware-Verbrauchsmaterial. Es besteht aus einem
Rahmen, einer Grundplatte mit Ausrichtungsstiften und einer Leiterplatte mit den
Kapillareinlassen, der Hochspannungsleitung und den entsprechenden
Elektroden, dem Capillary Array-Fenster und dem Kapillarauslassbundel

(siehe Abbildung 48).

Capillary Array-Bindel

Rahmen des Capillary Array

Ausrichtungsstift

Kapillarspitzen und Elektroden

Abbildung 48 Bestandteile des Capillary Array
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Entfernung des Capillary Array

Dieser Abschnitt enthalt eine bebilderte Anleitung fur die erforderlichen Schritte,
um eine Capillary Array Cartridge aus einem ProteoAnalyzer-Gerat auszubauen.

Bevor Sie mit dem Ausbau des Capillary Array beginnen, wahlen Sie das Symbol
Park (Parken) auf dem Hauptbildschirm aus, damit der Teller in seiner Schublade
fixiert wird und der Probentisch in die Ruheposition fahrt.

1 Offnen Sie die Reagenztiir und die obere Haube des Geréts:
Offnen Sie zuerst die Reagenztiir zur Seite.

Wenn die Reagenztir offen ist, klappt die obere Haube nach oben.

Abbildung 49 ProteoAnalyzer-Gerat
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2 Ziehen Sie das weille Hochspannungsversorgungskabel von der oberen
Frontseite ab und platzieren Sie es in der Halterung am Rahmen des
Capillary Array.

Halter mit Hochspannungsstecker

Anschluss des Hochspannungskabels

Abbildung 50 Oberes Geratefach — Hochspannungsversorgungskabel

3 Entfernen Sie mit dem Inbusschlissel (im Geratezubehor-Kit geliefert) die
beiden weillen Schrauben, mit denen der Lichtleiter am Array-Fenster
befestigt ist.

Abbildung 51 Oberes Geréatefach — Schrauben des Lichtleiters I6sen
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4 Entfernen Sie den Lichtleiter vorsichtig vom Array-Fenster, indem Sie ihn
vorsichtig in Ihre Richtung ziehen.

Abbildung 52 Oberes Geratefach — Entfernung des Lichtleiters

Nachdem Sie den Lichtleiter entfernt haben, kénnen Sie ihn gerade in das
Reagenztirfach herunterhangen lassen. Es wird empfohlen, die Reagenztir
zu schlielfen, um die Lichtbelastung fir die Augen zu minimieren.

Blicken Sie nicht direkt in die LED-Lampe.
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5 Ziehen Sie den Schlitten des Kapillarreservoir-Steckers zurtick.

Abbildung 53 Oberes Geratefach — Schlitten des Kapillarreservoir-Steckers

6 Losen Sie mit dem Werkzeug fir den Kapillarreservoir-Stecker
(im Geréatezubehor-Kit geliefert) das Capillary Array-Biindel, indem Sie
das Bundel nach oben hebeln.

|

Abbildung 54 Oberes Geratefach — Werkzeug fir den Kapillarreservoir-Stecker
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7 Entfernen Sie das Capillary Array-Blindel, indem Sie es vorsichtig nach oben
ziehen.

Ziehen Sie nicht zu kraftig, um die Kapillaren nicht zu beschadigen.

Abbildung 55 Oberes Geratefach — Entfemung des Capillary Array-Blindels

8 Platzieren Sie vorsichtig den Schutziberzug Uber dem Kapillar-Biindel.

Abbildung 56 Oberes Geratefach — Anbringen des Schutziiberzugs des Kapillar-Blindels
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Halten Sie das Kapillar-Blndel gerade, wahrend Sie den Schutziiberzug
anbringen. Achten Sie darauf, mit den Kapillaren nicht an der Innenseite
des Uberzugs entlangzuschleifen.

9 Platzieren Sie das Capillary Array-Blindel auf der oberen Halterung des
Capillary Array-Fensters.

Abbildung 57 Oberes Geratefach — Lagern des Capillary Array-Biindels mit Uberzug

10 Entfernen Sie das Capillary Array-Fenster von der Fensterhalterung, indem Sie
es vorsichtig vor- und zurtick bewegen, um es von der Halterung zu I6sen.
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Achten Sie darauf, keinen Druck auf die Kapillaren auszutben und sie nicht
zu berthren.

Klappen Sie das entfernte Array-Fenster um, sodass das Capillary
Array-Buindel von der rechten zur linken Seite des Array-Rahmens wechselt.

Abbildung 58 Oberes Geréatefach — Entfernen des Capillary Array-Fensters

11 Befestigen Sie das Array-Fenster mit der Befestigungsschraube am Rahmen
des Capillary Array.

Abbildung 59 Oberes Geréatefach — Array-Fenster am Rahmen des Capillary Array befestigen
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12 Entfernen Sie mit dem mitgelieferten Inbusschlissel die beiden weilien
Schrauben, mit denen das Capillary Array befestigt ist.

‘ 3

Abbildung 60 Oberés Geréatefach — Entfernung der Befestigungsschrauben des Arrays

13 Heben Sie das Array vorsichtig gerade nach oben, um es vom
ProteoAnalyzer-Gerat zu entfernen.
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Abbildung 61 Oberes Gerétefach — Entfernung des Capillary Array

Nachdem sie aus dem Gerat ausgebaut wurde, kann die Capillary Array
Cartridge entsorgt oder in der Feuchtstation des ProteoAnalyzer gelagert
werden (siehe ,Langfristige Lagerung von Capillary Arrays” auf Seite 149).
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Auspacken eines neuen Capillary Array

Auspacken eines neuen Capillary Array

Dieser Abschnitt enthalt eine bebilderte Anleitung fur die erforderlichen Schritte,
um ein neues Capillary Array aus dem Versandbehalter und der Verpackung zu
entnehmen.

1 Packen Sie das neue Capillary Array aus:

a Offnen Sie den Karton. Achten Sie darauf, den Inhalt nicht zu beschéadigen,
wenn Sie scharfkantige Werkzeuge verwenden.

b Nehmen Sie die Schaumstoffabdeckung ab.
Heben Sie das Array aus der Verpackung.
d Entnehmen Sie das Array aus dem Kunststoffbeutel.

Abbildung 62 Versandkarton des Capillary Array

Achten Sie beim Entfernen der Verpackung darauf, keine Kapillaren zu
beschadigen und das Array-Fenster nicht zu beriihren. Fassen Sie das
Array wahrend der Handhabung am schwarzen Kunststoffrahmen an.
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2 Entfernen Sie das Gummiband, mit dem das Capillary Array-Blndel
befestigt ist.

r

Abbildung 63 Gummiband am Capillary Array

3 Entfernen Sie mit dem Inbusschlissel aus dem Geratezubehor-Kit die
beiden weifen Nylonschrauben, mit denen das Array am Versandrahmen
befestigt ist.

Abbildung 64 Nylonschraube zur Befestigung des Capillary Array
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Auspacken eines neuen Capillary Array

4 Heben Sie das Array vorsichtig gerade nach oben, um es aus dem
Versandrahmen zu entfernen.

Abbildung 65 Capillary Array — Entfernung aus dem Versandrahmen
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Einbau des Capillary Array

Dieser Abschnitt enthalt eine bebilderte Anleitung fir die erforderlichen Schritte,
um eine Capillary Array Cartridge in das ProteoAnalyzer-Gerat einzubauen.

Bevor Sie mit dem Einbau beginnen, stellen Sie sicher, dass sich das Gerat in der
Position Park (Parken) befindet. Wenn es sich nicht in der Position Park (Parken)
befindet, wahlen Sie das Symbol Park (Parken) auf dem Hauptbildschirm aus,
damit der Teller in seiner Schublade fixiert wird und der Probentisch in die
Ruheposition fahrt.

1 Offnen Sie die Reagenztiir und die obere Haube des Geréts:
Offnen Sie zuerst die Reagenztiir zur Seite.

Wenn die Reagenztir offen ist, klappt die obere Haube nach oben.

Abbildung 66 ProteoAnalyzer-Gerat
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2 Platzieren Sie das Capillary Array vorsichtig so im oberen Geratefach, dass
das Array-Fenster nach aulten weist.

Die vier Ausrichtungsstifte missen auf die Ausrichtungslocher im Gerat
ausgerichtet sein.

Abbildung 67 Oberes Geréatefach — Einbau des Capillary Array

3 Bringen Sie mit dem Inbusschlissel (im Geratezubehor-Kit geliefert) die
beiden weilen Schrauben an, um das Capillary Array zu fixieren.

y -

Abbildung 68 Oberes Geratefach — Anbringen der Befestigungsschrauben des Arrays
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4 Entfernen Sie die Befestigungsschraube des Array-Fensters.

’ ;

Abbildung 69 Oberes Geratefach — Befestigungsschraube des Array-Fensters

5 Klappen Sie das Array-Fenster vorsichtig um, sodass das Capillary
Array-Buindel von der linken zur rechten Seite des Gerats wechselt.
Setzen Sie das Capillary Array-Fenster so in die Halterung ein, dass die
Ausrichtungsstifte in den vorgesehenen Lochern sitzen, und driicken Sie
es kraftig in Position.
Achten Sie darauf, keinen Druck auf die Kapillaren auszuiiben und sie nicht
zu berthren.

p— y
Abbildung 70 Oberes Geréatefach — Einbau des Array-Fensters
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6 Entfernen Sie das Capillary Array-Bindel mit dem SchutzUlberzug von der
oberen Halterung des Capillary Array-Fensters.

Capillary Array-Bundel

7 Entfernen Sie vorsichtig den Schutziiberzug vom Kapillarenbiindel, indem
Sie es gerade nach oben herausheben, ohne die Kapillaren zu berthren
oder daran zu reiben. Platzieren Sie den Uberzug wieder auf der Halterung

dber dem Fenster.

Abbildung 72 Oberes Geréatefach — Entfernen des Schutziberzugs
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8 Bauen Sie das Capillary Array-Biindel ein, indem Sie es kréftig in die Offnung
des Reservoirs driicken, bis Sie ein deutliches Klicken horen.

Hl e

Abbildung 73 Oberes Geréatefach — Einbau des Capillary Array-Biindels

9 Schieben Sie den Schlitten des Kapillarreservoir-Steckers nach innen,
um das Capillary Array-Blindel zu fixieren.

Ungesichertes Capillary Array-Biindel.

Wenn das Capillary Array-Biindel nicht ordnungsgemaR gesichert ist, wird
es beim Druckaufbau beschadigt.

v/ Schieben Sie den Schlitten des Kapillarreservoir-Steckers nach innen.

Abbildung 74 Oberes Geratefach — Schlitten des Kapillarreservoir-Steckers
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10 Platzieren Sie den Lichtleiter mit den zwei Ausrichtungsstiften Uber dem
Array-Fenster.

Die Fingerhalterung sollte zur rechten Seite des Gerats weisen.
Das Stahl-Optikkabel sollte sich auf der linken Seite befinden.

Abbildung 75 Oberes Geratefach — Platzierung des Lichtleiters
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11 Bringen Sie mit dem mitgelieferten Inbusschlissel die beiden weillen
Nylonschrauben an, mit denen der Lichtleiter am Array-Fenster befestigt wird.

Abbildung 76 Oberes Geréatefach - Einbau des Lichtleiters

12 Entfernen Sie das Hochspannungskabel von der Halterung des Array-Rahmens
und stecken Sie es in den Anschluss des Hochspannungskabels.

Hochspannungskabel

Abbildung 77 Oberes Geratefach — abgebildet ist ein vollstandig eingebautes Array
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13 Uberpriifen Sie alle Installationspunkte am Capillary Array vorsichtig:
v Mit zwei Nylonschrauben fixierte Array-Basis

v Einbau des Array-Fensters

v/ Mit zwei Nylonschrauben fixierter Lichtleiter

v In Reservoir installiertes Kapillarenblndel

v/ Reservoirschlitten in Sperrposition

v/ Angebrachtes Hochspannungskabel
14 Schliel3en Sie die Reagenztir und die obere Haube des Gerats.

Abbildung 78 ProteoAnalyzer-Gerat

Nach dem Einbau eines Arrays muss auf dem ProteoAnalyzer eine
Kapillarenausrichtung wie in Kapitel 6, ,Ment ,Utilities” (Dienstprogramme)*
beschrieben durchgeflihrt werden.
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Verwendung der Feuchtstation des Capillary
Array fur die Lagerung

Informationen Uber die Lagerung des Capillary Array finden Sie in Abschnitt
sLangfristige Lagerung von Capillary Arrays" auf Seite 149.
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11 ProteoAnalyzer — Eingabe von Probennamen

Eingabe von Probennamen 119

Probennamen manuell eingeben 119
Probennamen importieren 120
Probennamen mit einem Barcodeleser importieren 122

Dieses Kapitel enthalt Informationen zur Eingabe der Probennamen in der
ProteoAnalyzer-Software.
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Eingabe von Probennamen

Eingabe von Probennamen

Probennamen manuell eingeben

1 Wahlen Sie auf der Registerkarte Operation (Betrieb) die Tellernummer,
die gewlnschte Zeile und die Probenzelle aus.

2 Geben Sie in das Feld Sample ID (Proben-ID) die gewiinschten
Probennamen ein.

3 Wahlen Sie Save tray (Teller speichern) oder Save selected row
(Ausgewahlte Zeile speichern), um die Datei im TXT- oder CSV-Format
zu speichern (Abbildung 79).

L Proteohnsiyzer conroler softuare
Fie  Administiation  Utities  Help
Operation” Run satus

SampleTray 1 - = | capilary Well ‘Sample ID |
A [semm
+[000000000000] |. o s
2 [000000000000| [; o
c|066000000009| |: e
°[000000000000 e
£[000000000000| £ CI
(000000000000 |¢ CR
61000000000009| |7 7 et
"[000000000000 |¢ e smpns
Tisasersamnn s o s
Trayname: Trayd 10 A0 sampal)
i A s
e s

Loadfiomfle Savelray Saveselectedrow Reselrow Reseliay

Run Selected Group |
Editmethod

]|

Run Entie Tray
Edit method

Capillary Array - Conditioning
Add to queve Edit methog

s
omt om.  somL omL

500 250 50 250
400 200 o 200
300 150 E 150
200 100 ) 100
100 50 10 50

o 0 0 ]

@0INC 7 INCI 5 INC) 3 LEDNC @) Vent:INC] ) Waste:INcl [F] stage INC] Calary Runs:0

Abbildung 79 Probennamen manuell hinzufiigen
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Probennamen importieren

v Die Dateien missen im TXT- oder CSV-Dateiformat vorliegen.

v/ Das Datenformat muss dem unten beschriebenen Format entsprechen, damit
das System die Dateien ordnungsgemal lesen kann.

1 Wahlen Sie in der Registerkarte Operation (Betrieb) die Option Load from file
(Aus Datei laden), um einen Satz gespeicherter oder zuvor erstellter
Probennamen zu laden.

* In einer TXT-Datei missen die Probennamen in einer einzelnen Spalte
angeordnet sein (Abbildung 80).

j Sample Template - Notepad

File Edit Format View Help
Testl
Test2
Test3
Testd
Test5
Testb
Test7
Test8
Test9
Testle
Testll
Testl2

Abbildung 80 Dateiformat TXT (einzelne Zeile mit Namen — keine Well- oder Zeilennummern).
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+ Bei einer CSV-Datei muss es drei Spalten geben: Probennummer (1-12 fir
eine Zeile, 1-96 flr die gesamte Probenplatte), Well-Nummer und
Probenname (Abbildung 81).

A B C D E F G

1 1]a1 Test1
2 | 2 A2 Test2
3| 3 A3 Test3
4 | 4 A4 Testd
5 | 5 AS Test5
6 | 6 AB Test6
7 | 7 A7 Test7
8 | 8 A8 Test8
9 | 9 A9 Test9
WOi 10 A10 Test10
11 ] 11 A1l Testll
127 12 A12 Test12
13 | 13 B1 SampleB1
14 | 14 B2 SampleB2
15 | 15 B3 SampleB3
16 | 16 B4 SampleB4
17 | 17 B5 SampleB5
18 | 18 Bb SampleB6
19 | 19 B7 SampleB7
20 | 20 B8 SampleB8
21| 21 B9 SampleB9
22 | 22 B10 SampleB10
23 | 23 B11 SampleBl]gE

| Sheet1 @

Abbildung 81 Dateiformat CSV: Probennummer, Well-Nummer und Probenname
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Probennamen mit einem Barcodeleser importieren

Fur den Import von Probennamen entspricht ein Barcodeleser einer Tastatur.
Wenn ein Barcode gelesen wird, durchsucht das Programm den Ordner
Samples (Proben) nach einem Namen, der mit dem Barcode Ubereinstimmt.
Wenn ein Name gefunden wird, werden die Datei und die entsprechenden
Probennamen importiert.

Mit dem ProteoAnalyzer System wird kein Barcodeleser geliefert.

1 Legen Sie die Probennamen im Ordner C:\Agilent Technologies\Samples
ab (Abbildung 82). Wenn dieser Ordner nicht vorhanden ist, erstellen Sie

einen neuen Ordner Samples. Bei der Probennamendatei kann es sich um eine

TXT- oder um eine CSV-Datei handeln (mit den in Abschnitt ,Probennamen
importieren” auf Seite 120 beschriebenen Formaten).

Probennamendateien konnen von einem Benutzer oder von einem LIMS
automatisch erstellt werden.

[ Mame Type

Data File folder
ProtecAnalyzer File folder
Methods File folder
Samples File folder

User Manual File folder

Abbildung 82 Ordner ,Samples"” (Proben)

Es ist wichtig, dass der Name der Datei dem vom Barcodeleser gelesenen
Namen entspricht.

Beispiel:
In Abbildung 83 ist der mit dem Barcode verknipfte Name 00060065.
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(T

Abbildung 83 Barcodename 00060065

Die CSV- oder TXT-Datei muss somit den Namen 00060065 haben und sich
im Ordner Samples befinden (Abbildung 84).

-

MName Type

£ | Sample Names Template - CSV File - Enter Namesin...  Microsoft Excel Comma...
| Sample Names Template - txt File Text Document

=| 00D6006S.bet Text Document

Abbildung 84 Dateiname

2 Heben Sie im Feld Tray name (Tellername) der Registerkarte Operation
(Betrieb) den Tellernamen mit dem Mauscursor hervor (Abbildung 85).

File  Administration  Utilities Help
Operation  Run Status

;-' Park hmiﬁm

Sample Tray 1 - o Capillary Well Sample ID
h-m SampAl

A00000 0000000 | 2 SampA2
B|OQOOQOO0O0000O0| |, 7 F—
c|000000000000| | —
pIOOOQOCOOOO00 e
E 9000000000000 | 2 o
FIOCOCOOOOO0OO0| i Sl
JielelelvielelvieleleleIol N &Y Sl
HIOOOOOOOOCO00] |: Ag Sampe
12 3 45 6 7 8 910 1 12 |9 AQ SampAg
"—F'Trayname: Tray-1 o AlD SampA10
1 ATl SampAll

12 A2 SampA12

Abbildung 85 Markierter Tellername
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3 Scannen Sie den Barcode auf der Platte mit dem Barcodeleser.

Der Dateiname und die Probennamen werden automatisch aus der CSV-
oder TXT-Datei im Ordner Samples importiert (Abbildung 86).

_’Park¢ Buffer ¢ Store

L] | nm L] |
Sample Tray 1 - 2 Capillary Well Sample ID
_ Al AADDT
" 000000000000 | PR —
e 900000000000 | 3 s o
c|000000O00000| |- T
D POOOOOCOOCOOOO 1 '-
£ 000000000006 | =
F 900000000068 | | L ]
c Q00000000000 |7 j27  [Anno7
HIOOOOOOOO0OO0O0O] |8 A8 |As00R
1 2 3 4 5 6 7 8 910 112 |9 AS | AADDG
--—’Trayname: 00060065 10 ._MO ..AADW
11 ._A11 _.AADH
12 .A12 EIAAD12

Abbildung 86 Importierte Probennamen
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Automatisierte Analyse mit dem ProteoAnalyzer 126

Aktivieren der automatisierten Analyse 127
Uberwachen des Status der automatisch verarbeiteten Daten 130

In diesem Kapitel wird das Verfahren fur die automatisierte Analyse mit dem
ProteoAnalyzer erlautert.
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Automatisierte Analyse mit dem ProteocAnalyzer

Die automatisierte Analyse wird mit der ProteoAnalyzer-Software zum Ende
eines Laufs mit der ProSize Datenanalyse-Software durchgefiihrt. Anstatt eine
Datei manuell zu 6ffnen und die Ergebnisse zu exportieren (z. B. PDF,
Peaktabelle, Abstrichtabelle usw.), erfolgt dies zum Ende jedes Laufs
automatisch.

Die automatisierte Analyse ist fir Labore bestimmt, die immer denselben
Probentyp analysieren.

Sie eignet sich ideal, um den ProteocAnalyzer mit einem LIMS zu koppeln.
Probennamen konnen von dem LIMS erzeugt werden und uber Barcodes auf
Platten importiert werden (siehe Kapitel 11, ,ProteocAnalyzer — Eingabe von
Probennamen”). Probenergebnisse werden bei einer automatisierten Analyse
automatisch exportiert. Fehlerprotokolle fir die automatisierte Analyse werden
als TXT-Dateien gespeichert und konnen vom LIMS Gberwacht werden.

Die automatisierte Analyse sollte nicht bei Probenmatrices mit
unvorhersagbaren Ergebnissen durchgefiihrt werden (breite, unscharfe Peaks,
komplexe Mischungen, schlechte Probenqualitat usw.).
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Aktivieren der automatisierten Analyse
1 Wahlen Sie in der Dropdown-Liste Administration (Verwaltung) den Eintrag
Results Report Setup (Einrichtung des Ergebnisberichts) (Abbildung 87).

Administration | Ltilities  Help
Configuration

Results report setup
Event report
Error report

Abbildung 87 Meni ,Administration” (Verwaltung)

Daraufhin wird das Fenster Automated Report Settings (Einstellungen fir
automatische Berichte) geoffnet (Abbildung 88).

Automated Report Settings — O *

] Enable Automatic Reparting

] PDF
[] Standard peak table

[] Atemate peak table
[] Standard flag table
[] Attemate flag table
[] Smeartable

[] Advanced flag table
[] Guality table

[] Bectropherograms

Report output path:

Cancel

Abbildung 88 Fenster ,Automated Report Settings” (Einstellungen flr automatische Berichte)
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2 Um die automatisierte Analyse zu aktivieren, wahlen Sie Enable Automatic
Reporting (Automatische Berichterstellung aktivieren).

3 Wabhlen Sie die gewlinschten Exportoptionen (PDF, usw.).

Alle Exportoptionen (PDF, Standard-Peaktabelle usw.) sind in Kapitel 7,
,Exporting Data from ProSize" [Exportieren von Daten aus ProSize] und
Kapitel 8, ,Generating Reports from ProSize" [Erstellung von Berichten in
ProSize] des Benutzerhandbuchs zur ProSize Data Analysis Software
beschrieben.

Der Report output path (Berichtausgabepfad) legt fest, wo die exportierten
Daten ausgegeben werden. Wenn dieses Feld nicht ausgefullt ist, werden die
exportierten Daten im Original-Datenordner gespeichert. Bei Bedarf kdnnen
Sie einen Ausgabeordner an einem anderen Speicherort als dem Datenordner
erstellen.

Damit die automatisierte Analyse ordnungsgeman funktioniert, miissen zwei
Hauptkriterien erflllt sein:

« Der Name der Methode im ProteoAnalyzer System (das verwendet wird, um
die Daten zu erfassen) muss exakt mit dem Namen der Konfigurationsdatei in
der ProSize Datenanalyse-Software Ubereinstimmen.

Zum Beispiel zeigt Abbildung 89 eine Protein-Leiter, bei der die
Peakhoheneinstellung zu hoch ist, sodass alle Leiter-Peaks falsch erfasst
werden. Dies fuhrt zu einem Fehlschlag des automatisierten Analyselaufs.

o Sze (Da) Default Ladder Well

o) T

20 E3 Curve Fitting
& 35-| &3 Point to Point ~

20-| O UseImported Ladder Profile
Ledder Profile =

5 L B s S S s s S S S B B S
520 530 540 550 560 570 560 590 60D 610 620 630 640 650 660 670 680 690 700 710 720 730 740 750 760 770 780 790 800 10
Time (HH:MM:SS)

132497

12000 © Peal

11000
10000
9000-|

ak Width (seq) 1 13
n 150 f
#Extra Valley Points 3

1 ety o O

2000-|
7000-|

RFU

7 hply

& Bpor

®  Concel

00000 00200 000400  00:000 00800 001000 001200 001400 O0E00 001300 00:2000
Time (HHMM:SS)

Abbildung 89 Einrichtung der Kalibrierungskurve in der ProSize Datenanalyse-Software

128 ProteoAnalyzer Systemhandbuch



12

ProteoAnalyzer — automatisierte Analyse

Wenn in der Konfigurationsdatei eine minimale Peakhohe von 500 festgelegt ist,
wird die Leiter von der ProSize Datenanalyse-Software ordnungsgemal’
verarbeitet, und alle Leiterelemente werden erkannt (Abbildung 90).

20 Calibration Ladder
20 Sme(tDa) ||  Default Ladder Well

5 il

%5 Curve Fitting
PointtoPoint  |v.

w0 O Use mported LadderProfe
0 LacderProie =
i

o T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T T
50 540 60 560 600 60 640 660 660 70D 720 740 760 780 800 820 84 660 80 900 920 040 960
Time (HHMM:SS)

13249y

12000-| © - Pesk Analysic

11000-|

Peak Width (sec) 1
500

o
z

10000-|
9000-|
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7000-|

6000-|

5000-|
4000-|

3000-|

2000-|

1000-|

000000 000200 000400  ODOGOD  000B00  0010:00  OOIZ0D 001400 001600 001800 00:2000
Time (HHMM:SS)

Abbildung 90 Einrichtung der Kalibrierungskurve in der ProSize Datenanalyse-Software

Importieren einer Leiter fiir die automatisierte Analyse

Das ProteoAnalyzer System verwendet fir die automatisierte Verarbeitung die
ProSize Datenanalyse-Software. Daher missen Sie in der ProSize
Datenanalyse-Software Konfigurationsdateien modifizieren, die festlegen, wie die
Daten verarbeitet werden. Im obigen Beispiel wirden Sie die minimale Peakhohe
in der Konfigurationsdatei mit der ProSize Datenanalyse-Software von 1500

zu 500 andern (und speichern).

Sowohl die ProSize Datenanalyse-Software als auch die
ProteoAnalyzer-Software bieten die Mdglichkeit, eine importierte Leiterdatei zu
verwenden. Fur die Chargen- oder automatisierte Verarbeitung bietet die
Verwendung importierter Leitern mehrere Vorteile:

+ Sie kdnnen alle 12 Wells der Probenplatte verwenden, ohne Well A12 fir die
Leiter reservieren zu mussen.

+ Eine qualitativ hochwertige gespeicherte Leiterdatei ermdglicht lhnen,
zahlreiche nachfolgende Dateien ohne erneute Kalibrierung zu verarbeiten.

« Eine qualitativ hochwertige Leiterdatei eliminiert das Risiko, dass eine Datei
bei der automatisierten Verarbeitung aufgrund mangelhafter Qualitat der
Probenplattenleiter (d. h. ein Leiter-Well mit einem schlechten Signal sowie
fehlenden oder schlecht aufgelosten Peaks) fehlerhaft verarbeitet wird.

ProteoAnalyzer Systemhandbuch 129




12

130

ProteoAnalyzer — automatisierte Analyse
Automatisierte Analyse mit dem ProteoAnalyzer

Uberwachen des Status der automatisch
verarbeiteten Daten

Das Results Dashboard (Ergebnis-Dashboard) ermdglicht, den Status von
nachverarbeiteten Daten schnell zu bestimmen.

1 Wabhlen Sie in der Dropdown-Liste Utilities (Dienstprogramme) den Eintrag
Results dashboard (Ergebnis-Dashboard) (Abbildung 91).

Utilities | Help
Capillary alignment

Hardware Testing Screen
Prime

Solution levels

Clean reservoir vent valve

Results dashboard

Abbildung 91 Men ,Utilities” (Dienstprogramme)

Das Fenster Results Dashboard (Ergebnis-Dashboard) wird geoffnet. Die
Datendateien werden aufgelistet (Abbildung 92).

2 Klicken Sie mit der rechten Maustaste auf eine Datei.

| Results Dashboard = O *
fre | < page 1011 2 (3 [7 ]
: Critical Generation  Individual
RAW File Error Status Error Input Error Error Error
2025 02 13 12h 05m.raw EAIL b

View with Prosize

2025 01 24 14h 34m.raw v o o i
Error Leg

2024 09 25 17h 51m.raw v o i A

2017 04 25 13h 10m.raw FAIL » O X X

2014 01 30 12h 0%m.rawr ISSUES A

Abbildung 92 Ergebnis-Dashboard

a Wabhlen Sie im Meni View with Prosize (Mit ProSize anzeigen), um die Datei
in ProSize zu 6ffnen und zu Uberprifen.

b Wahlen Sie Error Log (Fehlerprotokoll), um die Fehlermeldungen
anzuzeigen.
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Eine Zusammenfassung der Fehlermeldungen finden Sie in Tabelle 20.

Tabelle 20 Fehlermeldungen im Ergebnis-Dashboard
Meldung Beschreibung

Error Status (Fehlerstatus) Gibt den Status der Verarbeitung an. Wenn es ein
Problem gibt, wird ISSUES (PROBLEME) angezeigt.

Critical Error (Kritischer Fehler) Entweder a) stimmte der Methodenname nicht mit
dem Namen der Konfigurationsdatei Uberein oder
b) die Konfigurationsdatei konnte nicht
ordnungsgemal} verarbeitet werden.

Input Error (Eingabefehler) Ein Benutzer hat etwas angefordert, das nicht
generiert werden konnte, z. B. eine
Zusammenfassung von Markierungen, wenn keine
Markierungsbedingungen festgelegt wurden, oder
eine Abstrichtabelle, wenn in der
Konfigurationsdatei keine Abstrichbedingungen
festgelegt wurden.

Generation Error (Generierungsfehler) Beim Generieren einer Datei ist ein Fehler
aufgetreten (CSV, PDF oder TXT) (in der Regel mit
einem Betriebssystemfehler verbunden).

Individual Error (Individueller Fehler) Es ist ein Problem mit einer individuellen Kapillare
aufgetreten, z. B. ein fehlender oberer oder unterer
Marker, oder ungewohnlich breite Marker-Peaks.

Die Fehlermeldungen werden auch unter folgendem Pfad erfasst:
C:\ProSize data analysis software\Error Log. Ein Beispiel fur eine
Fehlerprotokolldatei wird in Abbildung 93 gezeigt.

Da es sich um eine TXT-Datei handelt, kann der Fehler Uber ein LIMS Uberwacht
werden, um den Status oder die Genauigkeit der automatischen Verarbeitung
zu melden.

") 2019 02 29 10H 23M - Notepad

File Edit Format View Help
[File Path]
File Path = "C:\\Agilent Technologies‘\\Data\}\2819 B8 29\1\18-23-29 2019 88 29 18H 23M.raw”

[Critical Error]
Error 4 = "Error on sizing calibration”

Abbildung 93 Beispiel einer Fehlermeldung
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Dieses Kapitel enthélt Zusatzinformationen zu Bestellnummern,
Wartungsverfahren und Systemeinstellungen.
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Zulassige Zeichen

Die folgenden Tabellen zeigen, welche Zeichen flr einen Dateinamen zulassig
(Tabelle 21) und nicht zuldssig (Tabelle 22) sind.

Tabelle 21 Zulassige Zeichen fiir Dateinamen

Zeichen
@
# S
0/0 A
& (
) _
+
= {
} [
]
Tabelle 22 Unzul&ssige Zeichen fiir Dateinamen
Zeichen
*|
\
< >
? /
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Kompatible Platten fur das ProteocAnalyzer
System

Halbrand-Proben-/Markerplatten

Das ProteoAnalyzer System wurde fiir den Betrieb mit Halbrand-96-Wellplates
und tiefen 96-Wellplates bestimmter Grolten entwickelt.

Zugelassene Platten: Eppendorf 96-Well twin.tec PCR-Platten, mit Halbrand
(Eppendorf Nr. 951020303 (verschiedene Farben)).

96-Wellplates ohne Rand werden fir die Verwendung mit dem ProteoAnalyzer
System nicht empfohlen, da sie dazu tendieren, sich zu verformen oder zu
verbiegen und daher die korrekte Probenaufgabe beeintrachtigen konnen.

Platten mit falschen Maf3en
Fiir den ProteoAnalyzer werden Platten mit den folgenden MaRen benétigt:

123,7 mm x 82,2 mm x 19,7 mm (L&nge x Breite x Hohe). Halbrand-Plattform -
9,1 mm.

Die Verwendung von PCR-Platten mit anderen MaRen kann die Qualitdt und
Konsistenz der Probenaufgabe beeintrachtigen. AuBerdem konnen die Spitzen
der Capillary Array Cartridge beschadigt werden.

v/ Verwenden Sie nur Platten mit den richtigen Maf3en.

v Wenn Sie Platten verwenden, die in der oben stehenden Liste der
zugelassenen Platten nicht aufgefiihrt sind, stellen Sie sicher, diese
zu qualifizieren.
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Puffer-/Abfallplatten

Das ProteoAnalyzer System verwendet eine spezifische tiefe 96-Wellplate

(31 mm hoch) von Fisher Scientific (Bestellnummer 12-566-120) als Puffer-

und Abfallplatte. Fir das Gerdt muss diese spezifische Platte verwendet werden
(zwei Platten werden bei der Installation ausgehandigt).

96-Wellplates mit falschen MalRen

StandardmabBige tiefe 1-ml-Wellplates, halbhohe oder quadratische
1-ml-96-Wellplates diirfen mit dem ProteoAnalyzer System nicht als
Puffer-/Abfallplatten verwendet werden. Andernfalls wird das Capillary Array
beschadigt.

v/ Verwenden Sie nur 96-Wellplates mit den richtigen MaRlen.
Die gleiche spezifizierte Puffer-/Abfallplatte ist auch direkt von Agilent erhaltlich,
wenn diese Platten nicht direkt vom Hersteller bezogen werden konnen.

Tabelle 23 Liste von Puffer-/Abfallplatten

Hersteller/Bestellnummer Beschreibung

Tiefe 96-Well-Puffer-/Abfallplatten Fisher Scientific Best.-Nr. 12-566-120 Fisherbrand DeepWell 96-Well-Mikroplatte

aus Polypropylen: Well-Kapazitat 1 ml

Tiefe 96-Well-Puffer-/Abfallplatten Agilent Bestellnummer P60-20 ProteoAnalyzer

96-Well-Puffer-/Abfallschale,
Kiste mit 50 St.
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Plan fur vorbeugende Wartung

Tagliche Wartung

v’ Abfallflasche und Abfallwanne leeren.
v Einlasspuffer an der Puffertellerposition ersetzen.

v Sicherstellen, dass sich an der Position fiir die Konditionierlosungsflasche
ausreichend Konditionierlosung fur Kapillaren befindet.

v Deionisiertes Wasser in Zeile B der Einlasspufferplatte ersetzen.
v Sicherstellen, dass sich an der Gelflaschenposition Gel befindet.

v Sicherstellen, dass sich an der Gel 2-Position T M NaOH befindet und am
selben Tag eine tagliche Konditionierungssptlung durchfiihren, bevor Proben
verarbeitet werden.

Monatliche Wartung

v Puffer- und Abfallplatten durch neue ersetzen.

v Agilent Aufbewahrungslésung fur Kapillaren wechseln und die Platte
ersetzen.*

v Die Flaschen mit Gel 1, Gel 2 und der Konditionierlosung durch neue ersetzen.
v’ Deckel der Gel- und Konditionierldsung mit IPA oder EtOH reinigen.

v Entliftungsventil der Capillary Arrays auf eingetrocknetes Gel prifen und
gegebenenfalls reinigen.

Nach Bedarf zur Wiederherstellung der Trennleistung

v/ Methode-C-Spulung oder Methode-B-Spulung durchfihren. Auf eine
Methode-B-Spiilung sollte immer eine Methode-C-Spilung folgen (siehe
Beschreibung in Abschnitt ,Methode C: Spiilung mit 1,0 M NaOH" auf
Seite 140).

* In Laborumgebungen mit geringer Feuchtigkeit oder hoheren Temperaturen kann ein haufigerer Ersatz
erforderlich ein (d. h. alle 1-2 Wochen).
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Reinigung des Capillary Array

Es gibt drei Moglichkeiten, um ein Capillary Array zu reinigen/zu spulen, wenn
eine Verstopfung entfernt werden soll.

A: Capillary Array-Spitzen/Elektroden in heiles Wasser eintauchen
(150 °F=200 °F)

B: Spulung mit 0,1 M HCI

C: Spulung mit 1,0 M NaOH

In manchen Fallen kann eine Kombination von zwei oder mehr der im Folgenden
beschriebenen Methoden erforderlich sein.

Methode A: Capillary Array-Spitzen/Elektroden in heilles
Wasser eintauchen (150 °F-200 °F)

Diese Methode wird verwendet, um verstopfte Kapillaren zu 6ffnen sowie eine
normale Trennung wiederherzustellen.

1 Wahlen Sie das Parken-Symbol im Hauptbildschirm aus. Dadurch wird die
Platte in ihrer jeweiligen Schublade platziert und die Probentischplattform
zum Boden des Gerats zurtickgefahren.

2 Fllen Sie jedes Well in Zeile A einer tiefen 96-Wellplate mit T ml heiltem
Wasser (150 °F bis 200 °F), um die Spitzen des Capillary Array einzuweichen.

3 Offnen Sie die Pufferschublade (erste Schublade von oben) und platzieren Sie
die mit heillem Wasser gefiillte tiefe 96-Wellplate auf dem Platten-Spacer.

4 Schliellen Sie die Pufferschublade sorgfaltig.

5 Suchen Sie im Hauptbildschirm-Fenster nach den Symbolen fir die
Hotelpositionierung unter der Registerkarte Operation (Betrieb). Wahlen Sie
das Puffersymbol, um die Platte unter dem Capillary Array zu positionieren.

6 Lassen Sie das Capillary Array mindestens 15 Minuten bis eine Stunde lang
einweichen.
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Methode B: Spiilung mit 0,1 M HCI

Gefahrliche Reagenzien

Bei der Handhabung von Reagenzien konnen Gesundheits- und
Sicherheitsrisiken bestehen.

v Treffen Sie beim Arbeiten mit diesen Substanzen ausreichende
Sicherheitsvorkehrungen (z. B. Schutzbrille, Sicherheitshandschuhe
und Schutzkleidung tragen) wie in den Vorgaben zur Materialhandhabung
und im Sicherheitsdatenblatt des Herstellers beschrieben und befolgen
Sie die gute Laborpraxis (GLP).

v/ Verwenden Sie Substanzen maglichst nur in den Mengen, die Sie fiir das
Verfahren benotigen.

Diese Methode wird empfohlen, wenn Peakverbreiterungen oder eine verzogerte
Probenmigration beobachtet werden. Diese Spulung soll die Kapillarenwande
saubern und die Trennleistung verbessern.

Nach dieser Methode sollte immer eine tagliche Konditionierungsspulung
durchgefiihrt werden (siehe , Tagliche Konditionierungsspiilung” auf Seite 142).
Dies ist erforderlich, um sicherzustellen, dass die innere Oberflache der
Kapillarenwande ordnungsgemal fiir den Konditionierungsschritt vorbereitet ist,
sowie um die HCI zu neutralisieren und eine Beschadigung der Kapillare zu
vermeiden.

1 Offnen Sie das Seitenfach des ProteoAnalyzer und ersetzen Sie die
Gel 2-Flasche durch eine Flasche mit mindestens 20 ml 0,1 M HCI.

2 Ersetzen Sie die Flasche mit der Protein-Konditionierlosung durch mindestens
20 ml deionisiertes Wasser.

3 Wahlen Sie fur die Konditionierung des Capillary Array die Option Add to queue
(Zu Warteschlange hinzuftigen).
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4

Wahlen Sie aus der Dropdown-Liste die HCI-Methode aus. Stellen Sie sicher,
dass die Parameter denen in Abbildung 94 entsprechen. Nach dieser Auswahl
wird die Methode der Warteschlange hinzugefligt. Wahlen Sie die griine
Starttaste, um die Spulung zu starten. Die gesamte Spulung dauert ungefahr
30 Minuten.

Step #1 Solution |Cenditioning v
Fill pressure 280 = Psl Time |5.0 2 min.
Flow rate 200 = plis  Tray Waste i Row |A -
Step #2 Solution |Gel2 ~
Fill pressure 280 = Psl Time 150 2| min.
Flow rate 200 = plis  Tray Waste i Row |A -
Step #3 Solution |Cenditioning v
Fill pressure 280 = Psl Time |50 2 min.
Flowrate 200 3 uls Tray | Waste v Row (A ~
Ok Cancel

Abbildung 94 Parameter fiir Methode B

5

Nachdem die Spilung abgeschlossen ist, platzieren Sie die Flasche mit
1.0 M NaOH wieder an der Gel 2-Position und die Flasche mit der
Protein-Konditionierlosung wieder in der Konditionierlosungsleitung.

Es wird empfohlen, die tagliche Konditionierungsspilung nach Methode B
durchzufthren: Spllung mit 0,1 M HCI.

Die Kapillaren sollten bei Nichtverwendung immer mit Gel gefiillt sein. Wir
empfehlen, eine Protein-Trennmethode oder eine Konditionierungssplung
durchzuflhren, damit wieder Gel in die Kapillaren gefiillt wird, wenn sich das
Gerat im Leerlauf befindet.
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Methode C: Spiilung mit 1,0 M NaOH

Gefahrliches Losungsmittel

1.0 M NaOH ist korrodierend und bei der Handhabung dieses Losungsmittels
konnen Gesundheits- und Sicherheitsrisiken bestehen. Es verursacht schwere
Augenschaden und Hautverbrennungen.

v/ Beriihrung mit Haut, Augen und Kleidung vermeiden.
v/ Augenschutz und undurchlassige Handschuhe tragen.

v/ Lesen Sie die Warnhinweise und VorsichtsmaRnahmen im
Sicherheitsdatenblatt (SDS), bevor Sie fortfahren.

Diese Methode ist das beste Verfahren, um verstopfte Kapillaren zu 6ffnen und
eine normale Trennung wiederherzustellen.

1 Offnen Sie das Seitenfach des ProteoAnalyzer und ersetzen Sie die
Gel 2-Flasche durch eine Flasche mit mindestens 20 ml 1,0 M NaOH.

2 Platzieren Sie an der Position fir die Protein-Konditionierldsung mindestens
20 ml Konditionierlosung.

3 Wabhlen Sie auf der Registerkarte ,Operation” (Betrieb) im Hauptbildschirm die
Option Add to Queue (Zu Warteschlange hinzufligen) im Ment Capillary Array >
Conditioning commands (Capillary Array > Konditionierungsbefehle).

4 Wahlen Sie im Fenster Select Conditioning Method (Konditionierungsmethode
wahlen) die Option Method C Flush — 1.0 M NaOH (Methode-C-Spiilung —
1,0 M NaOH).
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5 Wahlen Sie Edit (Bearbeiten), um sicherzustellen, dass die Methode den
Parametern in Abbildung 95 entspricht.

Conditioning Method: Method C 1.0 M NaOH Flush.mthdc

Step #1 Solution |Gel 2 v
Fill pressure 200 = psi Time [10.0 =l min.
Flow rate 200 | pus Tray | Waste - Row |A w
Step #2 Solution | Conditioning ~
Fill pressure 200 > Psl Time [10.0 = min.
Flow rate 200 5 pl/s  Tray | Waste ~ Row |A ~
[] Step #3 Cenditicning
0 = 10 =
! o Waste A
Ok Cancel

Abbildung 95 Parameter fiir Methode C

6 Wahlen Sie OK.

7 Wahlen Sie noch einmal OK, um die Methode zur Methodenwarteschlange

hinzuzufiigen.

8 Offnen Sie die Abfallschublade (zweite Schublade von oben) und platzieren
Sie eine tiefe 96-Wellplate, die mit 0,6 ml 1.0 M NaOH pro Well gefiillt ist, in

Zeile A.

9 Schliellen Sie die Tur zum Seitenfach des Gerats und wahlen Sie das grine

Startsymbol in der Methodenwarteschlange, um die
Kapillar-Konditionierungsmethode auszufihren.

10 Wenn die Capillary Array-Konditionierungsmethode abgeschlossen ist, 6ffnen
Sie die Abfallschublade und entfernen Sie die tiefe 96-Wellplate. Uberpriifen

Sie das Volumen an Losung in jedem der Wells. Die Wells der Abfallwanne
werden voll sein. Stellen Sie sicher, dass sich in allen Wells in etwa dieselb
Menge an Abfall befindet.

e

11 Leeren Sie die tiefe 96-Wellplate in einem Bereich, der fir die Entsorgung von
flissigem Abfall geeignet ist, und stellen Sie sie wieder in die Abfallschublade

(zweite Schublade von oben).
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1 M NaOH ist korrodierend.
1 M NaOH kann das Capillary Array beschadigen.

v/ Fiihren Sie nach einer Spiilung mit 1 M NaOH unmittelbar eine Trennung mit
vollstandiger Konditionierung oder eine Spiilung mit Trenngel durch.

Tagliche Konditionierungsspiilung

Diese Spulung sollte abgeschlossen werden, bevor Proben fir den Tag
gemessen werden.

1 M NaOH ist korrodierend.
1 M NaOH kann das Capillary Array beschadigen.

v/ Fiihren Sie nach einer Spiilung mit 1T M NaOH unmittelbar eine Trennung
mit vollstandiger Konditionierung oder eine Spiilung mit Trenngel durch.
Dadurch wird sichergestellt, dass sich Gel in den Kapillaren befindet. Wenn
sich kein Gel in den Kapillaren befindet, wahrend das Gerat im Leerlauf ist,
konnte das Capillary Array beschadigt werden.

1 Offnen Sie das Seitenfach des ProteoAnalyzer und ersetzen Sie die
Gel 2-Flasche durch eine Flasche mit mindestens 20 ml 1,0 M NaOH.

2 Platzieren Sie an der Position flir die Protein-Konditionierlosung mindestens
20 ml Konditionierldsung.

3 Wahlen Sie auf der Registerkarte ,Operation” (Betrieb) im Hauptbildschirm die
Option Add to Queue (Zu Warteschlange hinzufligen) im Men( Capillary Array >
Conditioning commands (Capillary Array > Konditionierungsbefehle).

4 Wahlen Sie im Fenster Select Conditioning Method (Konditionierungsmethode
wahlen) die Option Daily 1.0 M NaOH Flush (T&gliche Spilung mit
1,0 M NaOH).

5 Wabhlen Sie Edit (Bearbeiten), um sicherzustellen, dass die Methode den
Parametern in Abbildung 96 entspricht.
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Conditioning Method: Daily Conditioning Flush.mthdc

Step #1
Fill pressure

Flow rate

Step #2
Fill pressure

Flow rate

[] Step #3

280

200

280

200

280

200

Solution |Gel2 ~
Psl Time [10.0 <l min.
plis  Tray | Waste w Row |A
Solution | Cenditioning ~
Psl Time 3.0 <l min.
plis  Tray | Waste w Row |A
Conditioning
30 =
Waste A
Ok Cancel

Abbildung 96 Methodenparameter fiir die tagliche Spilung

6 Wahlen Sie OK.

7 Wahlen Sie noch einmal OK, um die Methode zur Methodenwarteschlange
hinzuzufiigen.

8 Schlielten Sie die Tir zum Seitenfach des Gerats und wahlen Sie das griine
Startsymbol in der Methodenwarteschlange, um die
Kapillar-Konditionierungsmethode auszufihren.
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Konditionierung eines neuen Capillary Array

Diese Spulung sollte durchgefiihrt werden, wenn in einem Gerat ein neues Array
installiert wurde.

1 Offnen Sie das Seitenfach des ProteoAnalyzer und ersetzen Sie die
Gel 2-Flasche durch eine Flasche mit mindestens 20 ml 1,0 M NaOH.

2 Platzieren Sie an der Position flir die Protein-Konditionierlosung mindestens
50 ml Konditionierlosung.

3 Platzieren Sie in der Gel-Leitung 1 mindestens 20 ml Proteingel.

4 Wahlen Sie auf der Registerkarte Operation (Betrieb) im Hauptbildschirm die
Option Add to Queue (Zu Warteschlange hinzufligen) im Ment Capillary Array >
Conditioning commands (Capillary Array > Konditionierungsbefehle).

5 Wabhlen Sie im Fenster Select Conditioning Method (Konditionierungsmethode
wahlen) die Option New Capillary Array Conditioning (Konditionierung eines
neuen Capillary Array).
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6 Wahlen Sie Edit (Bearbeiten), um sicherzustellen, dass die Methode den
Parametern in Abbildung 97 entspricht.

Conditioning Method: Mew Capillary Array Conditioning Flush.mthdc

Step #1 Solution |Gel 2 ~
Fill pressure 280 + PsI Time [10.0 = min.
Flow rate 200 = pLis  Tray Waste - Row | A -
Step #2 Solution | Cenditioning ~
Fill pressure 280 % psl Time |45.0 =1 min.
Flow rate 200 = plis  Tray  |Waste - Row | A -
Step #3 Solution | Gel1 ~
Fill pressure 280 - Psl Time [10.0 = min.
Flow rate 200 T ulis Tray | Waste b Row |A w
Ok Cancel

Abbildung 97 Methodenparameter fiir die Konditionierung eines neuen Capillary Array

7 Wahlen Sie OK.

8 Wabhlen Sie noch einmal OK, um die Methode zur Methodenwarteschlange
hinzuzufligen.

9 Offnen Sie die Abfallschublade (zweite Schublade von oben) und platzieren
Sie die Abfallwanne im Tellertrager. Wenn eine tiefe 96-Wellplate verwendet
wird, konnte es zum Uberlaufen und Verschiitten von Flissigkeit kommen.

10 Schlielen Sie die Tir zum Seitenfach des Gerats und wahlen Sie das griine
Startsymbol in der Methodenwarteschlange, um die
Kapillar-Konditionierungsmethode auszufihren.
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Reinigung des Reservoir-Entluftungsventils

Mit der Zeit kann das Reservoir-Entliftungsventil verstopfen, sodass es gereinigt
werden muss. Das ProteoAnalyzer-Gerat verfigt am Reservoir-Entliftungsventil
uber ein Luer-Lock-Fitting sowie Uber eine Spritze. Dies ermdglicht lhnen, das
Ventil mit dem Befehl Clean Reservoir Vent Valve (Reservoir-Entliiftungsventil
reinigen) Uber das Men Utilities (Dienstprogramme) zu spiilen.

1 Wahlen Sie im Mend Utilities (Dienstprogramme) die Option Clean Reservoir
Vent Valve (Reservoir-Entliftungsventil reinigen).

Das Fenster Clean Reservoir Vent Valve (Reservoir-Entliiftungsventil reinigen)
wird geoffnet (Abbildung 98).

Clean Reservoir Vent Valve *

To clean the reservoir vent valve:
1. Fill 10 mL syringe with 7 mL of DI Water and attach the syringe to
e
Reservoir Vent Valve Luer Lock fitting.

2. Depress the syringe to flush DI Water through the Valve and
Reservoir.

3. Remaove the syringe from the Luer Lock fitting and fill syringe with
10 mL of air.

4, Attach the syringe to the Reservoir Vent Valve Luer Lock fitting and
depress to flush air through the Valve and Reservair,

5. Click "OK" and Run a Separation Method,

Abbildung 98 Fenster ,Clean Reservoir Vent Valve" (Reservoir-Entliiftungsventil reinigen).

2 Befolgen Sie die Anweisungen auf dem Bildschirm, um das
Reservoir-Entlliftungsventil zu reinigen.

Beim Durchflihren einer empfohlenen Spilung des Entliftungsventils kann es
erforderlich sein, das Spulverfahren mehrmals durchzuflihren. Vor der
abschlieRenden Spulung mit Luft mehrere Spritzen mit Wasser zu fillen, kann
hilfreich sein, um Ablagerungen im Ventil zu I6sen.
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Reinigung des Capillary Array-Fensters

1 Offnen Sie die Seitentir und die Haube des ProteoAnalyzer Gerats.

2 Entfernen Sie mit dem Inbusschlissel (im Geratezubehor-Kit geliefert) den
Lichtleiter vom Array-Fenster (siehe Abbildung 52 auf Seite 99).

3 Entfernen Sie mit einem kleinen Nylonpinsel oder einem Kim-Wipe vorsichtig
den Staub von dem Fenster, wahrend das Fenster trocken ist. Wischen Sie
von links nach rechts oder von rechts nach links tiber das Fenster, nicht von
oben nach unten.

Der Staub befindet sich in der Regel aufgrund statischer Haftung auf den
Kapillaren und lasst sich durch diesen Schritt einfach entfernen. Wenn eine
grundlichere Reinigung erforderlich ist, fahren Sie mit Schritt 4 bis 9 fort.

4 Entfernen Sie mit dem Werkzeug zum Entfernen des Capillary Array-Blindels
(im Geratezubehor-Kit geliefert) das Biindel-Ende vom Capillary Array.
Platzieren Sie den mitgelieferten Schutziiberzug iber dem Biindel und achten
Sie darauf, dass die Kapillarspitzen nicht an der Innenseite des Uberzugs
schleifen.

5 Entfernen Sie das Capillary Array-Fenster von der Halterung des Capillary
Array-Fensters. Berlhren Sie das Array-Fenster nicht.
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6 Platzieren Sie ein Papiertuch hinter dem Capillary Array-Fenster, wie in
Abbildung 99 gezeigt.

(

Abbildung 99 Capillary Array-Fenster mit Papiertuch dahinter

7 Sprihen Sie mit einer Spriihflasche, die mit 70%iger Isopropanol- oder
Ethanollosung geflllt ist, das Capillary Array-Fenster vorsichtig ein.

8 Biursten Sie mit einem kleinen Nylonpinsel die Kapillaren vorsichtig in eine
Richtung ab, wahrend sie noch feucht sind. Wischen Sie von links nach rechts
oder von rechts nach links Uber das Fenster, nicht von oben nach unten.
Alternativ kdnnen Sie ein Kim-Wipe verwenden, um das Array-Fenster
trockenzutupfen.

Es ist wichtig, die Kapillaren an der Luft trocknen zu lassen, bevor Sie den
Lichtleiter wieder anbringen. Wenn Sie ihn vor dem Trocknen anbringen, kann die
Alkohollsung durch den Lichtleiter verdampfen und dann auf dem Glasfilter
hinter dem Array-Fenster kondensieren.

9 Bauen Sie das Capillary Array-Fenster, das Bindel und den Lichtleiter
wieder ein.

10 Fihren Sie auf dem ProteoAnalyzer-Gerat eine Trennung durch.

11 Uberpriifen Sie danach die Ausrichtung der Kapillaren unter Utilities > Capillary
alignment (Dienstprogramme > Kapillarenausrichtung). Richten Sie die
Kapillaren neu aus (siehe ,Methode A — Ausrichtung der Kapillaren anhand
einer Datei” auf Seite 55).
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Langfristige Lagerung von Capillary Arrays

Als langfristige Lagerung gelten 2 Wochen ohne Gebrauch. Es gibt zwei
Moglichkeiten, um ein Capillary Array langfristig zu lagern.

+ Lassen Sie das Capillary Array im Gerat installiert.

Wechseln Sie die Agilent Aufbewahrungsldsung fuir Kapillaren monatlich. In
einem trockeneren Klima muss die Agilent Aufbewahrungslosung fur
Kapillaren moglicherweise haufiger gewechselt werden, z. B. wochentlich
oder alle zwei Wochen.

+ Verwenden Sie die externe Array-Dockingstation, die mit allen neuen Arrays
geliefert wird. Daflr wird das Array-Spindel-Zubehorkit,
Bestellnummer A1300-910 bendtigt, das mit allen Geraten geliefert wird.
Wenn Sie dieses Teil nicht zur Hand haben, wenden Sie sich an lhren
zustandigen Agilent Vertriebsmitarbeiter, um ein Angebot anzufordern.

Verwendung der Array-Dockingstation

1 Entfernen Sie das Capillary Array vom Gerat. Detaillierte Anweisungen finden
Sie in Kapitel 10, ,ProtecAnalyzer Capillary Array”.

2 Platzieren Sie die Tellerbasis in der Array-Dockingstation, wie in
Abbildung 100 gezeigt.

Abbildung 100 Array-Dockingstation mit installierter Tellerbasis
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3 Platzieren Sie ein 96-Deep-Well-Tray (Agilent Bestellnummer P60-20 oder
Fisher Bestellnummer 12-566-120) in der Array-Dockingstation mit der
Tellerbasis (Abbildung 101).

Well A1 des Tellers sollte sich vom Benutzer aus gesehen oben links in der
Dockingstation befinden, also in einer ahnlichen Ausrichtung wie im Gerat.

Fullen Sie Zeile A nur mit 1,0 ml Agilent Aufbewahrungslosung fir Kapillaren.

Abbildung 101 Array-Dockingstation mit 96-Deep-Well-Tray

4 Platzieren Sie das Capillary Array in der Array-Dockingstation, indem Sie die
vier Standerlocher als Fiihrungen verwenden. Stellen Sie sicher, dass sich die
Kapillarspitzen auf der Seite des Tellers mit der Aufbewahrungslésung
befinden, d. h. nicht an der Luft.
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5 Setzen Sie die zwei weillen Schrauben wie in Abbildung 102 gezeigt ein, um
das Capillary Array zu fixieren.

Abbildung 102 Array-Dockingstation mit installiertem Capillary Array

6 Fdllen Sie das mitgelieferte Glasflaschchen mit 20 ml Agilent
Aufbewahrungslosung fir Kapillaren und platzieren Sie es in der
Array-Spindel-Lagerungsvorrichtung.

F

Abbildung 103 Array-Spindel-Lagerungsvorrichtung, ohne Aufbewahrungsldsung in dieser Beispiel-Flasche
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7 Schieben Sie die Array-Spindel-Lagerungsvorrichtung auf den Seitenarm des
Capillary Array, der sich links vom Capillary Array-Fenster befindet, und
schrauben Sie die Sperrschraube ein, wie in Abbildung 104 gezeigt.

Eine vollstandige Darstellung des Arrays mit installierter
Array-Spindel-Lagerungsvorrichtung finden Sie in Abbildung 105.

Abbildung 104 Einbau der Array-Spindel-Lagerungsvorrichtung
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8 Entfernen Sie die Capillary Array-Auslassspindel vom
schwarzen Lagerungsstopfen und platzieren Sie sie in der
Array-Spindel-Lagerungsvorrichtung, wie in Abbildung 105 gezeigt.

Abbildung 105 Array-Dockingstation mit installiertem Array

9 Wechseln Sie die Agilent Aufbewahrungslosung fur Kapillaren monatlich. In
einem trockeneren Klima muss die Aufbewahrungslosung moglicherweise
haufiger gewechselt werden, z. B. wochentlich oder alle zwei Wochen.
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Schallemissionen

Herstellererklarung

Diese Erklarung wird in Ubereinstimmung mit der deutschen
Maschinenlarminformations-Verordnung vom 18. Januar 1991 abgegeben.

Dieses Gerat hat (an der Bedienerposition) einen Schallpegel von < 70 dB.
Schallpegel Lp < 70 dB(A)
Bedienerposition

« Normaler Betrieb
Nach ISO 7779:1988/EN 27779/1991 (Typprifung)
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Richtlinie Uber Elektro- und Elektronik-Altgerate
(WEEE)

Dieses Produkt entspricht den Kennzeichnungsanforderungen der EU-Richtlinie
Uber Elektro- und Elektronik-Altgerate (WEEE). Das auf dem Geréat angebrachte
Symbol weist darauf hin, dass Sie dieses Elektro- und Elektronikgerat nicht im
Hausmuill entsorgen dirfen.

Entsorgen Sie es nicht im Hausmull

Wenn Sie nicht benotigte Produkte zurtickgeben maochten, setzen Sie sich bitte
mit der nachstgelegenen Niederlassung von Agilent in Verbindung oder
informieren Sie sich unter https://www.agilent.com.
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