
식별, 정량, 간소화. 
전체 그림을 더욱 선명하게
Agilent 7250 GC/Q-TOF 시스템
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시료에 어느 수준으로 무엇이 있는지 발견하는 것은 귀사가 
신뢰하는 결론과 해결책을 마련하는데 도움이 됩니다. 

포괄적인 Agilent MassHunter 소프트웨어와 함께 제공되는 올인원 
Agilent 7250 GC/Q-TOF 시스템은 가장 까다로운 GC/MS 응용 
분야의 경우에도 적시에 확실한 해답을 제공합니다. 가장 까다로운 
GC/MS 식별, 정량 및 탐구 과제를 위한 최고의 기기입니다:

 –  복잡한 대사체학 연구 수행

 –  까다로운 매트릭스 내 농약 스크리닝

 –  다양한 매트릭스에서 화합물 식별

 – 화학 공급 원료의 오염물질 농도 시험

필요한 실제 성능을 위해 설계되고, 강력한 실험실을 위해 구축된 7250 
GC/Q-TOF 시스템은 귀사가 원하는 일관된 우수한 결과를 제공합니다. 

더 많은 것을 달성할 준비가 
되었습니까? 

일반 스크리닝 워크플로와 일생일대의 발견을 위한 최고의 확신

7250 GC/Q-TOF는 다음과 같은 추가 기능을 
제공합니다.

 – 고감도 검출

 – 정확한 정량

 – 탐구 능력

 – 단순한 스펙트럼

 – 재현 가능한 데이터

 – 측정 범위

따라서 다음과 같은 근심거리를 줄입니다.

 – 미래 규제에 대한 우려

 – 불확실한 결과

 – 미지성분 정성분석

 – 데이터 해석 시간

 – 불확실성의 반복

 – 위음성 및 위양성

진화하는 분석 과제는 새로운 분석법과 새로운 접근법을 요구합니다
40년 이상, 애질런트는 혁신으로 다양한 연구소에서 더욱 상세한 분석 요구를 충족할 수 있도록 조력해 왔습니다. 7250은 애질런트의 
가장 진보된 GC/Q-TOF로, 뛰어난 성능과 실험실에서의 견고성을 제공하도록 설계되었습니다.
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그림의 전체를 보지 못한다면 연구, 개발 및 품질 관리에 심각한 영향을 미칠 수 
있습니다. Agilent 7250 GC/Q-TOF 시스템과 MassHunter 소프트웨어의 분석력은 
독보적인 화합물 식별 능력을 제공합니다. 

 – 화합물 확인. 왜곡되지 않은 라이브러리 품질 스펙트럼으로 상용 라이브러리에 대한 
확실한 화합물 식별이 가능합니다. 

 –  화학식 확인. 동위원소 비율 측정 정확도의 분자식 지정에 높은 확실성을 줍니다. 

 –  극미량 분석물질 검출. 많은 동시 용리에도 광범위한 스펙트럼 내 측정 범위를 
보장합니다. 

 –  구조 해석. 고분해능과 accurate mass 생성 이온 스펙트럼을 이용한 MS/MS 
측정은 구조 정보를 제공하고 선택성을 높이며 매트릭스 간섭을 제거할 수 있습니다.

� 애질런트 기기는 신뢰성, 
정확성과 사용 편의성의 세 
가지 이유로 우리 실험실에서 
애용되고 있습니다.�

–  Mike Thurman 박사 
콜로라도대학교 환경 질량분석 연구센터

더 확실한 식별을 원하십니까? 



스펙트럼 충실도와 정확한 질량으로 
라이브러리 일치 항목에 대한 확신 
부여
상용 라이브러리에 대한 스펙트럼 검색으로 
화합물을 쉽게 식별할 수 있습니다. 7250 
GC/Q-TOF 시스템은 수십만 종의 화합물 
라이브러리 스펙트럼의 품질을 지원하며, 
이중 대부분은 애질런트 사중극자 GC/MS 
시스템에 의해 생성되었습니다. Accurate 
mass 정보와 더불어 라이브러리에 충실한 
EI 조각화 패턴을 제공하는 7250 GC/Q-
TOF 시스템은 EI 라이브러리를 사용한 
화합물 식별에 이상적인 플랫폼입니다.

토양 내 α-Pinene. 라이브러리 매치 스코어: 95.8

GC/Q-TOF 스펙트럼

NIST23 라이브러리 스펙트럼
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동위원소 비율 측정 정확도 
확실한 화합물 식별은 우수한 질량 정확도 
이상을 요구합니다. 또한, 동위원소 패턴 
매칭과 같은 독립적인 화합물의 특성도 
고려해야 합니다. 

MassHunter 정성 분석으로 동위원소 
비율 측정 정확도를 쉽게 그려낼 수 
있습니다. 이를 통해 accurate mass 
측정을 보완하는 특성을 기반으로 
화합물을 식별할 수 있습니다. 낮은 
존재비의 M+ 피크 클러스터를 나타내는 
이 dodecane 스펙트럼에서 볼 수 있듯이, 
Agilent 7250 GC/Q-TOF 시스템은 
극미량 동위원소에서도 뛰어난 동위원소 
비율 측정 정확도를 나타냅니다.
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애질런트 가치 약속 
애질런트는 구입일로부터 최소 10년간 기기 사용을 보증하며 또는, 또는 우리는 
시스템의 잔존 가치를 업그레이드된 모델로 판매할 수 있습니다. 
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분석물질을 간섭 물질로부터 분리하려면 높은 
분해능이 필요합니다. 그러나 미량 수준 성분에 
대한 복잡한 매트릭스를 분석하는 경우에는 넓은 
측정 범위와 높은 감도와 같은 다른 성능 특성도 
유지해야 합니다.

이와 같은 시나리오의 예시로는 매우 큰 
백그라운드 수준과 복잡한 매트릭스를 가진 
아보카도의 농약, Thiamethoxam 5ppb 분석이 
있습니다. 이러한 조건에서도 특징적인 질량 
피크는 EU SANTE/11945/2015 지침을 준수하는 
질량 정확도로 백그라운드에서 분리됩니다. 

또한, 이 수준의 스펙트럼 성능을 수집 속도 또는 
질량 범위와 관계없이 달성하였습니다.
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넓은 스펙트럼 내 측정 범위로 높은 
백그라운드 또는 기타 동시 용리물질이 
존재하는 경우에서도 극미량 분석물질을 
확실하게 검출할 수 있습니다. 
7250은 일반적으로 매우 무거운 
매트릭스에서도 104의 스펙트럼 내 측정 
범위를 제공합니다. 이 사례는 복잡한 
생물학적 시료인 쥐의 폐 추출물에서 
Phosphorylethanolamine(4TMS)에 대한 
16,000+:1의 범위를 나타냅니다.

복잡한 매트릭스에서 넓은 측정 범위
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농약을 높은 분해능과 질량 정확도로 분석
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화학 구조 해석과 보다 자세한 정보 
확인
7250 GC/Q-TOF는 MS/MS 기능을 
갖춘 유일한 accurate mass TOF 
시스템입니다. 추정 분자 이온으로 생성한 
MS/MS 생성 이온 스펙트럼을 이용하는, 
Molecular Structure Correlator 
소프트웨어로 조각 데이터에 기초하여 
가능한 화합물 구조를 제안할 수 있습니다.

알려지지 않은 ID 또는 구조를 가진 화합물을 조사하여 가능성의 범위를 좁힐 수 있습니다.

M+



더 우수한 정량 및 정성 정보를 원하십니까?
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Fonofos-10 Levels, 10 Levels Used, 32 Points, 32 Points Used, 0 QCs
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표적 정량과 비표적 수집의 결합은 강력합니다. Agilent 7250 GC/Q-TOF 시스템은 높은 
질량 분해능과 넓은 측정 범위를 동시에 갖춰 탁월한 정량 정확도를 제공합니다. 또한, 
첨단 전자장치는 복잡한 매트릭스 내 미량 분석물질에 대해서도 광범위한 선형성과 
일관된 반응을 가능하게 합니다. 

고분해능 accurate mass 데이터에 최적화된 독특한 신호 처리 알고리즘인 SureMass
는 선형 측정 범위를 더욱 넓힙니다. 또한 비표적 분석에 대한 크로마토그래피 
deconvolution의 속도와 감도를 높이는 동시에 우수한 질량 정확도를 얻는 데 도움을 
줍니다.화학적 특성 검출을 위한 Agilent MassHunter 

SureMass 알고리즘은 고분해능 MS 프로파일 
데이터를 위해 특별히 고안되었습니다.

복잡한 매트릭스에서 정확한 정량
광범위한 선형 측정 범위는 다양한 농도에서 정량 정확도를 제공합니다. 이 아보카도 매트릭스에서 0.5-1,000ppb의 fonofos에 
대한 검량선에서 보듯이, 복잡한 시료 내 낮은 농도에서도 반응 계수가 유지됩니다.
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화합물 식별력을 높여주는 대체 소프트 
이온화 기술 
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세계 유일의 고분해능 GC/Q-TOF인 7250을 사용하면 기존의 실용적이지 않았거나 
불가능했던 워크플로를 구현할 수 있습니다. 이 시스템은 전자 이온화(EI)의 범용성을 
유지하면서, 특별한 기술에 의존하지 않고 단순한 스펙트럼을 생성할 수 있습니다.

7250 저에너지 가능 EI 이온화원은 Agilent 5977 GC/MSD 및 7010 GC/TQ 
시스템에서 입증된 고효율 이온화원(HES)을 기반으로 합니다. 이는 저에너지 EI 
작동에 최적화되었지만 여전히 기존 70eV 이온화에서 작동합니다. 또한 HES 설계 
수정으로 저에너지 EI의 분석 감도가 증폭되어 GC/MS 소프트 이온화의 패러다임을 
바꿔놓습니다.

PCI와 NCI를 모두 지원하는 상호 교환 가능한 화학 이온화 이온화원과 결합된 
7250 GC/Q-TOF 시스템용 소프트 이온화 옵션은 가장 어려운 분석도 단순화합니다.

 –  확실한 식별. 후속 단계의 구조 해석을 위해 분자 이온 정보를 확보하세요.

 –  분석 역량 확장. 기타 소프트 이온화 기법에서 발생하는 큰 분석 감도 손실을 
방지하면서 다양한 분석물질을 이온화합니다. 

 –  효율성 향상. 세계적인 GC/MS 리더의 검증된 이원화원 기술 성능을 활용하세요. 

7250 저에너지 EI 이온화원

중심 
필라멘트

고강도 축방향 
마그넷

최적화된 렌즈 설계



9

복잡한 매트릭스에서 대사산물을 식별할 때의 어려움 극복   
이온화원 이온화 에너지를 낮추면 분자 이온에 대한 스펙트럼 기울기가 발생합니다. 여기서, 낮은 전자 에너지는 이 
알려지지 않은 화합물의 분자 이온에 대한 존재비가 상대적으로 높음을 의미합니다.

낮은 전자 에너지를 이용한 분자 이온의 식별

70eV

15eV

12eV

10eV
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아보카도와 연어를 포함한 세 개의 서로 다른 식품 매트릭스에 농약  
120종을 스파이크하였습니다. 5ng/mL와 10ng/mL 스파이크 
농도에 대한 재현성(RSD %) 값은 우수한 분석 성능을 나타냅니다. 
검출된 특성 이온 복제의 두 가지 예도 나타내었습니다. 

10ng/mL 정량 정확도. 다양한 복잡성을 가진 6가지 식품 매트릭스를 대상으로 잔류허용기준
(MRL)을 빠르게 비교하여 나타내었습니다. 아보카도, 연어와 같은 복잡한 매트릭스에서도 
정량 정확도는 시험한 농약/식품 쌍의 97% 이상에서 SANTE/11813/2017 가이드라인을 
충족하였습니다.

식품 생산자와 소비자는 불량 식품 및 허위 표시로 인한 위험에 직면해 있습니다. 또한, 
국제 무역, 엄격한 규제 및 대중 인식의 증가는 보다 자주, 더 상세한 식품 테스트의 
필요성을 촉진하고 있습니다. 

7250 GC/Q-TOF 시스템은 최적화된 단일 플랫폼으로 이러한 과제를 해결하는 데 
도움을 줍니다. 식품 테스트에서 일반적인 GC/Q-TOF 사용 사례는 다음과 같습니다. 

 – Accurate mass 농약 PCDL을 기반으로 한 표적 정량으로 추정물질 스크리닝

 – SureMass deconvolution 및 NIST와 같은 광범위한 단위 질량 EI 라이브러리를 
사용한 비표적 스크리닝

 – 사기 감지를 위한 식품 분류

현실 세계의 문제를 해결하여 소비자 
보호와 신용 유지

식품 테스트

매트릭스에 의한 어려움  
비표적 수집 및 accurate mass 스펙트럼 라이브러리를 통해 식품 매트릭스 내 농약을 포괄적으로 검사할  
수 있습니다. 

농약 번호 1–120

10ng/mL ±20% 
농약 수

사과 117 
아보카도 118 
오이 117 
복숭아 119 
연어 118 
토마토 119
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�GC/MS Q-TOF 시스템으로 
양성 결과를 확인할 수 있는 
동시에, 위양성 결과를 피할 
수 있었습니다.� 

–  Peter Furst 박사 
화학 및 수의학 분석 연구소 
Münsterland-Emscher-Lippe, 
중앙 분석 서비스 부서

GC/Q-TOF 추정물질 스크리닝 워크플로를 사용하여 위양성을 간단하게 식별 
단일 분석법으로 수백 종의 표적 및 추정 화합물에 대한 대규모 시료 배치를 쉽게 평가할 수 있습니다. 
MassHunter 소프트웨어는 표적 화합물에 대한 동시 정량 측정을 제공합니다. 또한, 검량 표준 없이 추정 
화합물에 대한 고분해능 스펙트럼 라이브러리를 스크리닝할 수 있습니다.

하나의 데이터 분석 도구를 사용하여 표적 및 추정물질을 동시에 스크리닝

Agilent 7250 GC/Q-TOF 시스템은 농약 및 환경 
오염물질에 대한 GC/Q-TOF 개인용 화합물 
데이터베이스 및 라이브러리(PCDL)와 결합되어 
관심 화합물 1,000종 이상을 정성적으로 스크리닝할 
수 있습니다. 실제 표준물질 없이 모두 가능합니다. 
스크리닝 범위를 확장하는 간소화된 워크플로를 통해 
모든 PCDL을 사용자 정의할 수 있습니다.

비교할 표준 실행이 없는 경우에도 실제 일치와 허위 식별을 구분할 수 있는 7250 GC/Q-TOF 
시스템은 고분해능과 accurate mass 성능을 발휘합니다. 



Q-TOF가 어떻게 위양성을 방지하는지 알고 싶으십니까? 
고분해능 GC/Q-TOF와 accurate mass 라이브러리를 사용하여 딸기 추출물에서 
농약과 환경 오염물질을 스크리닝하고 정량하는 간소화된 워크플로에 대해 
알아보세요. 응용 자료 다운로드

Application Note

Food Testing & 
Agriculture

Authors
Sofia Nieto, 
Anastasia Andrianova, 
Jessica Westland, Kai Chen, 
and Bruce Quimby 
Agilent Technologies, Inc.

Abstract
The use of high-resolution, accurate mass GC/Q-TOF for broad scope screening of 
pesticides and other contaminants in complex food matrices has been increasing 
over the past few years. The complex high resolution data coming from GC/Q-TOF 
can increase confidence for both screening and quantitative workflows but up until 
now it has been time consuming to leverage it’s full value. The software described 
in this application note, simplifies the review of such data whilst maximizing its 
value, to allow labs to quantitate priority targets and reliably screen for many more 
suspects, all achieved simultaneously in one environment. The workflow also uses a 
recently updated GC/Q-TOF accurate mass library of pesticides and environmental 
contaminants.

Contaminants Screening Using 
High-Resolution GC/Q-TOF and an 
Expanded Accurate Mass Library 
of Pesticides and Environmental 
Pollutants

12

식품 진위성 확인 및 사기 감지 
식품 사기는 빠르게 확산 및 진화하고 있습니다. 비표적 접근 방식과 결합된 TOF(Time-of-flight)는 식품 사기와 
변조를 감지하는 방법으로 빠르게 부상하고 있습니다. Agilent Mass Profiler Professional(MPP) 소프트웨어를 
사용하여 분류 모델을 만들고 Agilent MassHunter Classifier 소프트웨어를 사용하여 사기를 감지하여 고분해능 
GC/Q-TOF를 이용한 식품 특성화를 간소화할 수 있습니다. 

고분해능 accurate mass GC/Q-TOF 데이터와 차등 분석 소프트웨어를 사용하면 분류 및 식품 사기 감지를 위한 일상적인 식품 시료 검사가 가능합니다.

MassHunter Classifier 소프트웨어 시각화 도구에는 화합물 목록과 3차원 PCA 플롯이 포함되어 있습니다.

M

PQ Sz

PS

M + 5% PS

https://www.agilent.com/cs/library/applications/application-contaminant-screening-7250-gc-q-tof-5994-1346ko-kr-agilent.pdf
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매일, 인류가 환경에 미치는 영향 그리고 환경이 우리에게 미치는 영향에 대한 
새로운 의문이 제기됩니다. Agilent 7250 GC/Q-TOF 시스템의 혁신적 기술은 쉽고 
효율적으로 의미 있는 답변을 제공하도록 설계되었습니다. 

알려진 오염물질과 미지의 오염물질을 특성화하기 위해 accurate mass 고분해능 
MS(HRMS) 기술을 사용하는 방법이 점차 인기를 얻고 있습니다.  
다음과 같은 포괄적인 워크플로에 7250을 사용하여 높은 감도와 확장된 분석 
범위를 실현할 수 있습니다.

 – 표적 정량

 – 추정물질 스크리닝

 – 오염물질에 대한 비표적 스크리닝

또한, 후향적 처리를 통해 한 번 측정한 후 전체 스펙트럼 데이터로 데이터를 
반복적으로 처리하여 향후 나타나는 표적을 조사할 수 있습니다.

알려진 오염물질을 선별하고 미지 물질 식별

환경 테스트 

확실한 식별 
SureMass 신호 처리 및 ExactMass 도구를 사용하는 MassHunter Unknowns Analysis 소프트웨어는 기존 
deconvolution 기술을 뛰어넘는 효율성과 감도를 제공합니다. 매우 큰 백그라운드 신호에서도 미량 성분을 
확실하게 추출하고 식별합니다. 

ExactMass 기능은 이온에 조각 화학식을 주석으로 달아 Quadrupole MS 시스템의 명목 질량 스펙트럼이 있는 
MS 라이브러리를 사용하는 경우에도 자신 있게 화합물을 식별할 수 있게 해줍니다. 

ExactMass 도구(빨간색 사각형)는 accurate mass를 기반으로 단위 질량 라이브러리 일치에 대한 신뢰도를 더욱 높입니다. m/z가 라이브러리 일치 화학식과 일치할 때 
미러 플롯에서 대표 화합물 이온이 강조 표시됩니다. 파란색 화살표는 토양 매트릭스의 deconvolution된 성분을 나타냅니다.
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환경 시료의 PFAS 분석을 위한 accurate mass 라이브러리 
환경 응용 분야에서 accurate mass 라이브러리의 개발은 모니터링 대상 화합물의 범위를 확장하고 표적/
추정물질을 확실하게 감지하기 위해 매우 중요합니다. 또한 비표적 스크리닝에 비해 더 높은 감도와 유연성을 
제공하는 추정물질 스크리닝 접근 방식을 사용할 수 있는 기회도 제공합니다.

PFAS PCDL의 다양한 PFAS 화합물 부류를 보여주는 예

GC/Q-TOF 스크리너와 PFAS PCDL을 사용하여 토양에서 검출한 플루오로텔로머 알코올

Nonafluoro-1-iodobutane (PFBI) 8:2 Fluorotelomer acrylate (8:2 FTAC)

1,1,1,2,2,3,3,4,4-Nonafluoro-6-iodohexane (6:2 FTI) 2,2,3,3,4,4,4-Heptafluorobutyl methacrylate (3:1 FTMAC)

6:2 Fluorotelomer alcohol (6:2 FTOH) Perfluoroheptanoic acid (PFHpA)

Perfluorooct-1-ene Methyl perfluorohexanoate
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Monoaromatics

Paraffins 및 naphthenes

Diaromatics

Triaromatics

복잡한 시료의 성분 식별은 쉬운 일이 아닙니다. 여기에는 지식, 정보, 그리고 Agilent 
7250 GC/Q-TOF 시스템의 강력한 분석 성능이 필요합니다. 이러한 성능에는 고분해능 
accurate mass 측정, 저에너지 전자 및 화학 이온화 옵션, 포괄적인 GC x GC 호환성을 
위한 빠른 스펙트럼 수집, 고감도 MS/MS 측정 등이 포함됩니다.

 – 최대 50Hz의 빠른 수집 속도와 속도에 무관한 분해능 유지로 좁은 크로마토그래피 
피크나 매우 좁은 2D GC 피크를 특성화할 수 있습니다.

 – 스펙트럼 단순화를 통해 분자 이온을 추론할 수 있으므로 소프트 GC/MS 이온화 
옵션을 활용할 수 있습니다. 

 – 고분해능 accurate mass 생성 이온 스펙트럼과 결합한 강력한 Molecular 
Structure Correlator 소프트웨어로 화학적 구조에 대한 정보를 얻을 수 있습니다. 

생산성을 강화하고 제품 품질 보장

에너지 및 화학 시험

이 그림은 애질런트 역방향 흐름 
모듈레이터가 어떻게 신뢰할 
수 있는 결과를 제공하는지 
보여줍니다. 포괄적인 2D GC 
그래프는 디젤 성분의 정확한 
분리를 보여줍니다.

Paraffins 및 naphthenes

혁신적인 저에너지 전자 이온화 
이온화원을 통해 스펙트럼 
복잡성을 줄이고 분석 감도를 
크게 유지하는 동시에 분자 이온 
쪽으로 스펙트럼을 기울일 수 
있습니다.

Hexadecyl sulfide: C32H66S

S
70eV

10eV
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인체 건강, 진단 및 질병 이해에 대한 새로운 통찰력이 매일과 같이 쏟아집니다. 
이러한 진보를 이끄는 연구에는 힘겨운 실험 설계와 실행이 필요합니다. Agilent 
7250 GC/Q-TOF 시스템과 소프트웨어가 제공하는 고분해능 데이터로 연구를 
한 단계 더 진보시키세요. 이 두 가지를 함께 사용하면 생물학적 매트릭스에서 더 
많은 화합물을 식별하고 숨겨진 추세를 밝혀낼 수 있습니다.

시스템 생물학에 대한 연구 촉진

생명 과학 연구

경로 중심의 대사체학 워크플로
Agilent 7250 GC/Q-TOF 시스템의 전체 스펙트럼 분석 감도 및 질량 정확도 
뿐만 아니라, 미지 대사체의 구조 해석을 위한 MS/MS 기능으로 복잡한 대사체학 
연구에 큰 이점을 얻게 되었습니다. 시스템의 확장된 측정 범위는 세포에 
존재하는 대사체의 정확한 동시 정량을 가능하게 합니다.

Mass Profiler Professional의 Pathway Architect는 질량 스펙트럼 데이터에 
생물학적 정보를 부여합니다. Pathway Architect는 단일 또는 다중 �omics� 시험 
결과를 제공하며, 이는 일반적인 생물학적 경로에 매핑할 수 있습니다. 또한 경로 
정보를 동시에 분석, 시각화 및 해석할 수 있습니다. 이 경로 중심의 워크플로는 
발견과 통찰력에서 검증까지의 경로 이동을 가속화하며, 다음과 같은 일련의 
실험을 효율적으로 계획하고 실행할 수 있게 해줍니다.

Pathway Architect 결과의 예: NAD 생합성
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Accurate mass 대사체학 스펙트럼 라이브러리 및 데이터베이스로 대사산물 식별 간소화
새로운 Agilent GC/Q-TOF 대사체학 개인용 화합물 데이터베이스 및 라이브러리(PCDL)는 900개 이상의 
화합물을 포함하는 고분해능 스펙트럼 라이브러리입니다. 이는 광범위한 종류의 대사산물을 나타냅니다.

Aldehydes, 8

Organohalogens, 9

Cofactors, 10

Glycerolipids 및 sphingolipids, 11
Keto acids, 12

Flavonoids 및 tannins, 13

Peptides, 13

Aminosaccharides 및 sugar acids, 14

Sugar phosphates, 15

Catechols, 16

Amines, 33

Pyridine derivatives, 16

Hydroxy acids, 39

Terpenoids, 17

Purines, pyrimidines 및 유도체, 48

Indoles and derivatives, 17

Human exposome, 22

Steroids, 21

Nucleosides and nucleotides, 22

오염물질, 27

Benzoic acid derivatives, 30

약물, 31

Methoxyphenols, methoxybenzenes  
및 기타 phenoxy 화합물, 25

Carboxylic acids, 132

Carbohydrates, 83

Amino acids 및 
유도체, 125

Alcohols 및  
polyols, 79

Fatty acids 및 유도체, 
74Phenols, 61
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원하는 답을 찾으십시오 

애질런트 소프트웨어 

Mass Profiler Professional 소프트웨어는 
복잡한 데이터를 명확한 통찰력으로 바꿔줍니다
시료 그룹 간의 차등 분석을 통해 비교 연구를 수행할 때 
통계적으로 유의미한 부분에 초점을 맞출 수 있습니다. 여기서 
우리는 건강한 사람과 심부전 환자 간의 대사체 차이를 
확인했습니다. 결과는 시각적으로 간단히 알 수 있게 폴드 변화 
분석을 통해 volcano 플롯에 제시됩니다.

Agilent ChemVista 소프트웨어는 광범위하고 포괄적인 
통합 라이브러리를 제공합니다
Agilent ChemVista는 LC/Q-TOF 및 GC/Q-TOF 질량 분석법으로 
생성된 스펙트럼 라이브러리를 관리하는 독립형 소프트웨어 
응용입니다. 여러 이온화원의 화합물 세부 정보, 머무름 시간 및 
스펙트럼 정보를 통합하여 다음과 같은 작업을 수행할 수 있습니다.

 – 여러 공공 데이터베이스와 선별된 라이브러리에 액세스합니다. 

 – 스펙트럼을 구성, 관리, 편집 또는 생성합니다.

 – MassHunter 데이터 분석 응용과 그 밖의 다른 응용에서 식별 
워크플로를 용이하게 합니다.

 – 화합물을 더욱 확실하게 식별합니다.

또한 ChemVista에는 광범위한 라이브러리 및 데이터베이스 
콘텐츠가 포함되어 있습니다. 

MassBank of
North America

(MoNA)

ChemVista

MassBank 
EU

EPA 
Chemicals
대시보드

Agilent
PCDLs* CSV

* 선별된 개인용 화합물 데이터베이스 및 라이브러리

"고분해능 Q-TOF MS와 결합한 Mass Profiler 소프트웨어로 관심 농약과 함께 용리하는 다양한 매트릭스 
성분을 연구할 수 있게 되었습니다." 

–  Carmen Ferrer 박사 
알메리아 대학교 분석학과
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CrossLab은 실험실 효율 향상, 운용 최적화, 기기 가동 시간 증가, 사용자 기술 개발 등을 위한 서비스, 
소모품 및 실험실 전체 자원 관리를 통합하는 애질런트의 기능입니다. 업계 최고의 애질런트 서비스는 
최고 성능의 기기 작동을 유지하며, 기술 업데이트, 응용 컨설팅, 수리, 예방점검 서비스, 규제 준수 검증 및 
교육을 포함합니다.

Agilent CrossLab은 애질런트 및 타사 기기를 지원하며 이전(relocation) 서비스를 포함한 워크플로 
활성화, 실험실 분석, 규제 준수, 재고 관리 및 자산 관리에 대한 자문 지원을 제공합니다. 

Agilent CrossLab에 대해 자세히 알아보고 탁월한 성과로 이어진 통찰력의 사례를 확인하세요.

http://www.agilent.com/crosslab


자세한 정보: 
www.agilent.com/chem/gcms-qtof

국가별 애질런트 고객 센터 찾기: 
www.agilent.com/chem/contactus

미국 및 캐나다 
1-800-227-9770 
agilent_inquiries@agilent.com

유럽 
info_agilent@agilent.com

아시아 태평양 
inquiry_lsca@agilent.com

연구용으로만 사용하십시오. 진단 용도로는 사용하실 수 없습니다.

이 정보는 사전 고지 없이 변경될 수 있습니다.

RA45442.6111111
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