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|dentificar. Quantificar. Simplificar.' |
Tenha uma visao completa

Sistema Agilent 7250 GC/Q-TOF




Pronto para conseguir mais?

Descobrir 0 que esta em sua amostra, e em que
niveis, ajuda a tirar conclusdes e a fazer descobertas
das quais sua organizacgao depende.

0 sistema tudo-em-um GC/Q-TOF Agilent 7250, com o abrangente
software Agilent MassHunter, fornece respostas rapidas e confidveis
para suas aplicagBes de GC/MS mais desafiadoras. E o principal
instrumento para os mais dificeis desafios de identificagéo,
quantificagéo e exploragdo em GC/MS:

— Realizagéo de estudos complexos de metabolémica.

— Varredura de pesticidas em matrizes desafiadoras.

- ldentificagcdo de compostos em matrizes diversas.

— Testes dos niveis de contaminantes em matéria-prima quimica.
Projetado para desempenho real e construido para proporcionar

robustez no laboratdrio, o sistema GC/Q-TOF 7250 oferece o que sua
organizagao precisa: resultados consistentemente excelentes.

Confianga absoluta para fluxos de trabalho de varredura de rotina e descobertas unicas

0 GC/Q-TOF 7250 oferece:
— Detecgéo sensivel

— Quantificagéo precisa

— Poder para explorar

— Espectros simplificados
— Dados reprodutiveis

— Faixa dindmica

Para que vocé se preocupe menos com:

Regulamentagao futura
Resultados incertos

Verdadeiras incégnitas

Tempo de interpretacédo de dados
Replicacdo de ambiguidades

Falsos negativos e falsos positivos

Desafios analiticos em evolugao exigem novos métodos e novas abordagens

Por mais de 40 anos, as inovagdes da Agilent ajudaram diversos laboratérios a atender a demanda por andlises cada vez mais
detalhadas. O 7250 é o nosso GC/Q-TOF mais avangado e foi projetado para oferecer desempenho excepcional e robustez

no laboratdrio.



Precisa de identificacao mais confiante?

'Os instrumentos da Agilent
s80 muito dteis em nosso
laboratorio por trés motivos:
sao confiaveis, precisos e
faceis de usar."

- Mike Thurman, PhD
Centro de Espectrometria de
Massas Ambiental, Universidade do
Colorado

N&o ver o quadro Inteiro pode ter sérias implicagdes para sua pesquisa,
desenvolvimento e controle de qualidade. A capacidade analitica do sistema
GC/Q-TOF Agilent 7250 e do software MassHunter oferece a vocé habilidades
incomparaveis de identificagdo de compostos.

— Conheca seus compostos. Os espectros sem distorgao com qualidade de
biblioteca permitem que vocé identifiqgue com seguranga compostos com relagdo
a bibliotecas comerciais.

— Confirme férmulas. A fidelidade isotdpica fornece uma maior certeza ao atribuir
férmulas moleculares.

— Detecte analitos a nivel de trago. Garanta um intervalo dinamico dentro do
espectro, mesmo com coelui¢cdo abundante.

— Elucide estruturas. Medigdes de MS/MS com espectros de fon produto de massa
exata e de alta resolucdo podem fornecer informacdes estruturais, aumentar a
seletividade e evitar interferéncias da matriz.



Confianga nos resultados da
biblioteca devido a fidelidade
espectral e a massa exata

Vocé pode identificar facilmente
compostos fazendo uma pesquisa
espectral com relagéo a bibliotecas
disponiveis comercialmente. O sistema
GC/Q-TOF 7250 suporta a qualidade de
centenas de milhares de espectros de
bibliotecas de compostos, tendo sido a
maioria dos quais gerada pelos sistemas
GC/MS quadrupolo da Agilent. Os padrdes
de fragmentacéo de El fiéis a biblioteca,
juntamente com informagdes de massa
exata, tornam o sistema GC/Q-TOF 7250
uma plataforma ideal para a identificagao
de compostos usando bibliotecas de El.

Fidelidade isot6pica

A identificagdo confidvel de compostos
exige mais do que uma boa exatidao
de massa. Também requer que

vocé considere caracteristicas
independentes dos compostos, como a
correspondéncia de padréo isotopico.

Vocé pode facilmente visualizar a
fidelidade isotdpica por meio do software
de andlise qualitativa MassHunter.

Ele permite que vocé identifique
compostos com base em caracteristicas
complementares para medigéo de
massa exata. O sistema GC/Q-TOF
Agilent 7250 mostra excelente fidelidade
isotdpica, mesmo para isétopos a nivel
de trago, como mostrado neste espectro
de dodecano com um M+ conjunto de
picos de baixa abundancia.
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Alta resolucao e exatidao de massa
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Contagens vs. massa/carga (m/z)

Promessa de valor da Agilent

Garantimos, pelo menos, 10 anos de uso do instrumento a partir da data de
aquisi¢do. Caso contrario, ofereceremos um crédito do valor residual do sistema
em relagdo a um modelo atualizado.



Elucidar estruturas quimicas e
revelar maiores detalhes

0O GC/Q-TOF 7250 € o Unico sistema

de massa exata por tempo de voo

com recursos de MS/MS. Usando os
espectros de ion produto de MS/MS
gerados a partir de um ion molecular
putativo, o Molecular Structure Correlator
pode propor possibilidades de estrutura
de composto e probabilidades com base
em dados de fragmentos.
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Compostos com identidades ou estruturas desconhecidas podem ser interrogados
para restringir o leque de possibilidades.



Procurando por melhores respostas quantitativas
e qualitativas?

0 algoritmo SureMass do Agilent
MassHunter para detectar recursos
quimicos foi projetado especificamente
para dados de perfil MS de alta resolugéo.

A quantificagdo direcionada com uma aquisi¢cdo sem alvo € uma combinagao
poderosa. O sistema GC/Q-TOF Agilent 7250 oferece exatiddo quantitativa
incomparavel com alta resolugdo de massas e ampla faixa dindmica simultaneas.
Além disso, os componentes eletronicos de Ultima geragdo permitem ampla
linearidade e respostas consistentes, mesmo para analitos a nivel de trago em
matrizes complexas.

O SureMass, um algoritmo exclusivo de processamento de sinais otimizado para
dados de massa exata e de alta resolugéo, aumenta ainda mais a faixa dindmica
linear. Ele também ajuda a alcangar uma exatidao de massa superior €, a0 mesmo
tempo, oferece alta velocidade e sensibilidade de deconvolugdo cromatografica para
analises nado direcionadas.

Quantificagao precisa em uma matriz complexa

Uma ampla faixa linear dindmica traz precisao quantitativa em varias concentragdes. Os fatores de resposta sdo mantidos
mesmo em baixas concentragdes em amostras complexas, como mostrado nesta curva de calibragao de fonofés de 0,5 a
1.000 ppb em matriz de abacate.
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Facilite a identificagdao de compostos com
técnicas alternativas de ionizacao suave

Habilite fluxos de trabalho antes impraticéveis ou impossiveis com o 7250,

0 Unico GC/Q-TOF de alta resolugdo do mundo. Ele permite que vocé crie
espectros simplificados sem depender de técnicas especiais, enquanto mantém a
aplicabilidade universal da ionizagado por elétrons (El).

A fonte de El do 7250 com capacidade de baixa energia é baseada na comprovada

fonte de alta eficiéncia (HES) nos sistemas GC/MSD 5977 e GC/TQ 7010 da Agilent.

Ela foi otimizada para operagéo de El de baixa energia, mas ainda funciona com a
ionizagdo convencional de 70 eV. Além disso, as modificagdes do design da HES
amplificam a sensibilidade analitica da El de baixa energia para uma mudanga de
paradigma na ionizagéo suave de GC/MS.

Combinadas com fontes de ionizag&o quimica intercambidveis que permitem PClI
e NCI, as opgdes de ionizagdo suave do sistema GC/Q-TOF 7250 simplificam suas
analises mais desafiadoras.

— Identifique com confianga. Obtenha informacgdes sobre ions moleculares para
elucidagao estrutural final.

— Expanda seus limites. lonize em todas as classes de analitos, evitando grandes
perdas de sensibilidade analitica comuns a outras técnicas de ionizagao suave.

— Melhore a eficiéncia. Aproveite o0 desempenho comprovado da tecnologia de
fonte de ions do lider global em GC/MS.

A fonte de El de baixa energia do 7250

Filamento
centralizado

im3 axial de alta
resisténcia

Design das lentes
otimizado




Superando os desafios da identificagao de metabdlitos em matrizes complexas

Diminuir a energia de ionizagdo da fonte cria uma inclinagdo espectral em dire¢cdo ao ion molecular. Aqui, a
energia de elétrons mais baixa corresponde a uma abundancia relativa mais alta para o ion molecular desse
composto desconhecido.

Identificagdo do ion molecular usando energia de elétron baixa
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Teste de alimentos

Proteja os clientes e sua reputacao
resolvendo os desafios reais

Os produtores e consumidores de alimentos enfrentam ameacas de adulteracdo e
rotulagdo fraudulenta. Além disso, o comércio global, normas rigorosas e a maior
consciéncia do publico estéo levando a necessidade de mais e melhores testes
de alimentos.

0O sistema GC/Q-TOF 7250 ajuda vocé a enfrentar esses desafios com uma Unica
plataforma otimizada. Os usos tipicos do GC/Q-TOF em testes de alimentos incluem:

— Varredura de compostos suspeitos com quantificagao de alvos com base no
PCDL de pesticidas de massa exata

— Varredura néo direcionada usando a deconvolugdo do SureMass e extensas
bibliotecas de El de unidade de massa, como a NIST

— Classificagéo de alimentos para detecgéo de fraudes

A importancia da matriz

A aquisigao ndo direcionada e as bibliotecas espectrais de exatiddo de massa permitem uma varredura
extensa dos pesticidas em matrizes de alimentos.

Numero de pesticidas
a10 ng/mL +20%

® Maga 117
Abacate 118
W Pepino 117
@ Péssego 119
A Salmao 118
Pesticidas N° 1-120 ¢ Tomate 9
120 pesticidas com adigdo em trés matrizes de alimentos Precisdo quantitativa a 10 ng/mL. Uma comparacgao rdpida com os limites
diferentes, incluindo abacate e salméo. Os valores de maximos de residuos (MRLs) é mostrada para seis matrizes de alimentos
repetibilidade (% de DPR) para niveis de adigdo de 5 ng/mL de complexidade varidvel. Mesmo para matrizes complexas como abacate
e 10 ng/mL confirmam um excelente desempenho analitico. e salméo, a precisdo quantitativa estd em conformidade com as diretrizes
Dois exemplos de replicatas de ions caracteristicos detectados SANTE/11813/2017 da UE para mais de 97% dos pares de

também sdao mostrados. pesticidas/alimentos testados.



Reconhecimento facil de falsos positivos usando o fluxo de trabalho de varredura de
compostos suspeitos por GC/Q-TOF

Avalie facilmente grandes lotes de amostras para centenas de compostos-alvo e suspeitos com um unico
método de andlise. O software MassHunter fornece medigao quantitativa simultanea para compostos-
alvo. Ele também permite a verificagao com relagdo a bibliotecas espectrais de alta resolugao para
compostos suspeitos sem referéncia de calibragéo.

Execute a varredura simultanea de compostos-alvo e suspeitos usando apenas uma ferramenta de andlise de dados.

Um sistema GC/Q-TOF Agilent 7250, combinado
com nosso Banco de Dados e Biblioteca de
Compostos Pessoais (PCDL) do GC/Q-TOF de
pesticidas e contaminantes ambientais, permite
que vocé faga uma varredura qualitativa de mais
de 1.000 compostos de interesse. Tudo isso sem a
necessidade de padrbes auténticos. Para expandir
seu escopo de varredura, um fluxo de trabalho
simplificado permite personalizar qualquer PCDL.

'O sistema de GC/MS Q-TOF
nos permitiu confirmar

0S resultados positivos e
também evitar 0s

falsos positivos.”

- Peter Furst, PhD
Departamento de Servigos
Analiticos Centrais, Instituto

Analltlc? de Quimica e A capacidade de diferenciar correspondéncias verdadeiras de identificagdes falsas,
Veterinaria, Miinsterland- I ~ ~ -

her L mesmo quando ndo ha um padrdo para comparagéo, reflete a alta resolugdo e o
Emscher-Lippe desempenho de massa exata do sistema GC/Q-TOF 7250.
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Confirmagao da autenticidade de alimentos e detec¢ao de fraudes

A fraude em alimentos é um negdcio em rapido crescimento e evolugéo. O tempo de voo (TOF), combinado
com uma abordagem n&o direcionada, € um método em rapido crescimento para detectar fraudes e
adulteragdes de alimentos. Para otimizar a caracterizagao de alimentos com GC/Q-TOF de alta resolugéo,
use o software Agilent Mass Profiler Professional (MPP) para criar um modelo de classificagdo e o software
Agilent MassHunter Classifier para detectar fraudes.

As ferramentas de visualizagdo do software MassHunter Classifier incluem listas de compostos e gréficos tridimensionais de PCA

M + 5% PS
M
PS
PQ Sz

Os dados de GC/Q-TOF de alta resolug@o e massa exata, bem como o software de andlise diferencial, permitem a varredura de rotina de
amostras alimentares para classificagdo e detecg¢éo de fraudes alimentares.

Deseja ver como o Q-TOF protege contra falsos positivos?

Leia sobre um fluxo de trabalho otimizado para varredura e quantificagéo de
pesticidas e contaminantes ambientais em extratos de morango usando GC/Q-

Contaminants Screening Using TOF de alta resolugdo e uma biblioteca de exatiddo de massa. Baixe a nota
High-Resolution GC/Q-TOF and an . -

Expanded Accurate Mass Library de apllca(;ao

of Pesticides and Environmental

Pollutants




Testes ambientais

Varredura de contaminantes conhecidos e identificacao
de desconhecidos

Todos os dias surgem novas questdes sobre o impacto da humanidade no meio
ambiente e sobre o impacto do meio ambiente em nds. Os aprimoramentos
tecnoldgicos revolucionarios do sistema GC/Q-TOF Agilent 7250 foram projetados
para fornecer respostas significativas com facilidade e eficiéncia.

0 uso de técnicas de MS de alta resolugdo (HRMS) e massa exata para
caracterizar poluentes conhecidos e desconhecidos esta ganhando popularidade.
Para alcangar uma alta sensibilidade, juntamente com um escopo de analise
expandido, o 7250 pode ser usado em fluxos de trabalho abrangentes

que incluem:

— Quantificagéo de alvo
— Varredura de compostos suspeitos
— Varredura ndo direcionada de contaminantes

Além disso, o processamento retrospectivo permite medir uma vez e processar
repetidamente dados de espectro completo que vocé pode verificar para futuros
alvos emergentes.

Tenha certeza em sua identificagao

0 software de andlise de desconhecidos MassHunter, usando o processamento de sinal SureMass e a ferramenta
ExactMass, oferece eficiéncia e sensibilidade além das técnicas convencionais de deconvolugdo. Mesmo os
componentes menores sdo extraidos com precisdo e identificados na presencga de um sinal de background dominante.

0 recurso ExactMass anota os ions com férmulas de fragmentos, permitindo que vocé identifiqgue compostos com
confianga, mesmo ao usar bibliotecas MS com espectros de massa nominal de sistemas MS quadrupolo.

A ferramenta ExactMass (retangulos vermelhos) ajuda a fornecer confirmagéo adicional das correspondéncias da biblioteca de unidade de massa
com base na massa exata. Os ions compostos representativos sdo destacados no plot espelhado quando m/z corresponde a férmula da biblioteca. A
seta azul indica o componente deconvoluido na matriz do solo.
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Biblioteca de exatidao de massa para analise de PFAS em amostras ambientais

0 desenvolvimento de bibliotecas de exatiddo de massa em aplicagbes ambientais é fundamental para
expandir o escopo dos compostos monitorados e permitir a detecg@o segura de alvos/suspeitos. Ele
também oferece a oportunidade de usar uma abordagem de varredura de compostos suspeitos que
oferece maior sensibilidade e flexibilidade em comparagédo com a varredura ndo direcionada.

Exemplos de diferentes classes de compostos PFAS da PCDL de PFAS

Nonafluoro-1-iodobutano (PFBI)

+EI MS1 QTOF FV=70
100 218.98508
8 god 6899466 10q.00
g0 2 126.90392
2 - 345,88956
E 99.99306 3240 176:90073 SN T
3 ! ; 20.56 238.80754
20 11.20 ‘ 3.55
0 l I | A ;
m/z 60 80 100 120 140 160 180 200 220 240 260 280 300 320 340 360
1,1,1,2,2,3,3,4,4-Nonafluoro-6-iodohexano (6:2 FTI)
+EI MS1 QTOF FV=70 373.92084
100.00
100
g 80
5 227.01015
g 68.99466 140.91957 rosr ]
5 40 29.23 30.78
2 20 247.01639 285.92725 354.92245
ol Lol e L 0.74 0.05 5l
mz 60 80 100 120 140 160 180 200 220 240 260 280 300 320 340 360 380

6:2 Alcool fluorotelémero (6:2 FTOH)
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8:2 Acrilato de fluorotelomero (8:2 FTAC)
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2,2,3,3,4,4,4-Heptafluorobutil metacrilato (3:1 FTMAC)
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8 80
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Acido perfluoroheptanoico (PFHpA)
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mz40 60 80 100 120 140 160 180 200 220 240 260 280 300 320 340 360

Alcool fluoroteldmero detectado no solo usando a varredura do GC/Q-TOF e a PCDL de PFAS



Testes de energia e produtos quimicos

Aumente sua produtividade e garanta a
qualidade do produto

Caracterizar o que estd em uma amostra complexa ndo é uma tarefa simples.

E preciso conhecimento, percepcéo e as poderosas capacidades analiticas
encontrados no sistema GC/Q-TOF Agilent 7250. Esses recursos incluem medic¢des
de massa exata de alta resolugao, opgdes de ionizagao quimica e ionizagéo

por elétrons de baixa energia, aquisigdo espectral rapida para compatibilidade
abrangente com GC x GC e medigdes de MS/MS altamente sensiveis.

— Astaxas de aquisi¢do rapida de até 50 Hz e poder de resolucdo independente da
velocidade permitem caracterizar picos cromatograficos estreitos ou picos de GC
2D ultraestreitos.

— Asimplificagéo espectral permite a dedug&o de ions moleculares, para que vocé
possa aproveitar as opgdes de ionizagao suave do GC/MS.

— Os espectros de ion produto de massa exata e alta resolugdo, combinados com o
poderoso software de Correlagao de Estrutura Molecular, fornecem informagdes
sobre estruturas quimicas.

Parafinas e naftenos

Sso Triaromética

Diaromatica

Monoaromética

—__—————-—-—-———-—-—-—_—_—_--_-_—-—--
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Parafinas e naftenos
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Esta figura mostra como o
modulador de fluxo reverso
da Agilent ajuda a obter
resultados confidveis. O
abrangente gréfico de GC 2D
ilustra a separacao exata dos
constituintes do diesel.

Reduza a complexidade
espectral com a
revoluciondria fonte de
ionizagao por elétrons de
baixa energia que mantém
a sensibilidade analitica

e permite uma inclinacao
espectral em diregdo ao
fon molecular.



Pesquisa em biociéncias

Avance seu estudo de biologia de sistemas

Diariamente temos novas percepgdes sobre a salde humana, o diagnostico e
a compreensdo de doengas. A pesquisa que impulsiona esses avangos requer
um planejamento experimental e uma execugdo minuciosos. Avance em sua
pesquisa com dados de alta resolugdo produzidos pelo software e sistema
GC/Q-TOF Agilent 7250. Juntos, eles permitem que vocé identifigue mais
compostos em matrizes bioldgicas e revele tendéncias ocultas.

Um fluxo de metabolomica centrado na trajetoria

Estudos metabolémicos complexos se beneficiam da sensibilidade analitica e
exatiddo de massa de espectro completo do sistema GC/Q-TOF Agilent 7250,
bem como da sua capacidade MS/MS de elucidar estruturalmente metabdlitos
desconhecidos. A faixa dinamica estendida do sistema permite a quantificagdo
precisa e simultanea de metabdlitos presentes em uma célula.

O Pathway Architect, disponivel com o Mass Profiler Professional, traz

um contexto biolégico para dados espectrais de massa. Com o Pathway
Architect, vocé pode obter resultados de experimentos "6micos" Unicos ou
multiplos e mapea-los em trajetdrias bioldgicas candnicas. Vocé também pode
simultaneamente analisar, visualizar e interpretar informagdes da trajetéria.
Esse fluxo de trabalho centrado na trajetéria acelera seu percurso desde a
descoberta e o planejamento até a validagao, e permite planejar e executar com

eficiéncia sua préxima série de experimentos.

Exemplo de resultados do Pathway Architect: Biossintese de NAD

16




Simplifique a identificagao de metabolitos com uma biblioteca espectral e um banco
de dados de metabolomica de massa exata

0 novo Banco de dados e biblioteca de compostos pessoais (PCDL) de metabolémica de GC/Q-TOF Agilent
€ uma biblioteca espectral de alta resolu¢gdo com mais de 900 compostos. Ela representa uma ampla classe
de metabdlitos.

Glicerolipidios e esfingolipidios, 11

Cetodcidos, 12

Cofatores, 10

Flavonoides e taninos, 13

Halogénios organicos, 9
‘ Aldeidos, 8

Peptideos, 13

Aminossacarideos e acidos de agucar, 14
Fosfatos de agucar, 15 ’

Catecdis, 16 I

Derivados de piridina, 16
|

Terpenoides, 17
-1

Inddis e derivados, 17

Acidos carboxilicos, 132

Esteroides, 21

Exposome humano, 22

Aminodcidos e

Nucleosideos e nucleotideos, 22 .
derivados, 125

Metoxifendis, metoxibenzenos
e outros compostos fenoxi, 25

Contaminantes, 27

Carboidratos, 83
Derivados do dcido benzoico, 30

Drogas, 31

Alcoois e
Aminas, 33 | polidis, 79

Acidos graxos e

Hidroxiacidos, 39 derivados, 74

Purinas, pirimidinas e derivados, 48 ’
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Software Agilent

Encontre as respostas que procura

O software Mass Profiler Professional transforma
dados complexos em resultados claros

A andlise diferencial entre grupos de amostras traz o foco

para o que é estatisticamente significativo ao realizar estudos
comparativos. Aqui, identificamos diferencas de metabdlitos
entre individuos saudaveis e individuos com insuficiéncia
cardiaca. Os resultados sé@o apresentados por meio de analise de
modulagdo em um grafico de vulcao para facil visualizagao.

'O MS Q-TOF de alta resolugcdo, combinado com o software Mass Profiler, permitiu-nos estudar os

diferentes componentes da matriz que coeluem com os pesticidas de interesse.”

O software Agilent ChemVista apresenta
bibliotecas integradas extensas e abrangentes

0 Agilent ChemVista é um aplicativo de software autbnomo
gue gerencia bibliotecas espectrais criadas por espectrometria
de massas LC/Q-TOF e GC/Q-TOF. Ele integra detalhes de
compostos, tempo de retengéo e informagdes espectrais de
varias fontes, permitindo:

— Acessar varios bancos de dados publicos e bibliotecas com
curadoria.

— Organizar, gerenciar, editar ou criar espectros.

— Facilitar os fluxos de trabalho de identificag&o nos aplicativos
de andlise de dados do MassHunter e em outros.

— Identificar compostos com maior confianga.

Além disso, o ChemVista inclui contetdo extenso de biblioteca e
banco de dados pré-carregado.

- Carmen Ferrer, PhD
Departamento Analitico, Universidade de Almeria

MassBank da
América do
Norte (MoNA)
EPA Produtos
MassBank quimicos

Agilent
PCDLs* ey
. ] . ]

*Bancos de dados e bibliotecas de compostos pessoais com curadoria
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Agilent

rossLab

From Insight to Outcome

"aagw

CréssLah

O CrosslLab é um recurso da Agilent que integra servigos, consumiveis e gerenciamento de recursos

de todo o laboratério para auxiliar o laboratério a melhorar a eficiéncia, otimizar operagdes, aumentar

o tempo de atividade dos instrumentos, desenvolver a habilidade do usuario e muito mais. Nossos
servigos lideres do setor mantém o maximo desempenho de seus instrumentos e incluem atualizagbes
tecnoldgicas, consultoria de aplicagao, reparos, manutengao preventiva, verificagdo de conformidade

e treinamento.

O Agilent CrosslLab oferece suporte aos instrumentos Agilent e instrumentos ndo Agilent selecionados,
fornecendo suporte de consultoria para habilitagdo do trabalho, analise de laboratério, conformidade,
gerenciamento de inventario e ativos, incluindo servigos de realocagao.

Saiba mais sobre o Agilent CrossLab e veja exemplos de ideias para obtengao de 6timos resultados.



Saiba mais:
www.agilent.com/chem/gcms-qtof

Encontre um centro de atendimento ao cliente local da Agilent em seu pais:
www.agilent.com/chem/contactus

Brasil
0800 7281405
chem_vendas@agilent.com

Europa
info_agilent@agilent.com
Asia e Pacifico
inquiry_Isca@agilent.com

Somente para uso em pesquisas. Nao deve ser usado em procedimentos de diag
Estas informagdes estdo sujeitas a alteragdes sem aviso prévio.
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