
使用 AGILENT 6545 Q-TOF  
LC/MS 系统进行 
代谢组学研究 

代谢组学可在研究人员未掌握任何
基础生物学或病理生理学先验知识
的情况下，帮助其同时对数千种可
能的生物标记物进行检测。鉴于样
品的复杂性，研究人员需要一款兼
具优异的质量分辨率、质量精度、
灵敏度和先进的数据分析的软件。
Agilent 6545 Q-TOF LC/MS 系统和 Agilent 
MassHunter 软件正是满足以上所有
要求的完美组合。

本应用采用 6545 LC/Q-TOF 系统和 1290 
Infinity 液相色谱系统，对健康受试者以
及 3 期和 5 期慢性肾病 (CKD) 患者的血
清提取物分别进行了分析。采用全新 
Swarm 群集自动调谐功能对质谱仪进
行调谐，以在代谢物的 m/z 范围内达
到最佳性能。分别采用正离子化和负
离子化模式采集数据，同时进行参比
质量校正。典型的代谢组学工作流程
如下所示。

显著提高灵敏度有助于改善分析
结果

6545 Q-TOF LC/MS 以更高灵敏度使研
究人员能够提取 5817 个特征，而同
样在正离子化模式下采用相同柱容
量的上一代 Q-TOF 只能提取 2102 个
特征。即使柱容量减少为 1/5，仍能
提取 2489 个特征。



利用谱库搜索功能或带 ChemSpider 
功能的分子结构关联软件 (MSC)，
6545 Q-TOF 可实现代谢标记物的灵
敏检测，并可通过 MSMS 碎裂质谱
实现结构确认。左图显示 CKD 进展
抑制标记物色氨酸的鉴定结果。

本应用中，所鉴定的生物标记物在正离子化模式下，灵敏度均有 2-7 倍不同程度的提高。某些化合物只能通过 6545 
Q-TOF 进行检测。这些测量过程中的质量精度通常低于 1 ppm。

增加离子传输（由 Swarm 群集自动
调谐功能实现）和拓宽限幅器位置
可提高分析物检测性能。

6545 Q-TOF 使用少量的宝贵生物样
品即可完成代谢物的检测。

本文仅限研究使用。不可用于诊断目的。
本文中的信息、说明和指标如有变更， 
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